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TTTACAAACCTTGACGC3AGATGAGTTGCATAGTATTCAAGAGAGATTAACTATCGTTGAAGGGACACTAACGATTTTGTCCCGAAGTAAACCAACT 
CATATTCAGGTGGTATTGAAAGAGGTA 

SEQ ID 2990 

MKNKKNNYDLMYFIPLVFLIYPIGGILYYHYPFWTLFFTLAFVGAYLYSVIIRGESKYHMIAWSTMLTYIFYMTIFINSGFIWYIYFLSNLLVYRF 
RDKLKSFRFISFACTLATWFLCFFKASDFGDRIMFLIVPIFCIGYMWIAIENRNSEEQREKIAEQNQYINILSAENERNRIGRDLHDSLGHTFAM 
MTLKTELALKLLEKRNYDKVQKELSELNHISHQSMSEVRQIVSNLKYRTWEEIDELYRLFQLSNIKLTWNKLETSQLSPVTQSTITMILKELSN 
NIVKHAEADSVELSLVRQGATINIEMIDNGCGFTNLDGDELHSIQERLTIVEGTLTILSRSKPTHIQWLKEV 

SEQ ID 2991 

ATGAAAAAACGTTACTATGCTCTTGTTTGGCTCTACTCAACCATTACCATTTTATCTATTGTTTTTGTGGTCATGGATAATTTAGGAATCACTTTT 

AACTACCTTCGCAATCATTTATGGCAGGTCGAACGTCTAGGGTTTTCGATTTTATTGTTGATTGTTTCTGTGACTTTATTATTGTTGTTATTGTGG 

ATTATTATGGATGATAACAGTAAGCGTAACATCAACCAAAATCTAAAATATATTCTCAATAATCGACGACTCTATCTAGATGAGACATCAGAAATC 

AATACTAATTTAAGTCGACTTTCTAAAAAAATGTCTCACCTGACTGCTAACATGCAAAAGAAAGAAAGTGCTTATATTCTTGATAGCCAAGAAGTT 

GTAAAACAAGAGCGCAAACGAATTGCAAGAGATTTACATGACACAGTCAGTCAAGAGCTATTCGCTTCGTCATTGATTTTATCAGGAATTTCGATG 

AGTTTGGAACAACTGGACAAAACACAATTACAAACACAGTTAACAACGGTTGAAGCAATGTTGCAAAATGCTCAAAATGATCTACGCATTCTCC'l'T ' 

TTGCATCTTAGACCTACCGAGCTAGCTAATCGGACTTTATCTGAGGGCCTTCATATGATTCTTAAGGAATTAACAGATAAAAGTGATATTGAAGTC 

ATTTATAAGGAAACCATTGCTCAGCTTCCTAAAACAATGGAAGATAATCTTTTTAGAATTGCCCAAGAATTCATTAGCAACACGTTAAAACATGCT 

AAAGCTAGTCGAATTGAAGTTTATCTCAATCAAACCTCAACAGAATTACAATTGAAGATGATTGATGATGGTGTAGGATTTGATATGGATCAGGTA 

AGGGATTTGAGTTATGGTCTGAAGAATATTGAAGACCGTGTCAATGATTTAGCAGGAAACCTACATTTAATTAGTCAAAAAGGCAAAGGAGTTTCC 

ATGGATATTAGACTGCCGATAGTGAAGGGAGATGACGATGAG 

SEQ ID 2992 

MKKRYYALVWLYSTITILSIVFWMDNLGITFNYLRNHLWQVERLGFSILLLIVSVTLLLLLLWIIMDDNSKRNINQNLKYILNNRRLYLDETSEI 
NTNLSRLSKKMSHLTANMQKKESAYILDSQEWKQERKRIARDLHDTVSQELFASSLILSGISMSLEQLDKTQLQTQLTTVEAMLQNAQNDLRILL 
LHLRPTELANRTLSEGIiHMILKELTDKSDIEVIYKETIAQLPKTMEDNLFRlAQEFISNTLKHAKASRIEVYLNQTSTELQLKMIDDGVGFDMDQV 
RDLSYGLKNIEDRWDLAGNLHLISQKGKGVSMDIRLPIVKGDDDE 

SEQ ID 2993 

ATGAAATTACTTGTTGCTGAGGATCAGTCCATGCTACGAGATGCTATGTGCCAATTACTTTTGATGGAAGAAAGTGTTTCTACTATTGATCAAGCT 
GGAAATGGTGGAGAAGCTATTGCCATTTTATCCAATAAAGCCATAGATGTTGCAATATTGGATGTTGAGATGCCGATATTATCAGGTTTAGATGTC 
TTAGAGTGGGTTAGAAAATACCAGAATGTTAAGGTCATAATTGTAACAACCTTTAAGCGGTCAGGTTATTTCCAAAGGGCTATTCGTTCAAATGTA 
GATGCTTATGTTTTGAAAGACCGCTCAGTAGCTGATTTGATGAAAACGATTCAAAAAGTTTTATCTGGGGGTAAAGAATATTCGCCTGAATTAATG 
GAAAACGTTATATCTAATCCTTTGAGTGAGCAAGAAATAAAAATTCTTTCCCTAATTGCTCAAGGGAAGACCAGCAAA 

SEQ ID 2994 

MKLLVAEDQSMLRDAMCQLLLMEESVSTIDQAGNGGEAIAILSNKAIDVAILDVEMPILSGLDVLEWVRKYQNVKVIIVTTFKRSGYFQRAIRSNV 
DAYVLKDRSVADLMKTIQKVLSGGKEYSPELMENVISNPLSEQEIKILSLIAQGKTSK 

SEQ ID 2995 

ATGACGATGAGTAAGATAAAAGTGATATTGGTCGATGATCATGAAATGGTCCGCATGGGACTCAAGAGTTTTTTGAATTTACAAGCTGATATTGAT 
GTCGTTGGTGAGGCCTCTAATGGACGTGAAGGGGTTGATTTGGCATTGGCTTTGAAGCCAGATGTTTTGGTTATGGATCTAGTGATGCCAGAGTTA 
GGCGGTGTTGAGGCAACTTTAGAAGTCCTAAAAAAATGGAAAGAGGCTAAGGTACTTGTGTTAACTTCCTATCTAGATAATGAAAAGATATACCCT 
GTCATTGATGCAGGAGCGAAGGGTTATATGTTAAAAACATCGAGTGCGGCTGAAATTTTAAATGCCATTCGCAAGGTTTCAAAGGGAGAGTTAGCT 
ATTGAAACAGAAGTTGACAAAAAAATTAAGGCGCATGATCAACACCCTGACTTGCATGAGGAACTAACAGCGCGTGAGTATGACATTTTACACCTT 
TTAGCTAAAGGGTATGATAATCAGACCATCGCTGATGAACTCTTTATTTCCTTAAAAACCGTCAAAACACATGTGTCCAATATTCTAGCCAAGTTA 
GAAGTTGGTGACCGAACCCAAGCGGTTGTCTATGCTTTTCGACATCATTTAGTCCCCCAAGACGATAAT 

SEQ ID 2996 

MTMSKIKVILVDDHEMVRMGLKSFLNLQADIDWGEASNGREGVDLALALKPDVLVMDLVMPELGGVEATLEVLKKWKEAKVLVLTSYLDNEKIYP 
VIDAGAKGYMLKTSSAAEILNAIRKVSKGELAIETEVDKKIKAHDQHPDLHEELTAREYDILHLLAKGYDNQTIADELFISLKTVKTHVSNILAKL 
EVGDRTQAWYAFRHHLVPQDDN 

SEQ ID 2997 

ATGCAAAAATTTAAAGAACGTrTTGATACGCTTAGTGATGCAATTTTGGCCATTGCTATGACGATTTTAGTTTTGGAGATAAAAACTCCGGCTACG 
ATGGGTGATATTGGTGACTTTACACGGAACATAGGTTTATTTATTGTTAGCTTTGTTGTTGTTTTTAATTTTTGGTACGAAAGGGCACAAAATAGC 
CTAGATGCTCAAAAGACTAATGATGAAATTATAGCTCTTGATATCATTGAACACCTAGGTAT^TTGTTTGATTCCTCTCTTTACTAAATTTATGATT 
TCTTTTGAGAATCATAATTTTGCTGTTATGGCTTATGGACTCTTAACGTTATTAGTTGGTCTCACATCAGACATTATTCGGATTCGTTTGGCAAGT 
TATGATTTAGTGACCATTCCTAGTGAATTGAAAGAGCGGGTTATAAAAGTCATGACAACTTTTGCCATTCGTTCAGTTGTGGTTCGCTTTATCATC 
ATTATCCTCGCTTATTTTCTACCTGAGGTAGGGATATTTGCATATTTAGTCATACCGCTCTTTATGTTTTGGCGTCGCTCTAGAGCAGGAAAATAC 
TATGCTAAAAAGGGCATTGAGGCACCATCTTATATCAAGCTTTTTATCCAAATTGGAGAGAGAGCTCCTGAGGATTTTACTAATTCAAGTAGTGGA 
ATAGGTGGGGTAAAAAGACTCTATAAAAAA 

SEQ ID 2998 

MQKFKERFDTLSDAILAIAMTILVLEIKTPATMGDIGDFTRNIGLFIVSFVWFNFWYERAQNSLDAQKTNDEIIALDIIEHLGICLIPLFTKFMI 
SFENHNFAVMAYGLLTLLVGLTSDIIRIRLASYDLVTIPSELKERVIKVMTTFAIRSWVRFIIIILAYFLPEVGIFAYLVIPLFMFWRRSRAGKY 
YAKKGIEAPSYIKLFIQIGERAPEDFTWSSSGIGGVKRLYKK 

SEQ ID 2999 

ATGTCTGAACGTGGTTTGCTAATTGTTTTCTCAGGACCATCTGGTGTTGGTAAGGGGACAGTTAGGCAAGAAATTTTTTCAACCCCTGACCATAAA 
TTTGATTATTCCGTTTCAATGACTACTCGTCCACAACGCCCAGGCGAAGTTGATGGAGTTGATTATTTCTTCCGTACACGTGAAGAGTTTGAAGCG 
TTGATTAAAGAAGGTCAAATGCTTGAGTATGCGGAGTATGTTGGTAACTACTATGGAACTCCTTTAAGTTATGTCAACGAGAGTTTAGACAAAGGG 
ATTGATGTTTTTCTTGAAATAGAAGTTCAGGGAGCGCTTCAAGTTAliATCGAAGGTTCCGGACGGTGTTTTCATTTTCTTAACACCACCAGATTTA 
GAGGAATTAGAAGAGCGTTTAGTAGGACGTGGGACAGATAGTCCAGAAGTGATTGCCCAACGTATTGAACGTGCCAAAGAAGAAATTGCTTTGATG 
AGGGAGTATGACTATGCTGTTGTCAATGATCAAGTGTCATTAGCAGCAGAACGTGTTAAACGTGTCATTGAAGCAGAACATTATCGTGTGGATCGT 
GTTATTGGGCGTTATACCAACATGGTCAAAGAAACTGATAAAAAATTAAGT 

SEQ ID 3000 

MSERGLLIVFSGPSGVGKGTVRQEIFSTPDHKFDYSVSMTTRPQRPGEVDGVDYFFRTREEFEALIKEGQMLEYAEYVGNYYGTPLSYVNETLDKG 
IDVFLEIEVQGALQVKSKVPDGVFIFLTPPDLEELEERLVGRGTDSPEVIAQRIERAKEEIALMREYDYAWNDQVSLAAERVKRVIEAEHYRVDR 
VIGRYTNMVKETDKKLS 

SEQ ID 3001 

ATGTCTGAACGCGGTTTGTTAATCGTCTTTTCTGGCCCTTCAGGTGTCGGAAAAGGAACGGTAAGACAAGAAATTTTTTCAACGCCAGATCATAAA 
TTTGAATATTCGGTTTCAATGACGACTCGTCCGCAAAGACCGGGCGAGGTTGATGGGGTTGATTATTTCTTCCGCACACGTGAAGAATTTGAAGAA 
CTCATTAAAACTGGTCAAATGCTAGAGTATGCTGAATATGTTGGTAATTACTATGGCACCCCTTTAACTTATGTTAATGAGACTCTTGATAAGGGA 
ATTGATGTCTTTTTAGAAATTGAAGTTCAAGGAGCTCTTCAGGTTAAGTCAAAAGTACCAGATGGTGTTTTTGTTTTTTTAACACCACCAGATTTA 
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GATGAATTAGAAGACCGCCTGGTTGGTCGTGGTACAGATAGTCAAGAAGTCATAGCTCAACGTATTGAAAGAGCAAAAGAAGAAATTGCCCTTATG 
CGCGAATACGATTATGCAGTTGTTAATGATGAAGTTGCCTTGGCAGCTGAGCGGGTTAAGCGTATCATTGAGACAGAACACTTTCGTGTGGAGCGC 
GTGATTGGTCGTTATGATAAAATGATTAAAATAACAAAAAATTCCTTTAAAGCTAAA 

SEQ ID 3002 

MSERGIiLIVFSGPSGVGKGTVRQEIFSTPDHKFEYSVSMTTRPQRPGEVDGVDYFFETREEFEELIKTGQMIiEYAEYVGNYYGTPLTYVNETLDKG 
IDVFLEIEVQGALQVKSKVPDGVFVFLTPPDLDELEDRLVGRGTDSQEVIAQRIERAKEEIALMREYDYAWNDEVALAAERVKRIIETEHFRVER 
VIGRYDKMIKITKNSFKAK 

SEQ ID 3003 

ATGATGTTAAAACCTTCTATCGACACTTTGTTGGATAAAGTTCCTTCAAAATATTCTTTAGTTATTTTACAAGCTAAGCGTGCTCATGAATTGGAA 
GCTGGTGAGAAAGCCACTCAAGATTTTAAATCTGTGAAATCAACACTTCGCGCTTTAGAAGAAATCGAGTCAGGTAATGTTGTAATTCACCCAGAT 
CCATCAGGAAAACGTGCCTCAGTTCGCGCTCGTATCGAAGCTGAACGCCTTGCTAAAGAAGAAGAAGAACGTAAAATCAAAGAGCAAATTGCTAAA 
GAAAAAGAAGACGGCGAAAAAATT 

SEQ ID 3004 

MMLKPSIDTLLDKVPSKYSLVILQAKRAHELEAGEKATQDFKSVKSTLRALEEIESGNWIHPDPSAKRASVRARIEAERLAKEEEERKIKEQIAK 
EKEDGEKI 

SEQ ID 3005 

ATGATGTTAAAACCTTCCATTGATACCTTATTAGATAAAGTACCATCCAAGTATTCACTTGTGATTTTACAAGCCAAACGTGCCCATGAACTAGAA 
GCTGGTGCCACTCCAACTCAAGAATTTAAATCAGTGAAGTCAACiCTTCAGGCACTTGAAGAAATTGAATCAGGAAACGTTGTGATTCACCCAGAT 
CCTTCAGCTAAACGTGAAGCTGTCCGTGCTAAGATTGAGGCAGAACGCTTGGCCAAAGAGGAAGAGGAACGTAAAATCAAAGAACAAATTGCCAAA 
GAAAAAGAAGAAGAAGGAGAAAAAATC 

SEQ ID 3006 

•MMLKESIDTLLDKVPSKYSLVILQAKRAHELEAGATPTQEFKSVKSTLQALEEIESGNWIHPDPSAKREAVRAKIEAERLAKEEEERKIKEQIAK 
EKEEEGEKI 

SEQ ID 3007 

ATGGCAAGAAAATTAGCACAGGTTATTGTTGATATTCCTCTGATGCAGACAGATAAACCATTTTCGTATGCCATTCCTAAAGATTTGGAAGATTTG 
GTACAAGTAGGAGTACGCGTTCATGTTCCTTTTGGAAGAGGAAATCGTCTTTTGCAAGGCTTTGTTGTCGGTTTCAGAGATGATGATGAATTAGAG 
ACTAAGGATATTGCGGAGGTCCTAGATTTTGAACCTGTTTTAAATCAGGAACAACTAGACTTAGCTGATCAGATGCGCCATACTGTCTTTTCTTAT 
AAAATATCTATTTTGAAATCAATGTTACCAAGTCTTTTGAATTCGCAATATGATAAACTCTTGTTAGCAACAGACACATTACCATCAGAAGATAGA 
GAAGATCTATTTGGTCATAAAACGGAAATTGTCTTTTCAAGTTTGTCTTCTCAAGATGCCAAAAAAGCAGGCAGATTAATTCAAAAAGGTTTCATA 
GAAGTTCAATATTTAGCCAAAGATAAGAAAACAATAAAAACAGAAAAGATTTACAAAATCAACAGAACTCTGTTAGAAAAGAGCCAAATAGCAGCA 
AGAGCGAAAAAGAGACTGGAGTTGAAAGAATTCCTGTTAGAAAATCCTCAACCAGGGCGCCTCACAGCTTTAAACAAACAATTTTCATCTCCTGTG 
GTTAATTTTTTCAGAGAAGAAGGAATCATTGAAGTCATTGAAAAAGAAGCTAGTAGATCTGATAATTATTTTAAAGGAATCCTAAAAACGGATTTT 
TTGGATTTAAATCAGGAACAAGCTAAAGTAGTTAAAATAGTTGTTGACCAAATTGGTAAGGAACAGAATAAACCCTTCTTGTTGGAGGGGATTACA 
GGGTCTGGTAAGACAGAGGTATATCTTCATATCATTGATAACGTTTTAAAGTTGGGAAAAACAGCGATTGTTCTCGTTCCAGAAATTTCTTTAACT 
CCCCAGATGACGAATCGTTTTATTTCTCGTTTTGGAAAGCAAGTTGCTATTATGCACTCGGGCTTGTCAGAAGGTGAAAAATTTGATGAGTGGCGA 
AAGATAAAATCAGGTCAAGCTAAAGTTGTCGTTGGAGCTCGTTCAGCAATTTTTGCTCCTTTGGAAAATATCGGAGCCATCATTATAGATGAGGAA 
CATGAATCAACTTATAAGCAAGAATCTAACCCAAGGTATCATGCGCGCGATGTGGCCTTGCTACGTGCAGAATATTATAAAGCTGTGTTACTAATG 
GGATCAGCAACTCCAAGTATCGAAAGCCGAGCTAGAGCTAGTCGGGATGTTTATAAATTTTTAGAATTAAAACATCGTGCTAATCCTAAAGCACGT 
ATTCCTCAGGTTGAAATTATTGATTTTAGAAATTTTATTGGTCAACAAGAAGTTAGTAATTTCACATCATATTTACTAGATAAAATCCGAGATAGA 
TTAGATAAGAAAGAGCAAGTGGTTCTTATGCTCAATCGTAGAGGTTATTCTAGTTTTATTATGTGTCGAGACTGCGGCTACGTTGATCAATGTCCT 
AATTGTGACATTTCTCTGACTTTACATATGGCTACAAAGACCATGAATTGTCATTATTGTGGGTTTGAAAAGCCTATTCCAAGAACATGTCCAAAT 
TGCAATAGTAAAAGTATCTCTTACTATGGTACTGGAACCCAAAAAGCTTATGAAGAACTTTTGAAAGTTATCCCAGACGCAAAGATTTTACGGATG 
GATGTTGATACGACAAGGCAAAAAGGCGGTCATGAGTCTATTTTGAAGCGTTTCGGAAATCATGAAGCTGATATTTTATTGGGAACACAGATGATT 
GCTAAGGGATTGGATTTTCCAAATGTTACTTTAGTTGGAGTACTAAATGCAGATACTTCTCTGAATTTACCTGATTTTCGATCATCAGAGCGAACT 
TTTCAGCTATTAACTCAAGTGGCTGGACGTGCTGGGCGTGCTGAAAAAGAAGGAGAGGTTGTCATTCAAACTTATAATCCTAATCATTATGCTATT 
CAATTAGCCCAAAAGCAAGATTTTGAAGCTTTTTATCAATATGAAATGAATATCCGTCGACAACTTGGTTATCCTCCTTATTATTTTACAGTTGGT 
TTAACATTATCGCATAAAGATGAAGAGTGGT.TAATACGAAAATCTTATGAAGTATTAAGTTTATTGAAGCAAGGCTTTAGTGATAAAGTAAAGTTG 
TTAGGTCCAACGCCAAAACCAATTGCAAGAACACATAACCTTTATCACTACCAAATTATTATCAAGTATCGATTTGAGGACAACCTTGAACTTGTT 
TTGAATCGCTTATTAGACATGACTCAAGACAAGGAGAATAGAGATCTTCGCTTAGCAATAGACCACGAACCGCAAAATATGATG 

SEQ ID 3008 

MARKLAQVIVDIPLMQTDKPFSYAIPKDLEDLVQVGVRVHVPFGRGNRLLQGFWGFRDDDELETKDIAEVLDFEPVLNQEQLDLADQMRHTVFSY 
KISILKSMLPSLLNSQYDKLLLATDTLPSEDREDIjFGHKTEIVFSSLSSQDAKKAGRLIQKGFIEVQYLAKDKKTIKTEKIYKINRTLLEKSQIAA 
RAKKRLELKEFLLENPQPGRLTALNKQFSSPWNFFREEGIIEVIEKEASRSDNYFKGILKTDFLDLNC3EQAKWKIWDQIGKEQNKPFLLEGIT 
GSGKTEVYLHIIDNVLKLGKTAIVLVPEISLTPQMTNRFISRFGKQVAIMHSGLSEGEKFDEWRKIKSGQAKWVGARSAIFAPLENIGAIIIDEE 
HESTYKQESNPRYHARDVAIiLRAEYYKAVLLMGSATPSIESRARASRDVYKFLELKHRANPKARIPQVEIIDFRNFIGQQEVSNFTSYLLDKIRDR 

ldkkeqvvlmlnrrgyssfimcrdcgyvdqcpncdisltlhmatktmnchycgfekpiprtcpncnsksisyygtgtqkayeellkvipdakilrm 
dvdttrqkgghesilkrfgnheadillgtqmiakgldfpnvtlvgvldtadtslnlpdfrssertfqlltqvagragraekegewiqtynpnhyai 

QLAQKQDFEAFYQYEMNIRRQLGYPPYYFTVGLTLSHKDEEWLIRKSYEVIiSLLKQGFSDKVKLLGPTPKPIARTHNLYHYQIIIKYRFEDNLEIjV 

lnrlldmtqdkenrdlrlaidhepqnmm 
SEQ ID 3009 

ATGTCCATGACAGAAAAGGAGAAGCAAATGGAAAAAGTAGCTCATGTGATTGTAGATATTCCATTGATGCAAACGGACAAGCCATTTTCTTATGGT 
ATTCCAAAAGAGTTAGTTTCTCTCGTGCAGCTTGGTTCTCGTGTGCATGTTCCTTTTGGAAAAGGGAATCGTTTGTTGCAAGGCTTTATTATTGGT 
TTTGGCCAAGAAGATTCAAGCTCTCTTAAACTGATTCAGACCGTTTTAGATCCTGAGCCAGTCCTAAACCAAGAGCAATTGACCCTTGCTGATCAG 
CTTCGAAAAACAGTTTTTTCTTATAAAATCACGCTCTTAAAAGCAATGATTCCTAATCTTCTTAACTCTAACTATGATAAAGTGCTAAGGCCAGAG 

tcaggtctaaaaaagtctgatagggactttctttttgaaggaaaaccatctgtcttatattctaccttagaccgcgagaaggaaaaaatagctctt 
aagggcatacaagctgggcatattactgttagttatttagccaaagacaagaaaaacctaaagacagaaaaatattatcacgtcgacttagacgcc 
ttagcggtacatcccatctctagtcgtgccaaaaagcgtcaattattaaaagactatctgctaacccatacgaaggaagctaaacttgcaacgctt 
tatcaagccttttctagagatgtggtggcttactttgtgacaaatcacttaattcgtattgacgaacgtccaattgatcgcagtgagtcctatttt 
gaccagatcaaaccatcttcttttttaaccttaaatgaacagcaggcgtcagctgttactgaaattgttgaacaaattgggaaaccgagtaaacct 
tttttgattgaagggattacaggttcgggtaagacagaagtttatcttcatatcatcgaagcggttttaaaacaggataagacagccattgtttta 
gtgccagaaatttcgttgactcctcagatgacctctcgttttatttcccgtttcggaaagcaagtggctattatgcattcaggcttatcagatggt 
gaaaagtttgatgagtggcgcaagataaaaacaggacaggctaaggttgtggttggtgcccgctctgctattttctccccactagagcggattggt 
gcaattattatcgatgaggagcatgaatcaacctataaacaagaaagcaaccctagataccatgccagagaggttgccctgctcagagctaaacac 
catcaagcagttgtggttatgggctctgctacgccaagtattgaaagccgagcaagggctagtaagggtgtctatcattttattcaattaacgcaa 
agagcaaaccctcttgctaagattccagaagtaacgattgttgattttcgtgattatattggacagcaagcagttagtaattttaccccatatttg 
attgataagattaaagaacgtttggttaaaaaagaacaagttgtcttaatgttaaatagacgtggttattctagttttgtgatgtgtcgggactgt 
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GGTTATGTGGACAAATGTCCCAACTGTGATATCTCTTTAACCCTTCACATGGATACTAAAACTATGAATTGCCATTACTGTGC3GTTTCAAAAACCT 
ATCCCAATTACTTGTCCTGAGTGTCATAGCAATAGfATCCGCTATTATGGCACTGGAACTCAAAAAGCTTTTGATGAATTGCAAGGGGTTATTCCA 
GAAGCTAAGATCTTGAGAATGGATGTTGACACCACACGAAAAAAAAGAAGTCACAAAACCATACTAGATAGTTTTGGTCGCCAGGAAGCAGATATT 
TTGTTAGGGACGCAAATGATTGCCAAAGGACTGGATTTTCCAAATGTGACTTTAGTTGGGGTACTAAATGCAGATACTTCCTTAAATTTGCCGGAT 
TTTCGAGCGTCAGAAAAAACGTTTCAATTGTTAACACAGGTTGCTGGTCGGGCAGGCCGTGCCCATAAGCCAGGAGAGGTCTTGATTCAAACTTAT 
AATCCCGATCACTATGCTATTCAATTAGCTAAGAAACAAGATTTTGAAGCTTTTTACCGTTATGAGATGTCTATTCGTCATCAAATGGCTTATCCC 
CCTTACTACTTTACAGTGGGTATTACGCTTTCGCATCGTTTAGAAGCATCGGTTGTAAAAAAAGCTTATCAAGTTACAGAACTGCTAAAGAGTCAC 
TTATCGGATAATATTAAAATATTAGGACCGACTCCTAAGCCAATTGCTAGAACACACAATTTATACCACTATCAAATTTTGTTAAAATACCGTTTT 
GAAGATAACCTAGAAGAGACGCTCAATCGTATTCTTGATTGGAGTCAAGAAGCAGATAATCGTCATTTAAAACTAATTATTGATTGTGAACCGCAA 
CAATTTTTA 

SEQ ID 3010 

MSMTEKEKQMEKVAHVIVDIPLMQTDKPFSYGIPKELVSLVQLGSRVHVPFGKGNRLLQGFIIGFGQEDSSSLKLIQTVLDPEPVLNQEQLTLADQ 
LRKTVFSYKITLLKAMIPNLLNSNYDKVLRPESGLKKSDRDFLFEGKPSVLYSTLDREKEKIALKGIQAGHITVSYLAKDKKNLKTEKYYHVDLDA 
LAVHPISSRAKKRQLLKDYLLTHTKEAKLATLYQAFSRDWAYFVTNHLIRIDERPIDRSESYFDQIKPSSFLTLNEQQASAVTEIVEQIGKPSKP 
FLIEGITGSGKTEVYLHIIEAVLKQDKTAIVLVPEISLTPQMTSRFISRFGKQVAIMHSGLSDGEKFDEWRKIKTGQAKVWGARSAIFSPDERIG 
AIIIDEEHESTYKQESNPRYHAREVALLRAKHHQAVWMGSATPSIESRARASKGVYHFIQLTQRANPLAKIPEVTIVDFRDYIGQQAVSNFTPYL 
IDKIKERLVKKEQWLMLNRRGYSSFVMCRDCGYVDKCPNCDISLTLHMDTKTMNCHYCGFQKPIPITCPECHSNSIRYYGTGTQKAFDELQGVIP 
EAKILRMDVDTTRKKRSHKTILDSFGRQEADILLGTQMIAKGLDFPNVTLVGVLNADTSLNLPDFRASEKTFQLLTQVAGRA'GRAHKPGEVLIQTY 
NPDHYAIQLAKKQDFEAFYRYEMSIRHQMAYPPYYFTVGITLSHRLEASWKKAYQVTELLKSHLSDNIKILGPTPKPIARTHNLYHYQILLKYRF 
EDNLEETLNRILDWSQEADNRHLKLIIDCEPQQFL 

SEQ ID 3011 

ATGACAAAATTATTATTCATGGGGACCCCTGATTTTTCAGCGACGGTTTTAAAAGGTATTTTAGCAGATGGTAAGTATGATGTTTTAGCTGTTGTG 
ACGCAACCAGATCGTGCTGTAGGTCGTAAAAAAGAAATTAAAATGACCCCTGTAAAAGAAGTGGCCTTGGAAAACAACATTCCTGTGTATCAGCCG 
GAAAAACTATCTGGAAGTCCAGAATTAGAACAACTAATGACCCTAGGTGCAGATGGTATTGTAACAGCTGCTTTTGGTCAATTCTTACCAACAAAG 
CTTTTGGAATCGGTAGGTTTTGCAATTAATGTACATGCTTCTCTATTGCCAAAATATCGTGGTGGGGCACCAATTCATTATGCCATTATTAATGGC 
GAAAAAGAAGCTGGGGTTACCATCATGGAAATGGTTGCAAAGATGGATGCAGGGGATATGGTATCAAAAGCTTCCGTTGAGATAACTGATGAAGAC 
AATGTAGGGACAATGTTTGATAGACTCGCCGTTGTTGGTCGTGACCTTTTATTAGATACGCTTCCAGGTTATCTATCAGGTGATATTAAGCCGATA 
CCACAAAATGAAGAAGAGGTAAGTTTTTCTCCTAATATTAGTCCAGATGAAGAGAGAATTGATTGGAATAAATCATCGCGCGACATTTTTAACCAT 
GTTCGAGGGATGTATCCATGGCCAGTTGCACATACCCTTTTGGAGGGAAATCGTTTTAAACTTTATGAAGTAACAATGTCAGAAGGAAAGGGCTCA 
CCGGGTCAAGTGATCGCTAAGACAAAGAACTCATTGACAGTAGCAACTGGTGACGGAGCTATTGAACTCAAATCAGTTCAACCAGCAGGGAAACCT 
CGTATGGATATAAAAGACTTTTTAAATGGTGTTGGTCGTAATTTAGAAATAGGAGATAAATTTGGCGAA 

SEQ ID 3012 

MTKLLFMGTPDFSATVLKGILADGKYDVLAWTQPDRAVGRKKEIKMTPVKEVALENNIPVYQPEKLSGSPELEQLMTLGADGIVTAAFGQFLPTK 
LLESVGFAINVHASLLPKYRGGAPIHYAIINGEKEAGVTIMEMVAKMDAGDMVSKASVEITDEDNVGTMFDRLAWGRDLLLDTLPGYLSGDIKPI 
PQNEEEVSFSPNISPDEERIDWNKSSRDIFNHVRGMYPWPVAHTLLEGNRFKLYEVTMSEGKGSPGQVIAKTKNSLTVATGDGAIELKSVQPAGKP 
RMDIKDFLNGVGRNLEIGDKFGE 

SEQ ID 3013 

ATGATAAAATTATTATTTATGGGAACTCCCCAATTTTCAGCAACTGTATTGAAGGGCTTGCTAGATAATCCTGCCTATGAGATTTTAGGAGTGGTT 
ACTCAGCCTGATCGAGCTGTTGGACGCAAAAAAGATATTAAGGTAACACCTGTAAAGCAATTAGCTCTTGAGCATGGAATATCAATCTATCAGCCG 
GAAAAATTATCAGGCTCTCAAGAACTCATTGAGATTATGGGACTTGGTGCAGATGGTATTATTACAGCAGCATTTGGCCAATTTTTACCAACAATA 
TTACTTGATTCAGTTTCATTTGCTATTAATGTACATGGATCATTGTTACCTAAATATCGAGGTGGAGCACCTATCCATTATGCTATTATGAATGGA 
GATAAAGAGGCCGGCGTTACTATTATGGAAATGATTAAAGAAATGGATGCAGGTGACATGGTCGCTAAAGCAAGCACTCCAATTCTTGAAACCGAT 
AATGTAGGTACTCTTTTTGAGAAATTAGCCATCATTGGTCGAGACTTACTTTTGGATAGTTTGCCAGCTTATCTTTCTGGAGAATTAAAACCTATT 
CCTCAAGATCACAGCCAAGCTACTTTTTCACCTAATATCTCTCCAGAACATGAAAAATTAGATTGGACAATGTCTAATCAAGAAGTGTTCAATCAT 
ATTCGAGGTATGAACCCTTGGCCGGTAGCGCATACGTTTTTAGAGGGGCAACGTTTAAAAATTTACGAAGCTCAACTAGCTGAAGGAGAGGGATTA 
CCTGGACAAGTTGTTGTCAAAACCAAAAAATCTTTGGTAATAGCTACTGGACAAGGTGCTTTGTCCTTGATCGTTGTGCAACCGGCTGGTAAACCT 
AAAATGTCAATAATAGACTTTTTAAACGGCATTGGTAGAAAACTTGAAGTAGGGGACATCATTGGCAGA 

SEQ ID 3014 

MIKLLFMGTPQFSATVLKGLLDNPAYEILGWTQPDRAVGRKKDIKVTPVKQLALEHGISIYQPEKLSGSQELIEIMGLGADGIITAAFGQFLPTI 
LLDSVSFAINVHASLLPKYRGGAPIHYAIMNGDKEAGVTIMEMIKEMDAGDMVAKASTPILETDNVGTLFEKLAIIGRDLLLDSLPAYLSGELKPI 
PQDHSQATFSPNISPEHEKLDWTMSNQEVFNHIRGMNPWPVAHTFLEGQRLKIYEAQLAEGEGLPGQWVKTKKSLVIATGQGALSLIWQPAGKP 
KMS I IDFLNGIGRKLEVGDI IGR 

SEQ ID 3015 • 

TTGGCGAATGATTGGAAAAAGAGTGCGCGTGGTTTAGCTTTAATGACTTTAGAGGAAGTTTTTGATAAAGGAGCTTATTCTAATATCGCACTTAAT 
AAGAGTTTAAAAAAATCTAGACTATCAGATAAAGATCGTGCCTTAGTAACAGAAATTGTCTATGGAACTGTGGCTAGAAAAATAACGCTAGAATGG 
TATCTATCACACTTTATAGTTGATCGTGATAAGCTTGAATTATGGGTATATCATCTCTTGCTACTGAGCCTTTATCAACTACTCTATCTGGACAAC 
ATCCCAGATCACGCTATTGTTAATGATGCTGTCACTATTGCTAAGAATCGAGGCAATAAAAAGGGTGCTGAAAAGTTAATTAATGCCGTTTTACGA 
AGAGTAAGTTCGGAGACGCTCCCTGAAATTGCATCAATAAAACGCCAAAACAAACGTTACTCTGTTGCTTATTCCATGCCAGTGTGGCTCGTAAAA 
AAATTAATTGACCAATATGGTGAGACAAGAGCTTTAGCTATTATGGAGAGTTTATTTGAGCGAAATAAAGCCAGTCTTCGTGTGACTGACTTATCG 
CAAAAACAAACTATCAAAGAAACTTTAAATGTTAGAGATTCACATATTGCAGAGACAGCTTTAGTTGCAGACTCAGGAAATTTTGCATCGACATCA 
TTTTTCCAAGATGGCCTCATTACTATCCAAGATGAATCTAGTCAATTAGTTGCTCCAACACTCAAAGTCTCAGGTAATGACCAAGTATTGGATGCA 
TGTAGTGCACCAGGAGGAAAAACAAGTCATATCGCCTCATATTTGACTACAGGGGCAGTAACTGCTTTAGATTTGTATGATCATAAATTGGAATTG 
GTTATGGAAAATGCAAAACGCCTAGGTCTGTCAGATAAGATAAAAACTAAAAAGTTAGATGCAAGTAAAGCTCATGAGTATTTTCTTGAGGATACT 
TTTGACAAAATTTTAGTAGACGCACCTTGTTCAGGTATCGGGCTAATTCGCCGTAAACCAGATATTAAGTACAATAAAGCTAATCAAGACTTTGAA 
GCACTCCAAGAGATTCAATTGTCTATCCTATCTAGCGTTTGTCAAACGCTACGTAAAGGTGGTATAATAACCTATAGCACTTGTACCATTTTTGAG 
GAAGAAAATTTTCAAGTTATTGAAAAATTCTTAGAAAACCACCCCAATTTTGAGCAAGTAGAACTGAGTCATACACAAGAGGATATTGTAAAGAGA 
GGCTGTATTAGTATAAGCCCTGAACAATATCATACAGATGGCTTTTTTATTGGACAAGTCAAACGTATCTTG 

SEQ ID 3016 

MANDWKKSARGLALMTLEEVFDKGAYSNIALNKSLKKSRLSDKDRALVTEIVYGTVARKITLEWYLSHFIVDRDKLELWVYHLLLLSLYQLLYLDN 
IPDHAIVNDAVTIAKNRGNKKGAEKLINAVLRRVSSETLPEIASIKRQNKRYSVAYSMPVWLVKKLIDQYGETRALAIMESLFERNKASLRVTDLS 
QKQTIKETLNVRDSHIAETALVADSGNFASTSFFQDGLITIQDESSQLVAPTLKVSGNDQVLDACSAPGGKTSHIASYLTTGAVTALDLYDHKLEL 
VMENAKRLGLSDKIKTKKLDASKAHEYFLEDTFDKILVDAPCSGIGLIRRKPDIKYNKAHQDFEALQEIQLSILSSVCQTLRKGGIITYSTCTIFE 
EENFQVIEKFLENHPNFEQVELSHTQEDIVKRGCISISPEQYHTDGFFIGQVKRIL 

SEQ ID 3017 

TTGGCAGATAATTGGAAAAAAAGTACGCGAGGCAAAGCCCTCCTTGTCATTGAAGCTATTTTTGATCAGGGGGCTTACACAAACATAGCGCTTAAT 
CAGCAACTAAGCAATAAAGCTTTATCTGCTAAGGACAGAGCTCTATTAACTGAGATTGTATATGGTACCGTTTCACGTAAAATTAGCTTGGAATGG 
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TATTTAGCCCATTATGTCAAAGACCGAGATAAATTGGACAAATGGGTTTATTATCTCCTTATGCTCAGTCTTTATCAACTGACTTATTTAGATAAG 
TTACCAGCGCATGCCATTGTTAACGATGCGGTTGGTATTGCCAAAAATCGTGGCAATAAAAAAGGTGCAGAGAAGTTTGTCAATGCTATTTTACGT 
CAATTCACCAGCCATCCTCTCCCAGATATGGAAACAATTAAGCGTCGAAATAAGTATTATTCGGTCAAGTATTCACTGCCTGTTTGGTTGGTTAAA 
AAGTTAGAAGACCAATTTGGTTCTGACAGATCAGTGGCCATCATGGAAAGTTTATTTGTGCGTAGTAAGGCTAGTATTCGCGTGACAGACCCTTTG 
AAGCTAGAGGAAGTTGCTGAGGCTTTAGATGCAGAACGTTCCCTTTTATCAGCAACTGGTTTAACCAAAGCGTCAGGTCATTTTGCAGCCAGTGAT 
TATTTCACAAATGGGGACATCACTATTCAAGATGAAAGCAGTCAGCTTGTAGCTCCTACTTTAAACATTGACGGTGACGACATAATTCTTGATGCG 
TGTAGCGCTCCAGGGGGCAAGACCTCTCATATAGCATCTTACTTAAAAACAGGTAAAGTTATTGCCTTAGATCTCTATGATCATAAACTAGAGTTG 
GTGAAGGAAAATGCTAACCGCTTAGGAGTTGCTGATAACATTGAGACAAGAAAACTAGATGCCAGAGAGGTTCATCGTCATTTTGAAAAGGATAGC 
TTTGATAAGATTTTGGTGGATGCTCCTTGCTCAGGAATTGGTTTGATTCGTCGAAAACCCGATATCAAATATAATAAAGAAAGTCAAGGTTTCAAT 
GCTCTGCAAGCTATCCAGCTAGAGATATTGTCTAGTGTTTGTCAAACCTTGCGTAAAGGTGGTATAATAACATACAGTACTTGCACTATTTTTGAT 
GAGGAGAATCGTCAAGTCATCGAAGCATTTTTACAGAGTCATCCTAATTTTGAACAAGTAAAACTGAACCATACACAAGCAGATATTGTCAAGGAT 
GGTTATCTTATTATCACACCAGAACAATACCAGACTGATGGCTTCTTTATTGGACAAGTCAGACGAGTCTTG 

SEQID3018 

LADNWKKSTRGKALLVIEAIFDQGAYTNIALNQQLSNKALSAKDRALLTEIVYGTVSRKISLEWYLAHYVKDRDKLDKWVYYLLMLSLYQLTYLDK 
LPAHAIVNDAVGIAKNRGNKKGAEKFWAILRQPTSHPLPDMETIKRRNKYYSVKYSLPVWLVKKLEDQFGSDRSVAIMESLFVRSKASIRVTDPL 
KLEEVAEALDAERSLLSATGLTKASGHFAASDYFTNGDITIQDESSQLVAPTLNIDGDDIILDACSAPGGKTSHIASYLKTGKVIALDLYDHKLEB 
VKENANRLGVADNIETRKLDAREVHRHFEKDSFDKILVDAPCSGIGLIRRKPDIKYNKESQGFNALQAIQLEILSSVCQTLRKGGIITYSTCTIFD 
EENRQVIEAFLQSHPNFEQVKLNHTQADIVKDGYLIITPEQYQTDGFFIGQVRRVL 

SEQ ID 3019 

ATGGAAATATCTCTTTTAACAGATATTGGGCAACGTCGTTCCAATAATCAAGATTTTATTAATCAATTTGAAAATAAAGCCGGCGTCCCACTAATC 
ATCTTAGCAGATGGTATGGGAGGACATCGTGCAGGAAATATTGCTAGCGAGATGACTGTAACTGATCTAGGAAGTGATTGGGCGGAGACAGATTTT 
TCTGAGTTATCAGAAATTCGTGATTGGATGCTTGTCTCTATTGAAACAGAGAATCGCAAAATATATGAATTAGGTCAGTCAGATGATTACAAAGGT 
ATGGGAACTACCATTGAAGCAGTTGCCATTGTAGGAGATAATATTATTTTCGCACATGTAGGAGATTCACGTATCGGTATCGTTCGTCAAGGAGAG 
TATCATTTATTGACGAGTGATCATTCTCTTGTTAATGAATTGGTAAAAGCTGGCCAATTAACAGAAGAAGAAGCTGCTAGTCATCCTCAAAAAAAT 
ATTATTACGCAATCAATTGGTCAAGCCAATCCAGTCGAACCTGATTTAGGAGTTCATCTACTTGAAGAAGGTGACTACCTTGTAGTTAATAGTGAT 
GGACTAACTAATATGTTGAGTAATGCCGATATTGCTACAGTACTAACACAAGAAAAAACCTTAGATGATAAGAATCAAGATTTAATCACTCTAGCA 
AACCATAGAGGAGGTCTTGATAATATCACTGTGGCACTAGTTTACGTTGAAAGTGAGGCGGTT 

SEQ ID 3020 

MEISLLTDIGQRRSNNQDFINQFENKAGVPLIILADGMGGHRAGNIASEMTVTDLGSDWAETDFSELSEIRDWMLVSIETENRKIYELGQSDDYKG 
MGTTIEAVAIVGDNIIFAHVGDSRIGIVRQGEYHLLTSDHSLVNELVKAGQLTEEEAASHPQKNIITQSIGQANPVEPDLGVHLLEEGDYLWNSD 
GLTNMLSNADIATVLTQEKTLDDKNQDLITLANHRGGLDNITVALVYVESEAV 

SEQ ID 3021 

ATGAAGATTTCATTAAAAACAGACATTGGGCAAAAACGCTCRAACAATCAAGATTTTATCAATAAGTTTGATAATAAAAAAGGCATCACTTTAGTG 
ATTTTAGCAGACGGTATGGGTGGCCACAGAGCTGGAAATATTGCCAGTGAGATGACAGTCACAGACCTGGGAAGAGAATGGGTAAAAACAGACTTC 
ACAGAGTTAAGTCAGATTAGAGATTGGTTATTTGAAACTATCCAGTCAGAAAATCAACGGATTTATGATCTAGGCCAATCAGAAGACTTTAAAGGA 
ATGGGAACGACTGTTGAAGCAGTAGCTTTAGTTGAATCTAGCGCCATTTATGCTCATATTGGTGATTCACGGATTGGTCTTGTCCATGATGGGCAT 
TATACCTTATTGACCAGTGATCATTCTTTAGTGAATGAGTTGGTTAAGGCAGGACAGATCACAGAAGAAGAAGCTGCTAGCCATCCACAAAGAAAT 
ATTATCACTCAATCTATTGGTCAAGCTTCCCCAGTAGAGCCTGATTTAGGAGTGAGGGTTTTGGAGCCAGGGGATTATCTTGTCATTAACAGTGAT 
GGTCTAACCAATATGATTTCAAATGATGAAATTGTGACTATCTTGGGCAGTAAGGTTAGTCTTGATGAAAAAAACCAAGAAATGATTGACTTAGCT 
AACCTAAGAGGAGGCCTAGATAATATTACAATCGCTTTGGTTCATAACGAAAGTGAGGACGTCGAA 

SEQ ID 3022 

MKISLKTDIGQKRSNNQDFINKFDNKKGITLVILADGMGGHRAGNIASEMTVTDLGREWVKTDFTELSQIRDWLFETIQSENQRIYDLGQSEDFKG 
MGTTVEAVALVESSAIYAHIGDSRIGLVHDGHYTLLTSDHSLVNELVKAGQITEEEAASHPQRNIITQSIGQASPVEPDLGVRVLEPGDYLVINSD 
GLTNMISNDEIVTILGSKVSLDEKNQEMIDLANLRGGLDNITIALVHNESEDVE 

SEQ ID 3023 

ATGATTCAGATTGGCAAATTATTTGCTGGTCGTTATCGGATCCTTAAATCAATCGGACGAGGTGGAATGGCGGATGTTTATCTAGCTCGAGATCTA 
ATTTTAGATAATGAAGAGGTCGCAATAAASGTATTGCGAACCAATTATCAAACAGATCAGATTGCGGTTGCTCGCTTCCAGAGAGAAGCACGAGCA 
ATGGCTGAGCTGACACATCCTAATATTGTCGCTATTCGTGATATAGGTGAAGAAGACGGACAGCAGTTCTTAGTAATGGAATATGTTGATGGATTC 
GATTTAAAAAAGTATATTCAAGACAATGCACCCCTATCAAATAATGAAGTTGTTCGAATCATGAATGAAGTCCTTTCAGCCATGTCACTGGCACAT 
CAGAAAGGTATCGTACACCGTGATTTAAAACCTCAAAATATTTTATTAACTAAAAAAGGGACTGTAAAAGTTACAGATTTCGGTATTGCGGTAGCG 
TTTGCTGAAACTAGTTTAACGCAAACGAATTCTATGTTAGGTAGTGTTCATTATTTATCGCCAGAGCAGGCGCGTGGTTCAAAAGCGACTGTTCAG 
AGTGATATTTATGCCATGGGAATCATGCTTTTTGAAATGTTAACTGGCCATATTCCTTATGATGGGGATAGTGCAGTTACTATTGCCCTACAGCAC 
TTCCAAAAACCACTACCATCAATCCTTGCAGAAAATAAAAGCGTTCCACAAGCTTTGGAAAACATTGTCATTAAAGCAACAGCTAAAAAGCTAACA 
GATCGCTATAAGACAACTTATGAGATGGGACGTGATTTATCAACTGCTCTAAGCTCGACACGTCACCGTGAACCAAAACTTGTTTTTAATGATACT 
GAGAGTACTAAGACACTACCCAAAGTAACATCTACAGTATCATCTCTAACGACAGAACAACTGTTGCGTAATCAAAAACAGGCCAAAACAACAGAA 
AAAATAACTCCTGATTCTGCGAGTAACGATAAAACGAAGTCTAAAAAGAAGGCTTCTCATCGACTTCTTGGTACAATCATGAAATTATTCTTTGCA 
CTCTGTGTTGTAGGAATAATTGTATTTGCTTATAAAATTTTAGTAAGTCCTACGACTATTCGTGTTCCAGATGTTAGCAACAAAACAGTAGCTCAA 
GCAAAAATGACATTGGAAAATTCTGGATTGAAAGTAGGAGCTATTCGTAATATTGAGAGTGATAGTGTTTCAGAAGGACTTGTCGTAAAAACAGAC 
CCTGCTGCAGGACGTTCTCGCAGAGAAGGGGCTAAAGTTAATCTTTATATTGCCACTCCAAACAAGAGTTTCACTCTAGGTAATTATAAGGAACAT 
AATTACAAAGATATCCTCAAAGATCTTCAAGGCAAAGGTGTTAAAAAATCTTTAATCAAGGTTAAGCGTAAAATTAATAATGATTATACTACTGGT 
ACAATCTTAGCACAGTCGCTTCCAGAAGGAACATCTTTTAATCCTGATGGTAATAAGAAATTAACACTTACGGTTGCTGTTAATGATCCAATGATT 
ATGCCTGATGTAACAGGTATGACTGTTGGAGAAGTAATAGAAACCTTGACAGACCTCGGATTAGATGCAGATAATCTTGTCTTCTATCAAATGCAA 
AATGGCGTTTATCAAACAGTAGTAACACCTCCATCTTCAAGTAAGATAGCAAGTCAGGATCCTTATTACGGAGGAGAAGTTGGATTAAGGAGAGGA 
GATAAAGTTAAGCTGTATCTTCTTGGTTCTAAAACAACGAATAACTCATCATCTACGCCAATAGATTCTTCGGCTTCAAGCTCAACAGGAACAACT 
ACCTCGGATTCTGTAAGCTCATCAACGGATGCTAGCACTTCTGATAGTAGTAGCACTTCTACAAGTAGTTCAACACTACCAAGTGATAGTACAACT 
AATACAGGAACAGCTAACAATCCATTAACTCAA 

SEQ ID 3024 

MIQIGKLFAGRYRILKSIGRGGMADVYLARDLILDNEEVAIKVLRTNYQTDQIAVARFQREARAMAELTHPNIVAIRDIGEEDGQQFLVMEYVDGF 
DLKKYIQDNAPLSNNEWRIMNEVLSAMSLAHQKGIVHRDLKPQNILLTKKGTVKVTDFGIAVAFAETSLTQTNSMLGSVHYLSPEQARGSKATVQ 
SDIYAMGIMLFEMLTGHIPYDGDSAVTIALQHFQKPLPSILAENKSVPQALENIVIKATAKKLTDRYKTTYEMGRDLSTALSSTRHREPKLVFNDT 
ESTKTLPKVTSTVSSLTTEQLLRNQKQAKTTEKITPDSASNDKTKSKKKASHRLLGTIMKLFFALCWGIIVFAYKILVSPTTIRVPDVSNKTVAQ 
AKMTLENSGBKVGAIRNIESDSVSEGLWKTDPAAGRSRREGAKVNLYIATPNKSFTLGNYKEHNYKDILKDLQGKGVKKSLIKVKRKINNDYTTG 
TILAQSLPEGTSFNPDGNKKLTLTVAVNDPMIMPDVTGMTVGEVIETLTDLGLDADNLVFYQMQNGVYQTWTPPSSSKIASQDPYYGGEVGLRRG 
DKVKLYLLGSKTTNNSSSTPIDSSASSSTGTTTSDSVSSSTDASTSDSSSTSTSSSTLPSDSTTNTGTANNPLTQ 

SEQ ID 3025 
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ATGATTCAGATTGGCAAATTATTTGCTGGTCGTTATCGCATTCTGAAATCTATTGGCCGCGGTGGTATGC3CGGATGTTTATTTAGCAAATGACTTG 
ATCTTGGATAATGAAGACGTTGCAATCAAGGTCTTGCGTACCAATTATCAAACAGATCAGGTAGCAGTTGCGCGTTTCCAACGAGAAGCGCGGGCC 
ATGGCTGAATTGAACCATCCCAATATTGTTGCCATCCGGGATATAGGTGAAGAAGACGGACAGCAATTTTTAGTAATGGAATATGTGGATGGTGCT 
GACCTAAAGAGATACATTCAAAATCATGCTCCATTATCTAATAATGAAGTGGTTAGAATTATGGAAGAAGTCCTTTCTGCTATGACTTTAGCCCAC 
CAAAAAGGAATTGTACACAGAGATTTAAAACCTCAAAATATCCTACTAACTAAGGAGGGTGTTGTCAAAGTAACTGATTTCGGCATCGCAGTAGCC 
TTTGCAGAAACAAGCTTGACACAAACTAATTCGATGTTAGGCAGTGTTCATTACTTGTCTCCAGAACAGGCTCGCGGCTCCAAAGCGACGATTCAA 
AGTGATATTTATGCGATGGGGATTATGCTCTTTGAGATGTTGACAGGCCATATCCCTTATGACGGCGATAGTGCTGTTACGATTGCCTTGCAACAT 
TTTCAAAAGCCTCTTCCATCTATTATCGAGGAGAACCACAATGTGCCACAAGCTTTGGAGAATGTTGTTATTCGAGCAACAGCCAAGAAATTAAGT 
GATCGTTACGGGTCAACCTTTGAAATGAGTCGTGACTTAATGACGGCGCTTAGTTATAATCGTAGTCGGGAGCGTAAGATTATCTTTGAGAATGTT 
GAAAGTACCAAACCCCTCCCCAAAGTGGCCTCAGGTCCCACCGCTTCTGTAAAATTGTCTCCCCCTACCCCAACAGTGTTAACACAGGAAAGTCGA 
TTAGATCAAACTAATCAAACAGATGCTTTACAGCCCCCCACCAAAAAGAAAAAAAGTGGTCGTTTTTTAGGTACTTTATTCAAAATTCTTTTTTCT 
TTCTTTATTGTAGGTGTAGCACTCTTTACTTATCTTATACTAACTAAACCAACTTCTGTGAAAGTTCCTAATGTAGCAGGCACTAGTCTTAAAGTT 
GCCAAACAAGAACTGTATGATGTTGGGCTAAAAGTGGGTAAAATCAGGCAAATTGAGAGTGATACGGTTGCTGAGGGAAATGTAGTTAGAACAGAT 
CCTAAAGCAGGAACAGCTAAGAGGCAAGGCTCAAGCATTACGCTTTATGTGTCAATTGGAAACAAAGGTTTTGACATGGAAAACTACAAAGGACTA 
GATTATCAAGAAGCTATGAATAGTTTGATAGAAACTTATGGTGTTCCAAAATCAAAAATCAAAATTGAGCGCATTGTAACTAATGAATATCCTGAA 
AATACAGTCATCAGTCAATCGCCAAGTGCGGGTGATAAATTTAATCCAAACGGAAAGTCTAAAATTACGCTCAGTGTTGCTGTTAGTGATACGATC 
ACTATGCCTATGGTAACAGAATATAGTTATGCAGATGCAGTCAATACCTTAACAGCTTTAGGTATAGATGCATCTAGAATAAAAGCTTATGTGCCA 
AGCTCTAGCTCAGCAACGGGCTTTGTGCCAATTCATTCTCCTAGTTCTAAAGCTATTGTCAGTGGTCAATCTCCTTACTATGGAACGTCTTTGAGT 
CTGTCTGATAAAGGAGAGATTAGTCTTTACCTTTATCCAGAAGAAACACACTCTTCTAGTAGCTCATCGAGTTCAACGTCAAGTTCAAACAGTTCT 
TCAATAAATGATAGTACTGCACCAGGTAGCAACACTGAATTAAGCCCATCAGAAACTACTTCTCAAACACCT 

SEQ ID 3026 

MIQIGKLFAGRYRILKSIGRGGMADVYLANDLILDNEDVAIKVLRTNYQTDQVAVARFQREARAMAELNHPNIVAIRDIGEEDGQQFLVMEYVDGA 
DLKRYIQNHAPLSNNEWRIMEEVLSAMTLAHQKGIVHRDLKPQNILLTKEGWKVTDFGIAVAFAETSLTQTNSMLGSVHYLSPEQARGSKATIQ 
SDIYAMGIMLFEMLTGHIPYDGDSAVTIALQHFQKPLPSIIEENHNVPQALENWIRATAKKLSDRYGSTFEMSRDLMTALSYNRSRERKIIFENV 
ESTKPLPKVASGPTASVKLSPPTPTVLTQESRLDQTNQTDALQPPTKKKKSGRFLGTLFKILFSFFIVGVALFTYLILTKPTSVKVPNVAGTSLKV 
AKQELYDVGLKVGKIRQIESDTVAEGNWRTDPKAGTAKRQGSSITLYVSIGNKGFDMENYKGLDYQEAMNSLIETYGVPKSKIKIERIVTNEYPE 
NTVISQSPSAGDKFNPNGKSKITLSVAVSDTITMPMVTEYSYADAVNTLTALGIDASRIKAYVPSSSSATGFVPIHSPSSKAIVSGQSPYYGTSLS 
LSDKGEISLYLYPEETHSSSSSSSSTSSSNSSSINDSTAPGSNTELSPSETTSQTP 

SEQ ID 3027 

ATGAAAAAATTTCAGTTTTTTCTACTTGTTGAAGCCGTTGTCTTAGTTATGGGATTAATGAAAATTTTATCTGATGACTGGACAAGTTTTATTTTT 
ATTCTCGCTTTGATTCTTTTAGCCTTAAGATTTTATAACAACGATAGTCGTCATAATTTTCTGTTAACGACAAGTTTGTTATTACTATTTTTAATC 
TTTATGCTTAACCCTTACATTATTGCAGCCGTTGTTTTTGCAGTTTTGTATGTTCTAATCAATCATTTCTCGCAAGTTAAGAAAAAAAATCGTTAT 
GCTTTGATTCAATTTAAGAATCATCAATTAGATGTTAAGACAACACGAAACCAATGGTTAGGTACTGATCAACACGAAAGTGACTTTTATGCTTTT. 
GAAGATATTAATATTATAAGAATCTCTGGGACTGATACAATTGATTTAACAAATGTTATTGTATCTGGGCAGGATAATGTTATTATAATTCAAAAA 
GTTTTTGGTGATACTAAAGTATTGGTTCCTTTAGACGTTGCCGTAAAGGCTGATATTAGTTCTGTTTACGGTAGTGTACAGTACTTTGATTTTGAG 
GAGTAXGATCTAAGAAATGAATCTATAAAATTGTCACAAGAGGAAGAATATTACCTTTTGAAACGTGTCAAATTAGTTGTAAACACTATCGCTGGG 
AAAGTTGAGGTTAGTCGTAAA 

SEQ ID 3028 

MKKFQFFLLVEAWLVMGLMKILSDDWTSFIFILALILLALRFYNNDSRHNFLLTTSLLLLFLIFMLNPYIIAAVVFAVLYVLINHFSQVKKKNRY 
ALIQFKNHQLDVKTTRNQWLGTDQHESDFYAFEDINIIRISGTDTIDLTNVIVSGQDNVIIIQKVFGDTKVLVPLDVAVKADISSVYGSVQYFDFE 
EYDLRNESIKLSQEEEYYLLKRVKLVVNTIAGKVEVSRK 

SEQ ID 3029 

ATGCAATTTTCCAGGAATTCTGATAAAATACAAAGAAATAAGGGGAAACTAATGAAAAAATTTCAATTCTTTTTACTTATCGAGTGTATACTGCTA 
GCTATGGGTATCATGACAATCTTGGATAATGATTTATCAAGTTTTATCCTAATTCTAGTTCTTATCTTATTAGCATTACGCTTTTATAACCAAGAT 

GTTTACATTTTCATTAACCATTTTTCACAAGTCAAAAAGAAGAATCGCTTTGCCTTGATTCGTTTCAAGGAAGAAAAGATTGAAGTGAACAATACC 
AAGCATCAATGGATTGGTACTGCTAATTATGAAAGTGATTATTATTGTTTTGATGACATTAACATCATTCGAATCTCAGGAAATGACACGGTTGAC 
TTAACCAATGTTATTGTGACAGGAATGGATAATATCATTGTGATACGTAAAATTTTTGGAAATACGACTATATTGGTACCTATTGATGTCACTGTT 
ACTTTAGATGTTAGTTCCATATACGGAAGCGTTGATTTTTTTAGATGTCAGCAATATGATTTGCGCAACGAATCTATTAAGTTTAAAGAAACGGAT 
AACCAATCCCTT 

SEQ ID 3030 

MQFSRNSDKIQRNKGKLMKKFQFFLLIECILLAMGIMTILDNDLSSFILILVLILLALRFYNQDSRNNFLLTVSLLFLFLIFMLNPYIIMAVLLGI 
VYIFINHFSQVKKKNRFALIRFKEEKIEVNNTKHQWIGTANYESDYYCFDDINIIRISGNDTVDLTNVIVTGMDNIIVIRKIFGNTTILVPIDVTV 
TLDVSS I YGSVDFFRCQQYDLRNES I KFKETDNQSL 

SEQ ID 3031 

ATGAAAAAGCACCACTACTTTTTAGCTTTCTTCTATGGAAGTGTCATTATATTTGCCATTTGTTTTGTCATTATTGATAGTTTGGGTGTTAATTTG 
GTGCACCTCTATCAAACGTCTCGTTTGTGGCTGATTGAACAATTGATTTTCTCTA'TTTTCTTTCTATCTTTAGCGGTAACTATCCTTTTATTGCTA 
ACTTGGTTTTTATTAGATGATAATAGTAAACGTCAAATTAACCATAATTTACGTCGCATTTTAAATAACCAATCAATAAATGTTACCGATGATGGT 
ACTGAAATATCGACCAATATTCAACGGCTCTCTAAAAAAATGAATTTAATGACAGCAAGTCTACAATCTAAGGAAAATAGTCGTATTTTAAAAAGC 
CAAGAAATTGTGAAACAAGAACGTAAGCGTATTGCACGTGATTTACACGACACAGTTAGTCAGGATTTGTTCGCTGCTTCCATGGTTTTGTCAGGG 
ATAGCACAGAATGTTTCTCAGCTAGACGTTGATCAGGTTGGCTCGCAATTATTAGCAGTAGAAGAAATGCTTCAGCATGCACAAAATGATTTGAGA 
ATTCTGCTACTTCATTTGAGGCCAGTTGAATTAGAAAATAAGACCCTATCTGAAGGATTCAGAATGATATTGAAAGAATTGACCGATAAGAGCGAC 
ATTGAAGTTGTTTATCATGAATCAATTCTAACCTTACCCAAAAAGATTGAAGACAATATTTTTAGAATTGGTCAAGAATTTATCAGTAATACTTTA 
AAGCATTCACAAGCCAGTCGTCTCGAAGTTTACCTTAATCAAACAGAGAATGAATTGCAGTTAAAAATGATTGATAATGGTATTGGATTTGATATG 
GATTCTGTCTATGATTTAAGTTATGGGTTAAAAAATATTGAAGATCGAGTAGAAGATTTAGCAGGAAATTTACAGCTTCTCAGTCAGCCTGGTAAA 
GGAGTTGCTATGGATATAAGATTACCTTTAGTAAATCAGAGTGAGGATAAAAATGGA 

SEQ ID 3032 

MKKHHYFLAFFYGSVIIFAICFVIIDSLGVNLVHLYQTSRLWLIEQLIFSIFFLSLAVTILLLLTWFLLDDNSKRQINHNLRRILNNQSINVTDDG 
TEISTNIQRLSKKMNLMTASLQSKENSRILKSQEIVKQERKRIARDLHDTVSQDLFAASMVLSGIAQNVSQLDVDQVGSQLLAVEEMLQHAQNDLR 
ILLLHLRPVELENKTIiSEGFRMILKELTDKSDIEWYHESILTLPKKIEDNIFRIGQEFISNTLKHSQASRLEVYr.NQTENELQLKMIDNGIGFDM 
DSVYDLSYGLKNIEDRVEDLAGNLQLLSQPGKGVAMDIRLPLVNQSEDKNG 

SEQ ID 3033 

gtgaggataaaaatggataaaataaaaattgtacttgttgatgaccatgagatggttcgtctcggtttaaaaagttttttaaacttacaagctgat 
gttgaagtaataggtgaggcctcaaatggtttagaaggcataaaaaaagcactggagttacgtccagacgttgttgttatggacttagtaatgcct 
gaaatggacggtgtagaagcaaccttagcattattgaaggattggccagaagctgccattttagtcttaacatcttacttggataatgaaaaaatt 
taccctgttattgaagcaggtgccaaaggctatatgttaaagacctavagcgcagcagagattcttaatgccattcgtaaagtttcaaggggagaa 
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CAAGCTATTGAAAATGAAGTAGATAAGAAAATTAAGGCTCATGATAAATGTCCAGCTTTACATGAGC3GCTTAACAGCAAGGGAACGTGATATCCTT 
AATTTATTAGCCAAAGGTTATGACAATCAAAGGATTGCTGATGAATTATTTATCTCGTTAAAGACTGTTAAAACTCATGTTTCTAATATTTTGGGA 
AAACTAAATGTAGCAGATCGAACTCAAGCAGTTGTCTATGCTTTCCAACACCATTTGGTACCACAAGATGATGAA 

SEQ ID 3034 

MRIKMDKIKIVLVDDHEMVRLGLKSFLNLQADVEVIGEASNGLEGIKKALELRPDWVMDLVMPEMDGVEATLALLKDWPEAAILVLTSYLDNEKI 
YPVIEAGAKGYMLKTSSAAEILNAIRKVSRGEQAIENEVDKKIKAHDKCPALHEGLTARERDILNLLAKGYDNQRIADELFISLKTVKTHVSNILG 
KLNVADRTQAWYAFQHHLVPQDDE 

SEQ ID 3035 

ATGGACGCAAAAACTAAATATAAAGCAAAAAAAATAAAGGCAGTGTTTTTTGATATTGATGACACGCTTCGTGTTAAAGATACAGGTTATATGCCA 
CCATCAATCTTAAAAGTTTTTAAAGCTTTGAAAGATAAAGGAATCGTTGTAGGTATTGCTTCAGGAAGAGCACGATATGGCGTTCCAAAAGAAGTT 
CAAGATTTAAATGCCGATTATTGTGTAAAATTAAATGGAGCTTACGTTAAGGACAAGGATAAGAATATTATCTTCCATCGTCCTATTCCAGCTGAA 
TATGTAGAGCAATATAAGAAATGGGCGGACACTGTTGGTATTAAGTACGGTTTAGCTGGTCGTCATGAGGCAGTTTTATCAGATCGTGATGATTTG 
GTAAATGATGCGATTGATATTGTGTATTCTGATCTCGAAGTTAATCCAGATTTCAATAAAGAACATGATATTTATCAGATGTGGACATTTGAAGAT 
AAAGGAGATAGCCTTCATCTACCTGAACCGTTAGCTGAACATCTTCGCTTGATACGTTGGCATGATCATTCTTCAGATGTTGTGTTAAAAGGAACA 
TCGAAGGCTTTAGGTGTTTCTAAAGTTGTTGAACATTTGGGCTTAAAGCCAGAGAATATCTTGGTTTTCGGAGATGAGCTCAATGATTTAGAACTC 
TTTGATTATGCTGGACTAGCTGTGGCGATGGGAGTGTCACACCCAGAAGCTCAAAAAAAAGCAGATTTTATCACAAAAAAAGTAGAAGAAGATGGC 
ATTTTGTATGCCCTGGAGGAACTAGGTTTGATAGAAAAAGAATTAACATTTCCACAAGTAGATATTGAAAATACAGAAGGTCCTGTGGCTGTCATT 
AAAACAAATCACGGGGATATGACTGTAAAACTCTTCCCGGATCATGCTCCTAAAACGGTAGCAAACTTTATTGGTTTAGCTAAACAAGGTTATTAT 
GATGGTATTATCTTCCATCGTATTATTCCAGATTTTATGATTCAGGGTGGTGATCCAACTGGTACAGGTATGGGTGGTGAATCTATCTATGGGGAA 
AGTTTTGAAGACGAATTTTCCGAGGAATTATATAATGTTCGCGGAGCTCTTTCAATGGCTAATGCTGGACCAAATACGAATGGCAGCCAATTTTTC 
ATCGTCCAAAATACAAAAATTCCTTATGCGAAAAAGGAATTAGAGCGAGGTGGTTGGCCAACACCAATTGCTGAGTTGTATGCTGGACAAGGTGGT 
ACACCGCATCTAGATCGTCGCCACAGTGTATTTGGACAATTAGTAGACCAAAGTTCTTTTGAGGTACTTGATGAGATTGCGGCAGTAGAGACTGGT 
TCTCAAGACAAACCATTGGAAGATGTTGTTATTTTAACGATTGAGGTTAAAGAA 

SEQ ID 3036 

MDAKTKYKAKKIKAVFFDIDDTLRVKDTGYMPPSILKVFKALKDKGIWGIASGRARYGVPKEVQDLNADYCVKLNGAYVKDKDKNIIFHRPIPAE 
YVEQYKKWADTVGIKYGLAGRHEAVLSDRDDLVNDAIDIVYSDLEVNPDFNKEHDIYQMWTFEDKGDSLHLPEPLAEHLRLIRWHDHSSDWLKGT 
SKALGVSKWEHLGLKPENILVFGDELNDLELFDYAGLAVAMGVSHPEAQKKADFITKKVEEDGILYALEELGLIEKELTFPQVDIENTEGPVAVI 
KTNHGDMTVKLFPDHAPKTVANFIGLAKQGYYDGIIFHRIIPDFMIQGGDPTGTGMGGESIYGESFEDEFSEELYNVRGALSMANAGPNTKGSQFF 
IVQNTKIPYAKKELERGGWPTPIAELYAGQGGTPHLDRRHSVFGQLVDQSSFEVLDEIAAVETGSQDKPLEDWILTIEVKE 

SEQ ID 3037 

TTGGAGGAAAGTATGGACGCAAAACTAAAATACAAAGCTAAAAAAATCAAAATGGTGTTCTTTGATATTGATGATACCTTGAGGGTCAAAGATACG 
GGTTATATGCCTGAGTCGATTCAAAGAGTATTTAAGGCTTTGAAGGCAAAAGGCATCTTGGTTGGTATTGCTTCAGGTCGCGCTCGGTACGGTGTT 
CCACAAGAAGTTCAAGATTTACATGCTGACTATTGTGTCAAATTAAATGGAGCTTATGTCAAAGACGATGCTAAAACTATTATTTTCCAAGCTCCG 
ATTCCAGCAGATGTTGTTGTGGCCTATAAAAAATGGGCGGATGATATGGGCATTTTTTATGGAATGGCGGGTCGTCATGAAGCGGTGTTGTCCGCT 
CGAAATGACATGATTAGCAATGCTATTGATAATGTCTACGCTCAACTAGAGGTCTGTCCGGATTATAATGAGTATCATGATGTTTACCAGATGTGG 
ACTTTCGAGGACAAGGGAGATGGCTTGCAGTTGCCTGCTGAATTAGCAGAGCACCTTCGTTTGGTCAGATGGCACGATAACTCATCAGATGTTGTC 
TTGAAAGGTACGTCAAAAGCGCTAGGTGTTTCAAAAGTAGTTGACCATTTAGGATTAAAACCTGAAAATATTTTGGTTTTTGGAGATGAACTCAAT 
GACCTAGAGTTATTTGACTATGCTGGTATCAGTATTGCAATGGGAGTATCACATCCATTACTGCAAGAAAAAGCAGATTTTATCACAAAAAAAGTT 
GAAGAAGATGGCATTTTATATGCCTTGGAGGAATTAGGATTGATTGACAAAGAATTACAGTTTCCACAATTGGATTTGCCAAACCATAAAGGACCA 
AAAGCAACCATTAAAACAAACCATGGCGATATGACCCTGGTCTTGTTCCCAGATCATGCTCCTAAAACAGTAGCCAATTTCTTAGGTTTGGCTAAA 
GAAGGGTACTATGATGGGATTATCTTCCACCGTATTATTCCTGAATTTATGATTCAAGGGGGCGATCCAACAGGAACAGGAATGTGTGGACAATCC 
ATCTATGGTGAAAGTTTTGAAGATGAATTTTCGGATGAACTCTATAATCTCCGTGGGGCCTTGTCGATGGCTAATGCGGGACCAAATACTAACGGC 
AGTCAGTTCTTTATTGTTCAAAATAGTAAGATTCCTTATGCCAAAAAAGAACTAGAACGTGGrGGTTGGCCGGCTCCAATTGCAGCTTCTTACGCT 
GCAAATGGTGGAACTCCTCACCTTGATCGTCGTCATACGGTCTTTGGTCAGCTTGTGGACGAAACTTCATTCCAAGTTTTGGATTTGATTGCTGGC 
GTTGAAACTGGCGCACAGGATAAACCTAAAGAAGACGTTATCATTGAAACAATCGAGGTATTTGAC 

SEQ ID 3038 

LEESMDAKLKYKAKKIKMVFFDIDDTLRVKDTGYMPESIQRVFKALKAKGILVGIASGRARYGVPQEVQDLHADYCVKLNGAYVKDDAKTIIFQAP 
IPADWVAYKKWADDMGIFYGMAGRHEAVLSARNDMISNAIDNVYAQLEVCPDYNEYHDVYQMWTFEDKGDGLQLPAELAEHLRLVRWHDNSSDW 
LKGTSKALGVSKWDHLGLKPENILVFGDELNDLELFDYAGISIAMGVSHPLLQEKADFITKKVEEDGILYALEELGLIDKELQFPQLDLPNHKGP 
ICATIKTNHGDMTLVLiFPDHAPKTVANFLGLAKEGYYDGIIFHRIIPEFMIQGGDPTGTGMCGQSIYGESFEDEFSDELYNLRGALSMANAGPNTNG 
SQFFIVQNSKIPYAKKELERGGWPAPIAASYAANGGTPHLDRRHTVFGQLVDETSFQVLDLIAGVETGAQDKPKEDVIIETIEVFD 

SEQ ID 3039 

TTGAGGTTAAAGAATAAAATGAAGATTGGCGATAAGTTAAAGGGAACAGTCACTGGCATTAGGCCTTATGGAGCCTTTGTTTCTCTTGAGGATGGT 
AGGACTGGACTTATCCATATTTCTGAAATTAAAACAGGTTACATTGATAATATTTATGATGTTCTTAGTGTAGGTGATGAAGTCTATGTTCAGGTT 
ATAGATGTAGATGAATTTACACAAAAAGCAAGTTTATCGCTTCGGACCCTTGAAGAAGAGAGACATCATATTCAGCATCGTCATCGATTTTCTAAC 
AATCGTCTTAAGATAGGTTTCAAACCACTTGAGGAAAATTTACCTAGTTGGGTTGAGGAAGGTCTAGCCTACTTGAATAATAAA 

SEQ ID 3040 

MRLKNKMKIGDKLKGTVTGIRPYGAFVSLEDGRTGLIHISEIKTGYIDNIYDVLSVGDEVYVQVIDVDEFTQKASLSLRTLEEERHHIQHRHRFSN 
NRLKIGFKPLEENLPSWVEEGLAYLNNK 

SEQ ID 3041 

ATGAAAATTGGCGACAAACTGCATGGCACCATCACTGGGATTAAACCATACGGAGCCTTTGTTGCCCTTGAAAATGGGACAACAGGTCTCATTCAT 
ATTTCAGAAATAAAAACGGGATTTATTGACGATATTGATCAATTATTGGCTATAGGCAACCAGGTTTTAGTACAAGTAATTGATATTGATGAATAT 
AGTAAAAAGCCAAGTTTATCTATGCGGACCTTAGCAGAAGAAAAACAGCATTTTTTCCATCGTCATCGTTATTCCAACAGTCGGCACAAGATTGGC 
TTTAGGCCACTTGAAGAGCAGTTACCTCAGTGGATTGAAGAAAGCCTGCAGTTTTTAAAAAAGAACACTAAAAAGAGTCTGGAACCT 

SEQ ID 3042 

MKIGDKLHGTITGIKPYGAFVALENGTTGLIHISEIKTGFIDDIDQLLAIGHQVLVQVIDIDEYSKKPSLSMRTLAEEKQHFFHRHRYSNSRHKIG 
FRPLEEQLPQWIEESLQFLKKNTKKSLEP 

SEQ ID 3043 

ATGACAAATGAAAAAGGTATTGTATTCAACATTCAACATTTTAGTATTCACGATGGTCCAGGTATTCGAACAACCGTTTTCTTAAAGGGTTGTCCT 
CTTAGATGTCCTTGGTGTGCTAATCCCGAGTCGCAAAAAATGGTTCCAGAAACAATGAGAGATGCCATTACTAATGAAAGCGTCATCGTGGGCGAA 
GAAAAATCGGTTGATGATATTATTGAAGAAGTTTTAAAAGATATTGATTTTTACGAAGAATCTGGTGGGGGCATAACGCTATCTGGCGGTGAAATA 
TTTGCACAATTTGAATTTGCCAAGGCAATTTTAAAACGTGCTAAATCACTGGGAATCCACACGGCTATTGAAACAACTGCTTATACTAGACATGAA 
CAATTCATAGATCTTATCCAATACGTTGATTTTATTTACACCGATTTAAAACATTACAATAGCCTCAAACACCAAGAAAAGACGATGGTTAAGAAT 
GCTTCAATCATCAAAAACATTCATTATGCTTTTGCCAACGGTAAAACGATTGTGCTACGTATTCCTGTCATACCTAATTTTAACGATTCATTAGAA 
GATGCTGAAGAATTTGCTTGTTTATTTGATCGCCTAGATATCCGTCAAGTGCAACTCTTACCTTTCCACCAATTTGGGCAAAACAAATATCAATTA 
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CTTAATCGTCAATATGAAATGGAAGAGATCGCTGCACTACACCCAGAGGATCTACTCGATTATCAAGCTATTTTTAGCAAGTATAATATTCACTGC 
TACTTT 

SEQ ID 3044 

MTNEKGIVFNIQHFSIHDGPGIRTTVFLKGCPLRCPWCANPESQKMVPETMRDAITNESVIVGEEKSVDDIIEEVLKDIDFYEESGGGITLSGGEI 
FAQFEFAKAILKRAKSLGIHTAIETTAYTRHEQFIDLIQYVDFIYTDLKHYNSLKHQEKTMVKNASIIKNIHYAFANGKTIVLRIPVIPNFNDSLE 
DAEEFACLFDRLDIRQVQLLPFHQFGQNKYQLLNRQYEMEEIAALHPEDLLDYQAIFSKYNIHCYF 

SEQ ID 3045 

ATGACTGATCGCGGTATTGTTTTCAACATCCAACATTTTAGTATTCATGACGGTCCTGGTATTCGGACAACCGTTTTTTTAAAAGGTTGCCCCTTG 
AGATGTCCATGGTGTGCCAATCCCGAATCCCAACAflAAAGCGCCTGAGCAGATGTTAACAAGTGATGGGCTTAATACTAAAATAGTTGGAGAGGAA 
AAAACCGTGGACGAGGTGATCGAAGAAGTCCTTAAAGACCTTGATTTCTACGAAGAGTCAGGTGGGGGCATGACCCTGTCAGGGGGGGAAATCTTT 
GCTCAGTTTGACTTTGCCTTAGCCCTGTTAAAAGCAGCCAAAGCAGCAGGTCTTCACACCGCAATTGAAACCACCGCCTTTGCCAAACACGAGCAA 
TTTGTCACCCTTGTTGACTACGTGGACTTTATCTATACCGATTTGAAACATTATAATCAGCTCAGACACCAAAAAGTGACTGGGGTTCGTAATGAC 
TTGATTATCAAGAATATTCATTATGCCTTTCAAGCTGGAAAAGAAATCGTCTTGCGCATCCCTGTTATTCCCCAATTTAATGATTCCCTAGACGAT 
GCTAAAGCCTTCTCAGAGCTCTTTAATCAGCTTGAGATTGACCAAGTGCAACTGTTACCTTTCCATCAATTTGGAGAAAACAAGTACAAACTTCTA 
GGTAGGGAGTATGAGATGGCTGAGGTCAAGGCTTATCATCCCGAAGATTTAGCAGACTATCAGGCTGTTTTCCTCAACCATAATATTCATTGCTAT 
TTT 

SEQ ID 3046 

MTDRGIVFNIQHFSIHDGPGIRTTVFLKGCPLRCPWCANPESQQKAPEQMLTSDGLNTKIVGEEKTVDEVIEEVLKDLDFYEESGGGMTLSGGEIF 
AQFDFALALLKAAKAAGLHTAIETTAFAKHEQFVTLVDYVDFIYTDLKHYNQLRHQKVTGVRNDLIIKNIHYAFQAGKEIVLRIPVIPQFNDSLDD 
AKAFSELFNQLEIDQVQLLPFHQFGENKYKLLGREYEMAEVKAYHPEDLADYQAVFLNHNIHCYF 

SEQ ID 3047 

ATGAATAGATTAGAAAATATTATTAGTTTAGTATCCCAGTACCAAAAAATAGATGTTAATACACTCTCGGAGTTGTTGCAAGTTTCTAAAGTAACG 
ATACGTAAAGATTTAGATAAACTAGAAGGCAAAGGGCTTTTGCATAGAGAGCACGGTTATGCAGTTTTAAACAGTGGGGATGACCTTAATGTTAGG 
TTATCTTTTAACCATAAAACTAAAAAAGAAATTGCTGCCTTAGCTGCAAATATGGTGTCTGACAATGACACTATCTTAATAGAATCAGGCTCTACT 
TGTGCTCTTTTAGCAGAAAATATCTGTCAGACAAAGCGAAATGTCACTATTTTGACCAACTCTTGCTTTATTGCTAACTATTTACGAGAGTATGAT 
TCATGCCAAATTGTCTTACTTGGTGGTGAGTATCAATCAAGTTCACAGGTTACGGTAGGTCCTCTCTTGAAAAAGATGATTTCACTTTTTCATGTC 
TCGTTAGCTTTTGTTGGGACTGATGGTTTTGATCCMAAAACTAGGATTTATGGG 

SEQ ID 3048 

MNRLENIISLVSQYQKIDVNTLSELLQVSKVTIRKDLDKLEGKGLLHREHGYAVLNSGDDLNVRLSFNHKTKKEIAALAANMVSDNDTILIESGST 
CALLAENICQTKRNVTILTNSCFIANYLREYDSCQIVLLGGEYQSSSQVTVGPLLKKMISLFHVSLAFVGTDGFDPKTRIYG 

SEQ ID 3049 

ATGATGAATCGATTAGAACGTATTATTCAACTGGTTTCCCAGAAGAAAAAAATAGATGTTAACAGTTTATCAGAGCAATTAGACGTTTCGAAAGTA 
ACCATTCGAAAAGACCTTGATAAGCTTGAAAGTAAGGGCTTGTTGCGACGGGAACATGGCTATGCGGTGCTAAACAGTGGCGATGACCTCAATGTA 
CGCTTGTCCTACAATTACAACATAAAGCGACGGATTGCAGAAAAAGCAGCTGAATTGGTACAAGACAACGATACCATTATGATTGAATCTGGCTCA 
ACCTGTGCCCTTTTGGCAGAAGTGCTTTGCCAGACCAAACGAAATATTAAAGTCATTACCAATTCGTGCTTCATTGCCAACTACATTCGTCAATAT 
AGTAGCTGTCAAATCATTTTACTGGGCGGTTATTACCAGCCCAATTCAGAGGTGACTGTTGGTCCTTTATTGAAAGAAATGATATCCCTTTTTCAT 
GTCAATCGTGTCTTTGTTGGAACAGACGGTTTCAACAAAGATCTTGGCTTTATGGGCAAGGACATGATGCGCTCAGAAGGGGTGCGTTACATGGCA 
GATGCTGCTGAGGAAGTGGTGATTCTGACCGATTCCAGCAAGTTTTCAAAAACCAGTCTGGTACACCAGTTGTCATTAGCTGATGTCAATCGCGTC 
ATTACAGACCAAGCACTAGACAAGCAAACACAAGAGTTATTAAGTGCTAGTGGTCTTGTTCTTGATTTTGTTTCT 

SEQ ID 3050 

MMNRLERIIQLVSQKKKIDVNSLSEQLDVSKVTIRKDLDKLESKGLLRREHGYAVLNSGDDLNVRLSYNYNIKRRIAEKAAELVQDNDTIMIESGS 
TCALLAEVLCQTKRNIKVITNSCFIANYIRQYSSCQIILLGGYYQPKISEVTVGPLLKEMISLFHVNRVFVGTDGFNKDLGFMGKDMMRSEGVRYMA 
DAAEEWILTDSSKFSKTSLVHQLSLADVNRVITDQALDKQTQELLSASGLVLDFVS 

SEQ ID 3051 

TTGATCCMAAAACTAGGATTTATGGGTAGAGATTTAATGCGTTCTGAAGTTGCACAAGAGATGGCGAATGCTGCCGATGAAGTCATTATTTTAACA 
GATTCTAGTAAGTTTAATCAGACTGCATTGGTGGAACAGCTTCCGTTGTCAACTGTATCACAAGTTATTACAGATAAACATCCAAATTCGGAAATT 
GCTAATTTGTTCCAAGAAGCAGAGATTACCATTCAATCTTTATTACAAGTACCA 

SEQ ID 3052 

MIXKLGFMGRDLMRSEVAQEMANAADEVIILTDSSKFNQTALVEQLPLSTVSQVITDKHPNSEIANLFQEAEITIQSLLQVP 

SEQ ID 3053 

ATGAGTATGAAATTAGAGCGTCAAAAATTGTTAGCTAAAGTAGCTTACCTTTACTATATGGAAGGGAAAAGCCAATCTGAGATTGCCAATGAATTA 
GGAATTTATCGTACAACAATAAGTCGTATGTTAGCCAAAGCGAGAGAAGAAGGTCTTGTTAGAATCGAAATTTCAGATTTTAATCCAGAAATTTTT 
CAGTTAGAATCCTATTTTAAAAGTAAATATCACCTTAAAGATATTGAGATTGTTTCTTCGCGAAAAGATAGCGATACTTCAGAGATAGAGAAGGAT 
TTAGCACATGTAGCTGCAGCTATGATTCGAAAAAAAATTAAAGAGAATGACAAGGTGGGGATTGCTTGGGGGAGGACACTTAGTAAAGTAGTTGAA 
GCAATGCGTCCTCATCCGGTTTCTCAAGTTTCTTTTGTTCCTTTGGCCGGAGGTCCAAGTCATATTAATGCACGCTATCACGTTAATACTCTGGTT 
TACGAAATGTCAAGGCGTTTCCAAGGAAGTTGTACTTTCATTAATGCAACTCTAGTTCAAGAAAACGCTAATTTAGCGAAAGGAATATTAACTTCA 
AAATATTTTGAGGGGCTAATGGATAATTGGGAAAAACTTGATGTGGCAATTGTGGGCGTTGGTGGTAAACCTAAAAGCAATGAACAACAGTGGCTT 
GACCTTTTAAATCAAGATGATTTTCAATGCTTGGATGAAGAAGCAGCTGTAGGTGAAATTACTTGTCGTTTTTTTAATCATTCAGGTGATCCTGTG 
AATCAACATTTAGCTAAAAGGACAATAGGAATTACCTTAGAACAACTACAGAAAGTTCCTAATAGAATAGCGGTTGCTCATGGCAATTATAAGGCT 
GCGGCACTCTTAGCCGTTTTAAAAAAGGGGTATATTAATCATTTAGTTACTGATTTTTCCACAGCGTTAAATATTTTAAGATTAGATAAAGACACC 
TTTGTGGATACTATATATCAAAAGAGG 

SEQ ID 3054 

MSMKLERQKLLAKVAYLYYMEGKSQSEIANELGIYRTTISRMLAKAREEGLVRIEISDFNPEIFQLESYFKSKYHLKDIEIVSSRKDSDTSEIEKD 
LAHVAAAMIRKKIKENDKVGIAWGRTLSKWEAMRPHPVSQVSFVPLAGGPSHINARYHVNTLVYEMSRRFQGSCTFINATLVQENANLAKGILTS 
KYFEGLMDNWEKLDVAIVGVGGKPKSNEQQWLDLLNQDDFQCLDEEAAVGE1TCRFFNHSGDPVNQHLAKRTIGITLEQLQKVPNRIAVAHGNYKA 
AALLAVLKKGYINHLVTDFSTALNILRLDKDTFVDTIYQKS 

SEQ ID 3055 

ATGAAAGAAGAACGCAGACGGCTCCTTGCCAAGGTGGCTTACTTGCATTATGTTCAAGGCAAGAGCCAAACCTTGATTTCAAAGGAAATGAATATC 
TACCGAACAACGGTTTGTCGGATGTTAGCAAAAGCCAAGGAAGAAGGCATTGTTCGGATTGAAATTGCCGACTATGATGCTGATTTATTTGCTTTA 
GAAGAATACGTGCGACAGCAGTATGGCTTGGAAAAACTAGACCTTGTGCCCAACCAGGTTGAAGATACCCCAATGGATACCTTGACAAATGTTGCT 
AAAACAGCAGCTGAGGTTTTTAGACATGTTGTTAAAGATGGCGATAAGATCGGTCTGTCCTGGGGAGCGACTCTTTCTTGCTTGATGGATGAGTTA 
AATCCAAAAGCGATGAAAGATGTGTTTATTTATCCTTTGGCAGGAGGACCTAGCCATATTAATGCCAAATACCATGTCAATACCCTGGTTTACCGC 
TTGGCTCGCATCTTTCATGGTAATAGCGCTTTTATGAACGCTATGGTCATTCAAGAAGACAAACACTTGGCTAAGGGAATCTTACAATCTAAATAC 
TTTAACGACATTTTAACAAGCTGGGACCAGTTAGATCTTGCCTTAGTAGGAATTGGTGGGGAGCCTAATAGCCTTGAGCAGAGCCAATGGCGTGAT 
TTATTAACCAGCTCAGATCATGACCAACTCAAATATGAAAAAGCCGTTGGTGAAGTTTGTTGCCGTTTCTTTGATCAGGCAGGTCAGCCAGTTTAC 
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ACTGGCCTACAGGATCGAACTATTGGTATTTCACTAGAACAGTTGAGGCGTGTCCCCAAAACAATGGCTGTTGCAACAGGTAAACACAAGGCTAAG 
GCAATATTGGCAGCCTTAAAAGCAGGTTTTATCAATTATCTAGTGACGGATAAAGAGACCATGCTAGCTGTTTTAGCGTTAGATGAAGATATTGAT 
CTTAATAACGTTCTTCTT 

SEQ ID 3056 

MKEERRRLLAKVAYLHYVQGKSQTLISKEMNIYRTTVCRMLAKAJKEEGIVRIEIADYDADLFALEEYVRQQyGLEKLDI.VPNQVEDTPMDTLTNVA 
KTAAEVFRHWKDGDKIGLSWGATLSCLMDELNPKAMKDVFIYPLAGGPSHINAKYHVNTLVYRLARIPHGNSAFMNAMVIQEDKHLAKGILQSKY 
FNDILTSWDQLDLALVGIGGEPNSLEQSQWRDLLTSSDHDQLKYEKAVGEVCCRFFDQAGQPVYTGLQDRTIGISLEQLRRVPKTMAVATGKHKAK 
AILAALKAGFINYLVTDKETMLAVLALDEDIDLNNVLL 

SEQ ID 3057 

GTGCTTATGGAAATCATAGTCGCAGACCAAATTATTATGGGGCTCATTTTGAATGCTGGGGATGCTAAACAACATATCTATCAAGCCTTAAAACTT 
GCAAAAGAAGGAAATTTTGCAGAAAGTAAGATTGAAATAGAACTAGCAGATAGTGCACTCCTAGAAGCTCATAATCTTCAAACACAATTCCTTGCA 
CAAGAAGCAGGAGGGACAAGGACAGATATCTCAGCACTCTTTATTCATTCTCAGGATCATTTGATGACAAGTATTACTGAGATTAACTTGATTAAA 
GAAATTATTGATTTACGCCAGGAATTACATATTCAAAAA 

SEQ ID 3058 

MLMEIIVADQIIMGLILNAGDAKQHIYQALKLAKEGNFAESKIEIELADSALLEAHNLQTQFLAQEAGGTRTDISALFIHSQDHLMTSITEINLIK 
EIIDLRQELHIQK 

SEQ ID 3059 

ATGCAAGTTATTGTACCAGACCAAATCATTATGGGCTTAATTTTAAATGCAGGCGATGCCAAACAACATATCTACCAAGCTCTGAAATGTGCTAAA 
GAGGACGATTATGCCACTAGTGAAAAAGAAATGGCCTTAGCAGATGATGCCTTATTAGAAGCCCACAATTTACAGACCCAGTTTCTTGCCCAAGAA 
GCTAGTGGTAATAAGTCAGAGATTACAGCTCTTTTTGTTCACTCACAGGATCACTTGATGACGACCATTACAGAAATTAATCTCATCAAAGAGATT 
ATTGACCTTCGTAAAGAATTGGCAACTAAA 

SEQ ID 3060 

MQVIVPDQIIMGLILNAGDAKQHIYQALKCAKEDDYATSEKEMALADDALLEAHNLQTQFLAQEASGNKSEITALFVHSQDHLMTTITEINLIKEI 
IDLRKELATK 

SEQ ID 3061 

ATGATAAAAATTGGTTTATTGTGTGCAGCAGGTTTTTCAACAGGTATGTTAGTAAACAATATGAAAATCGCAGCGGATAAAGAAGGGATAGAGGCA 
CATATTGAAGCTTATTCACAAGGAAAAATTGCAGATTATGCTAAAGATTTAGATGTTGCATTACTTGGTCCACAAGTTAGCTATACTCTAGATAAA 
TCAAAATCAATCTGTGATGAATACGGTGTACCGATAGCAGTTATTCCAATGGCAGATTATGGTATGTTGGATGGTGTAAAAGTTTTGAAACTTGCT 
TTGAGTTTATTGGAAACAAGAAAAGAGGCT 

SEQ ID 3062 

MIKIGLFCAAGFSTGMLVNNMKIAADKEGIEAHIEAYSQGKIADYAKDLDVALLGPQVSYTLDKSKSICDEYGVPIAVIPMADYGMLDGVKVLKLA 
LSLLETRKEA 

SEQ ID 3063 

ATGACTAAAAAGGAGATTGACATGATTAAAATTGGATTGTTTTGTGCAGCAGGATTTTCAACCGGTATGTTGGrGAACAACATGAAAGTAGCTGCT 
GAAAAAAAAGGCATTGATTGTCAGATTGAAGCCXATGCTCAAGGGAAATTAGCGGACTATGCACCATTACTTGATGTGGCACTTTTAGGCCCACAG 
GTTGCCTATACTCTGGATAAATCAGAAGCTATTTGTAAAGACAATGATATCCCTATTGCAGTTATCCCAATGGCTGATTATGGAATGTTAGACGGC 
AACAAGGTGCTTGATTTAGCCCTTAGCCTTGTTAAAGAA 

SEQ ID 3064 

MTKKEIDMIKIGLFCAAGFSTGMLVNNMKVAAEKKGIDCQIEAYAQGKLADYAPLLDVALLGPQVAYTLDKSEAICKDNDIPIAVIPMADYGMLDG 
NKVLDLALSLVKE 

SEQ ID 3065 

ATGTCAAAGTTTGATAGTCAGAAAATAATTACTCCGATTATGAAGTTTGTCAATATGCGAGGGATTATTGCACTCAAAGATGGCATGCTAGCAATT 
CTACCACTAACAGTTGTTGGGAGTCTCTTTTTAATATTAGGGCAGCTTCCATTTAAAGGTCTTAATCAAGCCATAGCTAATGTTTTTGGACCAGAA 
TGGACAGAACCATTTATGCAAGTTTATTCAGGAACTTTTGCGATTATGGGCTTGATTTCCTGTTTTGCAATTGCTTATGCTTATGCTAAAAATAGT 
AGTGTAGAACCGTTACCTGCTGGCGTTTTATCACTTTCGTCTTTCTTTATTTTAATGAAATCATCTTATATTCCTGTAAAAGGAGAAGCAATAGCG 
GATGCTATTTCTAAGGTTTGGTTTGGCGGTCAGGGGATTATTGGAGCAATTATTATTGGCTTAGTAGTTGGTGCTATCTATACATGGTTTATCCAA 
CATCATATTGTTATAAAAATGCCAGAGCAAGTACCACAGGCAATAGCAAAACAATTTGAAGCTATGATTCCAGCTTTTGTTATCTTTCTTTTATCG 
ATGATTGTTTATTTGATTGCTAAGGTAACAACTGGAGGTACCTTTATTGAGATGATTTATGATATCATTCAAGTACCGTTGCAAGGCTTAACAGGC 
TCACTTTATGGAGCAATTGGGATTGCTTTCTTTATTTCATTCTTATGGTGGTTTGGTGTCCATGGCCAATCTGTGGTGAA.TGGTATTGTGACTGCT 
TTGTTACTATCCAATTTAGATGCCAATAAGTCTTTATTAGCAGCAAATCGCTTAACATTAGATAATGGCGCTCACATTGTAACACAGCAGTTTTTG 
GATAGTTTCT.TGATTTTATCGGGCTCAGGAATAACTTTTGGACTAGTTATTGCGATGCTTTTTGCAGCAAAATCAAAACAATACAAGGCACTTGGG 
AAAGTGGCCGCTTTTCCCGCAATTTTCAATGTTAACGAGCCAATCGTCTTTGGCTTTCCAATCGTAATGAATCCTGTGATGTTTCTGCCTTTTATT 
TTAGTACCAGTTTTGGCAGCTTTAATTGTTTATGGAGCTATTGCGGTTGGTTTTATGCAACCATTCTCAGGTGTTACTTTACCATGGAGTACTCCA 
GCAATTATTTCTGGATTCATGGTAGGTGGTTGGCAAGGTGCACT.CGTCCAAATAGTCATTTTAGCTATCTCAACTGCTGTTTACTTCCCATTCTTT 
AAAATCCAAGATAATATTACTTACAAAAATGAATGTGAAATGGAAAGGGGA 

SEQ ID 3066 

MSKFDSQKIITPIMKFVKMRGIIALKDGMLAILPLTWGSLFLILGQLPFKGLNQAIANVFGPEWTEPFMQVYSGTFAIMGLISCFAIAYAYAKNS 
SVEPLPAGVLSLSSFFILMKSSYIPVKGEAIADAISKVWFGGQGIIGAIIIGLWGAIYTWFIQHHIVIKMPEQVPQAIAKQFEAMIPAFVIFLLS 
MIVYLIAKVTTGGTFIEMIYDIIQVPLQGLTGSLYGAIGIAFFISFLWWFGVHGQSWNGIVTALLLSNLDANKSLLAANRLTLDNGAHIVTQQFL 
DSFLILSGSGITFGLVIAMLFAAKSKQYKALGKVAAFPAIFNVNEPIVFGFPIVMNPVMFLPFILVPVLAALIVYGAIAVGFMQPFSGVTLPWSTP 
AIISGFMVGGWQGALVQIVILAISTAVYFPFFKIQDNITYKNECEMERG 

SEQ ID 3067 

ATGACCAAACAATTACTCACTCAAAAATATACAAATGATGTTCAACAAAATTCTCAAAAGCATTTTGGCTATTTGACAGAGCGCATGTATTCTTAT 
CGCGATAAGGTTCTTGATAAGAAACCATTCATAGATGCAGAACGTGCTATCTTGGTAACTGAAGCCTATCAAAAGCATCAGGAAAAACCTAATGTT 
TTAAAGAGAGCTTACATGTTGCAAAATATTTTGGAAAAAATGACAATCTATATTGACGATGAGACAATGATTGTCGGTAACCAAGCTTCATCTGAT 
AAAGATGCTCCTATTTTTCCAGAATACACTCTAGAATTTGTTGTAAATGAACTAGACCTTTTTGAAAAACGAGATGGTGATGTCTTTTACATTACA 
GAAGAAACCAAAGAACAAATTAGAAATATTGCACCTTTCTGGGAAAATAATAATTTACGGGCTCGTGCGGGCGTTATGCTTCCAGAAGAAGTTCAA 
GTTTATATGGAGACAGGCTTCTTTGGGATGGAAGGTAAGATGAATTCTGGGGATGCTCACTTAGCTGTCAACTATCAGAAGTTACTAGAAGAAGGG 
CTTATTGGCTTTGAAAAAAAAGCAAGAAAAGCTAAAGCTGACTTAGATTTAACAAAGCCTGAGAGTATTGACAAATATCATTTCTATGATTCTATT 
TTAATTACAATAGAAGCTGTTAAAACCTATGCAGAGCGTTTTGCTATCCTAGCAAAAAAACAAGCTAAAACAGCAAATGCTAAGAGACGTCAGGAA 
TTGTTAGATATCGCTAGTATTTGTGAACGAGTGCCCTATTACCCAGCTGAAACGTTTGCAGAAGCCGTTCAATCGGTTTGGTTTATTCAGTGTATT 
CTTCAAATAGAATCAAACGGTCATTCTCTATCTTATGGACGCTTTGATCAATACATGTATCCATATGTTAAATCTGACTTAGAAGCTGGACGTGAG 
ACTGAGGATTCGATCGTTGAGCGCCTAACTAACCTATGGATTAAAACAATAACTATTAATAAGGTTCGTAGCCAAGCTCATACGTTTTCGTCTGCT 
GGTAGTCCTCTTTACCAAAATGTAACGATTGGAGGACAAACACGACATAAGGAAGATGCTGTTAATCCTTTATCATTTCTAGTACTAAAATCAGTC 
GCTCAGACACACTTACCACAGCCTAATCTAACGGTTCGTTATCATGCTAACCTAGACAAGTCATTCATGAATGAAGCTATTGAAGTTATGAAATTA 
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GGCTTTGGTATGCCAGCTTTTAATAATGATGAAATTATTATTCCATCATTTATTAAAAAAGGAGTTTCCGAAGAAGATGCCTATGATTATTCAGCC3 
ATTGGTTGTGTCGAAACAGCAGTTCCTGGGAAATGGGGTTATCGTTGTACCGGCATGAGCTATATCAACTTCCCTAAAGTGTTATTAATTACAATG 
AATGACGGTATTGACCCGGCTTCTGGGAAGAGATTTGCGCCTTCTTATGGGCATTTCACCCAGATGACCTCATATAAAGAACTTAAAGAAGCTTGG 
GACAAAACACTTCGTTACTTAACTCGAATGAGCGTTATTGTTGAAAATGCTATTGATATTAGTCTCGAAAGAGAAGTACCTGATATTCTTTGTTCA 
GCTTTAACTGATGATTGTATTGGACGAGGTAAGCACTTAAAAGAAGGTGGTGCAGTATATGACTACATATCTGGTCTACAAGTTGGAATCGCTAAT 
CTTTCAGACTCACTTGCTGCGCTTAAAAAATTAGTATTTGAAGAAAAACGCCTAACCACATTAGAAGTATGGCAAGCATTGCAGAGTGATTACGCA 
GGTCCGCGTGGTGAAGAAATTCGTCAAATGTTGATCAATGAAGCACCAAAATATGGAAATGATGATGACTACGCGGATAGTTTAGTACGTGAGTGT 
TATGATGTTTATGTTGAAGAAATTGCTAAATATCCCAACACACGCTATGGACGTGGACCAATCGGTGGTATTCGCTATTCAGGAACGTCCTCTATT 
TCAGCAAATGTAGGCCAAGGACGAGGTACTTTAGCAACTCCAGATGGTAGGCATGCAGGAACTCCATTAGCTGAAGGTTGTTCACCATCTCATAAT 
ATGGACAAAAAGGGACCTACCTCTGTTTTGAAATCAGTTTCGAAGTTACCAACTGATGAGATTGTCGGCGGTGTACTCCTTAACCAAAAAGTCAAC 
CCTCAAACCTTGGCAAAAGAAGAAGATAAACAAAAATTAATTGCCTTACTTAGAACATTCTTCAATCGCCTTCATGGTTACCATATCCAGTATAAT 
GTTGTCTCACGTGAGACTTTGATTGATGCTCAGAAGCACCCTGAAAAACACCGCGATTTGATTGTGCGTGTAGCAGGTTATTCTGCATTCTTTAAT 
GTCCTATCTAAGGCAACTCAAGATGATATTATTGCACGTACAGAACATGCTCTT 

SEQ ID 3068 

MTKQLLTQKYTNDVQQNSQKHFGYLTERMYSYRDKVLDKKPFIDAERAILVTEAYQKHQEKPNVLKRAYMLQNILEKMTIYIDDETMIVGNQASSD 
KDAPIFPEYTLEFVVNELDLPEKRDGDVFYITEETKEQIRNIAPFWENNNLRARAGVMLPEEVQVYMETGFFGMEGKMNSGDAHLAVNYQKLLEEG 
LIGFEKKARKAKADLDLTKPESIDKYHFYDSILITIEAVKTYAERFAILAKKQAKTANAKRRQELLDIASICERVPYYPAETFAEAVQSVWFIQCI 
LQIESNGHSLSYGRFDQYMYPYVKSDLEAGRETEDSIVERLTNLWIKTITINKVRSQAHTFSSAGSPLYQNVTIGGQTRHKEDAVNPLSFLVLKSV 
AQTHLPQPNLTVRYHANLDKSFMNEAIEVMKLGFGMPAFNNDEIIIPSFIKKGVSEEDAYDYSAIGCVETAVPGKWGYRCTGMSYINFPKVLLITM 
NDGIDPASGKRFAPSYGHFTQMTSYKEBKEAWDKTLRYLTRMSVIVENAIDISLEREVPDILCSALTDDCIGRGKHLKEGGAVYDYISGLQVGIAN 
LSDSLAALKKLVFEEKRLTTLEVWQALQSDYAGPRGEEIRQMLINEAPKYGNDDDYADSLVRECYDVYVEEIAKYPNTRYGRGPIGGIRYSGTSSI 
SANVGQGRGTLATPDGRHAGTPLAEGCSPSHNMDKKGPTSVLKSVSKLPTDEIVGGVLLNQKVNPQTLAKEEDKQKLIALLRTFFNRLHGYHIQYN 
WSRETLIDAQKHPEKHRDLIVRVAGYSAFFNVLSKATQDDIIARTEHAL 

SEQ ID 3069 

ATGACTGAAACAAAAAGCCCTTATTTTGGACATTTAACAGACAGAATGACTCACTATCGTGAAGCTGTGTTAGACAAGAAACCTTATATTGATGCT 
GAGCGTGCTATTTTAGCCACTGAAGCCTATCAAAAACACCAAAATAAGCCAGCAAACCTCAAACGCGCTTACATGCTTCAAACTATTTTGGAAAAC 
ATGACCATCTATATTGAGGATGAAAGCCTCATTGCTGGTAACCAAGCCTCTTCAAACAAGGATGCACCGATTTTCCCAGAATACACTCTGGAATTT 
GTCCTCAACGAACTTGATCTTTTTGAAAAACGAGATGGGGATGTCTTCTACATTACCGAAGAAACCAAGCAACAGCTCCGAGACATTGCCCCATTC 
TGGGAAAACAATAACCTGCGTGCTCGCTGCGGTGTCTTGCTACCAGAAGAAGTGCAAGTGTACATGGAAACAGGTTTCTTTGGCATGGAAGGCAAG 
ATGAACTCTGGGGATGCTCATTTAGCGGTTAATTACCAAAAACTCTTGGAGCATGGCTTAAAGGGATTTGAAGAACGGGCACGAGCTGCCAAAGCT 
GCGCTTGATTTGACCATTCCTGAAAACATTGACAAATACCATTTTTACGACTCTGTTTTTATTGTCATTGATGCAGTCAAAACTTATGCTAAACGC 
TATGCCAAGTTGGCTAGAGAACTAGCAAAAACGGCTAAACCAGAACGTCAAGCAGAATTGTTAGACATCGCGCGCATTTGTGATAAAGTACCTTAC 
GAACCAGCGAAAACCTTTGCAGAGGCTGTGCAATCTGTCTGGTTCATTCAGTGTATTTTGCAAATTGAATCAAATGGGCATTCCCTATCTTATGGC 
CGCTTTGACCAGTACATGTATCCTTATGTCAAAGCTGATTTGGAGGCTGGCCGTGAAACAGAAGACACAATTGTTGAACGTTTGACCAACCTCTGG 
ATTAAGACCTTGACCATTAATAAAGTACGGAGCCAAG'CCCACACCTTCTCATCAGCAGGTAGTCCACTTTACCAAAACGTGACAATCGGCGGTCAA 
ACACGCGATAAAAAAGATGCGGTCAACCCACTGTCTTACCTTGTGCTACGGAGTGTGGCTCAAACCAAATTGCCACAACCTAACTTGACTGTTCGT 
TACCACAAAGGCCTAGACAATACCTTTATGAACGAATGTATCGAGGTCATGAAACTTGGTTTTGGTATGCCAGCCATGAACAACGATGAAATCATC 
ATTCCATCTTTCATCAAAAAAGGTGTCTCAGAAGAAGATGCTTATGATTACTCAGCCATTGGCTGTGTGGAAACAGCAGTTCCTGGAAAATGGGGC 
TACCGTTGCACGGGGATGAGTTACATCAACTTCCCTAAAATCTTGCTGATTACCATGAATGACGGGATTGACCCAGCATCAGGCAAGCGCTTTGCA 
AAAGGACACGGTCACTTCAAAGACATGACCTCTTATGAAGAATTAAAAGCAGCATGGGATGCCACCCTGCGCGAAATTACCCGCATGAGCGTCATT 
GTTGAAAATGCCATTGACCTCGGTCTTGAACGTGAAGTACCAGATATTCTTTGCTCAGCCTTGACAGATGATTGTATCGGTCGTGGCAAGACCTTA 
AAAGAAGGCGGAGCTGTTTACGACTATATCTCAGGCCTTCAAGTTGGTATTGCCAACCTATCAGACTCCCTAGCAGCGCTGAAAAAATTAGTGTTT 
GAAGAAGGTCGCTTGACCCCAGAGGAACTCTGGAAGGCCCTTGAAAGTGACTTTGCTGGAGAACGCGGAGAAGACATCCGCCAAATGCTCATCAAT 
GACGCACCAAAATATGGTAATGATGATGACTACGCAGATAGTTTAGTCGTCGAAGCTTACGACACCTACATTGATGAAATTGCCAAATACCCAAAT 
ACCCGGTATGGCCGTGGCCCAATCGGAGGTATCCGCTATTCTGGGACATCATCAA^'CTCAGCCAATGTCGGACAAGGAAAAGGGACCTTGGCGACA 
CCAGACGGTCGCCATGCAGGCACACCACTAGCAGAAGGCTGTTCACCAGAACACAGCATGGACAAAAAAGGCCCGACTTCAGTATTGAAATCTGTT 
GCTAAATTACCAACAGATGAGATTGTCGGAGGAGTGCTACTCAACCAAAAAGTTAACCCACAAACCCTGGCCAAAGAAGAAGACAAACTGAAATTA 
ATGGCCTTACTTCGTACCTTCTTTAATCGCCTACACGGTTATCATATCCAGTACAATGTCGTGTCACGTGAGACCTTGATTGATGCCCAAAAACAT 
CCTGAAAAGCACCGCGACCTCATTGTCCGTGTTGCCGGCTACTCAGCTTTCTTCAATGTGCTCTCAAAAGCAACCCAAGATGACATTATTGAACGT 
ACAGAACACACACTT 

SEQ ID 3070 

MTETKSPYFGHLTDRMTHYREAVLDKKPYIDAERAILATEAYQKHQNKPANLKRAYMLQTILENMTIYIEDESLIAGNQASSNKDAPIFPEYTLEF 
VLNELDLFEKRDGDVFYITEETKQQLRDIAPFWENNNLRARCGVLLPEEVQVYMETGFFGMEGKMNSGDAHLAVNYQKLLEHGLKGFEERARAAKA 
ALDLTIPENIDKYHFYDSVFIVIDAVKTYAKRYAKLARELAKTAKPERQAELLDIARICDKVPYEPAKTFAEAVQSWFIQCILQIESNGHSLSYG 
RFDQYMYPYVKADLEAGRETEDTIVERLTNIjWIKTLTINKVRSQAHTFSSAGSPLYQNVTIGGQTRDKKDAVNPLSYLVLRSVAQTKLPQPNLTVR 
YHKGLDNTFMNECIEVMKLGFGMPAMNNDEIIIPSFIKKGVSEEDAYDYSAIGCVETAVPGKWGYRCTGMSYINFPKILLITMNDG1DPASGKRFA 
KGHGHFKDMTSYEELKAAWDATLREITRMSVIVENAIDLGLEREVPDILCSALTDDCIGRGKTLKEGGAVYDYISGLQVGIANLSDSLAALKKLVF 
EEGRLTPEELWKALESDFAGERGEDIRQMLINDAPKYGNDDDYADSLWEAYDTYIDEIAKYPNTRYGRGPIGGIRYSGTSSISANVGQGKGTLAT 
PDGRHAGTPLAEGCSPEHSMDKKGPTSVLKSVAKLPTDEIVGGVLLNQKVNPQTLAKEEDKLKLMALLRTFFNRLHGYHIQYNWSRETLIDAQKH 
PEKHRDLIVRVAGYSAFFNVLSKATQDDIIERTEHTL . 

SEQ ID 3071 

ATGGAATTTTTACTTGACACTTTAAATTTAGAAGCTATAAAAAAATGGCATCATATACTGCCACTAGCAGGTGTAACTTCAAATCCCACCATTGCT 
AAGAAAGAAGGAGATATACATTTTTTCCAACGCATTCGTGATGTTCGAGAAATTATTGGACGTGAAGCAAGTTTGCATGTTCAAGTAGTGGCCAAA 
GATTATCAAGGAATATTGGATGATGCTGCTAAAATACGCCAAGAAACGGACGATGACATTTATATCAAAGTCCCAGTTACGCCAGATGGATTAGCA 
GCAATTAAAACGTTAAAAGCAGAAGGTTATAATATTACAGCCACAGCAATATACACCAGTATGCAAGGTCTTTTGGCTATATCAGCTGGAGCAGAC 
TACCTAGCACCTTACTTTAACCGAATGGAGAACCTTGATATTGATGCGACACAAGTTATTAAGGAATTAGCGCAAGCAATAGAGCGGACAGGTTCT 
TCTAGCAAAATTTTAGCAGCTAGTTTTAAAAACGCTTCACAAGTAACGAAGGCCTTATCACAGGGTGCTCAATCAATCACCGCGGGACCAGATATT 
TTTGAATCAGTCTTTGCGATGCCATCTATTGCAAAAGCTGTTAACGACTTTGCAGATGATTGGAAA.GCCAGTCAACACTCAGAACATATT 

SEQ ID 3072 

MEFLLDTLNLEAIKKWHHILPLAGVTSNPTIAKKEGDIHFFQRIRDVREIIGREASLHVQWAKDYQGILDDAAKIRQETDDDIYIKVPVTPDGLA 
AIKTLKAEGYNITATAIYTSMQGLLAISAGADYLAPYFNRMENLDIDATQVIKELAQAIERTGSSSKILAASFKNASQVTKALSQGAQSITAGPDI 
FESVFAMPSIAKAVNDFADDWKASQHSEHI 

SEQ ID 3073 

ATGGAATACATGTTAGACACTTTAGATTTAGAAGCTATTAAAAAATGGCATCACATTTTGCCTCTCGCAGGTGTGACCTCAAACCCTTCTATTGCC 
AAAAAAGAAGGTGAGATTGATTTCTTTGAACGGATTCGAGAAGTCCGTGCTATTATCGGTGACAAGGCTTCTATTCATGTTCAAGTGATCGCC-CAA 
GATTACGAAGGCATCTTAAAAGATGCTGCTGAAATCCGCAGGCAATGTGGAGATAGTGTGTATGTCAAAGTACCTGTAACCACAGAGGGCCTTGCA 
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GCCATTAAAACCTTGAAAGCCGAAGGCTATCACATCACAGCJiACCGCTATTTATACGACCTTCCAAGGACTATTAGCCATTGAAGCTGGCGCTGAT 
TATTTGGCTCCTTACTATAACCGTATGGAAAATCTTAATATTGATCCAGAAGCTGTCATAGAACAATTAGCAGAAGCTATTAACCGCGAGAATGCT 
AATAGTAAGATTTTGGCAGCAAGCTTTAAAAATGTGGCTCAGGTTAATAAATCCTTTGCTCTAGGAGCACAAGCCATCACTGCTGGCCCAGATGTG 
TTTGAAGCAGGATTTGCCATGCCATCTATTCAAAAAGCGGTTGACGATTTTGGCAAGGATTGGGAAGCCATTCATCACCGCAAGAGCATT 

SEQ ID 3074 

MEYMLDTLDLEAIKKWHHILPLAGVTSNPSIAKKEGEIDFFERIREVRAIIGDKASIHVQVIAQDYEGILKDAAEIRRQCGDSVYVKVPVTTEGLA 
AIKTLKAEGYHITATAIYTTFQGLLAIEAGADYLAPYYNRMENLNIDPEAVIEQLAEAINRKNANSKILAASPKNVAQVNKSFALGAQAITAGPDV 
FEAGFAMPS I QKAVDDFGKDWEAIHHRKS I 

SEQ ID 3075 

TTGAGAATGAAAGTTTTCGCAAGTCCATCGCGCTATATACAAGGAAAGGATGCTTTATTCCAAAGTATTGAACATATCAAATCTTTAGGTCAGACT 
CCACTTATCCTTTGTGATGATGTTGTTTATAATATCGTTGGAGAAAGGTTTTTATCTTATCTACAAGACGATTTGTTACCACATCGTGTTTCCTTT 
AACGGAGAAGCATCTGATAATGAAATCAATCGTGTCGTTGCTGTTGCGAAAGAAAAGAATAGTGACCTTATTATTGGACTTGGTGGTGGAAAAACT 
ATTGACTCTGCAAAGGCAATTGCAGATAAAGTTAATTTACCAGTGGTCATTGCACCAACAGTAGCTTCAACAGATGCCCCAACATCAGCGTTATCA 
GTAATCTATACAGATGAAGGAGCTTTTGAAAAATATATTTTTTATTCAAAGAATCCAGACTTAGTTTTAGTTGATACTCAAGTAATTGCCCAAGCG 
. CCAAAACGTTTACTAGCTTCTGGGATAGCAGATGGCTTAGCTACTTGGGTTGAAGCGAGAGCAGTCTTACAAAAAAATGGGATAGCGATGGCTGGC 
GGTAGACAGACTTTAGCGGGCGTGGCAATTGCCCAAGCATGTGAGCGTACTTTATTTAATGATAGTTTACAAGCTTTAGCGGCTTGTGATGCCAAA 
GTGGTTACAAAAGCTTTAGAAAATGTTATTGAAGCTAATACCTTACTTAGTGGTTTAGGTTTTGAAAGTGCAGGATTAGCTGCAGCTCATGCTATT 
CATAATGGTTTTACTGCCTTGAGTGGAGATATTCATCACTTAACCCATGGTGAAAAAGTTGCCTATGGAACGTTGACGCAACTTTTCCTCGAAAAT 
AGACCAAAGGAAGAAATTGATCGCTACATTAATCTTTACCAAGCGATTGGAATGCCAACTACACTTGCAGAACTCCATTTGGGTGATGCAACATAT 
GAAGAACTTTTAAAAGTTGGTCAGCAAGCAACAATTGAAGGTGAAACAATACATGAAATGCCATTCAAAATTAGTGCAGAGGATGTCGCTGCAGCC 
CTGTTAACGGTTGACCGTTATGTTTCAAATCATCAA 

SEQ ID 3076 

MRMKVFASPSRYIQGKDALFQSIEHIKSLGQTPLILCDDWYNIVGERFLSYLQDDLLPHRVSFNGEASDNEINRWAVAKEKNSDLIIGLGGGKT 
IDSAKAIADKVNLPWIAPTVASTDAPTSALSVIYTDEGAFEKYIFYSKNPDLVLVDTQVIAQAPKRLLASGIADGLATWVEARAVLQKNGIAMAG 
GRQTLAGVAIAQACERTLFNDSLQALAACDAKWTKALENVIEANTLLSGLGFESAGLAAAHAIHNGFTALSGDIHHLTHGEKVAYGTLTQLFLEN 
RPKEEIDRYINLYQAIGMPTTLAELHLGDATYEELLKVGQQATIEGETIHEMPFKISAEDVAAALLTVDRYVSNHQ 

SEQ ID 3077 

ATGAAAGTATTTGCAAGTCCATCTCGTTACATTCAAGGTAAAAATGCCTTGTTTACCAATGTTAAAACCCTAAAACAACTAGGGGATAGCCCCATT 
TTACTGTGTGATGACGTGGTGTATGGCATCGTCGGAGAAAGATTTGAAAGCTATTTGATAGATAATGGCATGACTCCTGTTCACGTAGCCTTTAAT 
GGCGAAGCCTCAGATAATGAAATCAGCCGCGTGGTTGCCATTGCCAAGGAAAATGGCAATGATGTTATTATTGGACTTGGTGGTGGAAAAACCATT 
GACAGTGCTAAGGCTATCGCTGACTTACTTGCTGTTCCGGTGATTATTGCCCCAACCATTGCTTCAACAGATGCCCCAACCTCAGCCTTATCGGTT 
ATTTACACCGATGAAGGAGCCTTTGAAAAATACATTTTCTATTCAAAGAATCCAGATCTTGTATTGGTTGACACACAAGTGATCTGTCAGGCACCA 
AAACGCTTATTGGCGTCAGGGATTGCAGATGGGTTAGCAACATGGGTAGAGGCGCGTGCTGTTATGCAAAAAAATGGAGACACCATGGCAGGTGGC 
AATCAAACCTTGGCAGGAGTTGCCATTGCCAAAGCCTGTGAGCAGACCTTGTTTGCAGATGGCCTAAAAGCGATGGCTAGCTGTGACAGACAAGTC 
GTGACCCCGGCCTTGGAAAATGTCATTGAAGCO^TACACTTCTTAGTGGGCTTGGTTTTGAAAGTGCGGGTCTGGCTGCTGCACATGCCATTCAC 
AATGGCTTTACAGCGCTGACAGGTGCTATTCATCACCTTACCCATGGTGAAAAAGTCGCCTATGGCACGTTGACCCAACTCTTCTTGGAAAATCGT 
TCGCGTGAAGAAATTGACCGCTACATCGACTTTTACCAAGCTATTGGCATGCCAACAACCCTCAAAGAAATGCATTTAGACACGGCTACTCAAGAG 
GATTTCTTAAAAATTGGCCGTCAAGCAACCATGGCAGGCGAAACCATCCATCAAATGCCATTTGTTATCAGTCCAGAAGATGTAGCAGCGGCTTTG 
GTTGCTGTTGATGCCTATGTTACGAGTCGA 

SEQ ID 3078 

MKVFASPSRYIQGKNALFTNVKTLKQLGDSPILLCDDWYGIVGERFESYLIDNGMTPVHVAFNGEASDNEISRWAIAKENGNDVIIGLGGGKTI 
DSAKAIADLLAVPVIIAPTIASTDAPTSALSVIYTDEGAFEKYIFYSKNPDLVLVDTQVICQAPKRLLASGIADGLATWVEARAVMQKNGDTMAGG 
NQTLAGVAIAKACEQTLFADGLKAMASCDRQWTPALENVIEANTLLSGLGFESAGLAAAHAIHNGFTALTGAIHHLTHGEKVAYGTLTQLFLENR 
SREEIDRYIDFYQAIGMPTTLKEMHLDTATQEDFLKIGRQATMAGETIHQMPFVISPEDVAAALVAVDAYVTSR 

SEQ.ID 3079 

ATGTCAAAAATTTATAATTCTATTACAGACTTAATCGGAAATACACCCATTATTCAATTACATCATATTGTTCCAGAAGGAGCTGCAGAGGTGTAC 
GTTAAGTTAGAATCCTTTAACCCAGGTTCATCTGTCAAAGATCGTATCGCTCTAGCTATGATTGAAGATGCAGAGCAAAAAGGGATTCTTAAAGCC 
GGAGATACAATCGTAGAACCTACATCTGGTAATACAGGTATCGGTTTGGCTTGGGTAGGAAAAGCTAAAGGGTATAATGTTATTATTGTTATGCCA 
GAAACCATGTCAATTGAACGTCGTAAAATCATTCAAGCCTATGGTGCTCAATTAGTACTAACACCTGGTAGTGAAGGGATGAAGGGAGCTATTGCT 
AAGGCAAAAGAAATTTCTGCAGAGCAAAATGCTTGGCTACCCCTGCAATTTAATAATCAAGCCAATCCAGAAATCCACGAAAAAACGACTGGTAGG 
GAAATTATCGAGACTTTTGGTGAAAAAGGTTTAGATGCTTTTATCGCAGGTGTGGGAACTGGTGGGACAATTACTGGTGTCTCTCGTGCATTAAAA 
AAAGTCAATCCTGATGTCGCTATTTATGCTGTAGAAGCTGATGAATCTGCAATCCTTTCTGGTGAGCAACCTGGGCCTCATAAAATACAAGGGATT 
TCTGCAGGTTTCATTCCAGAAACATTGGCTACAGATTCTTATGATCATATCATTCGCGTTACATCTGACGATGCTATTGAAACAGGACGTATCATC 
GGCGGACTAGAAGGTTTCCTCGCAGGAATTTCTGCTTCAGCTGCTATTTATGCTGCTATTGAAGTGGCCAAACAACTAGGAAAAGGGAAAAAGGTT 
TTAGCTCTTCTCCCTGATAATGGCGAACGTTACTTATCAACAAGCCTGTATGATTTTGAA 

SEQ ID 3080 

MSKIYNSITDLIGNTPIIQLHHIVPEGAAEVYVKLESFNPGSSVKDRIALAMIEDAEQKGILKAGDTIVEPTSGNTGIGLAWGKAKGYNVIIVMP 
ETMSIERRKIIQAYGAQLVLTPGSEGMKGAIAKAKEISAEQNAWLPLQFNNQANPEIHEKTTGREIIETFGEKGLDAFIAGVGTGGTITGVSRALK 
KVWPDVAIYAVEADESAILSGEQPGPHKIQGISAGFIPETLATDSYDHIIRVTSDDAIETGRIIGGLEGFLAGISASAAIYAAIEVAKQLGKGKKV 
LALLPDNGERYLSTSLYDFE 

SEQ ID 3081 

ATGACTAAAATTTACAAAACTATAACAGAATTAGTAGGTCAAACACCTATTATCAAACTTAACCGTTTAATTCCAAACGAAGCTGCTGACGTTTAT 
GTAAAATTAGAAGCTTTTAACCCAGGATCTTCTGTTAAAGATCGTATTGCTTTATCGATGATTGAAGCTGCTGAAGCTGAAGGTCTGATAAGTCCT 
GGTGACGTTATTATCGAACCAACAAGTGGTAATACAGGTATTGGTCTTGCATGGGTAGGTGCTGCTAAAGGGTATCGAGTCATTATTGTTATGCCC 
GAAACTATGAGCTTGGAAAGACGGCAAATCATTCAGGCTTATGGTGCAGAGCTTGTCTTAACACCTGGAGCAGAAGGTATGAAAGGGGCTATTGCA 
AAAGCTGAAACTTTAGCAATAGAACTAGGTGCTTGGATGCCTATGCAATTTAATAACCCTGCCAATCCAAGCATCCATGAAAAAACAACAGCTCAA 
GAAATTTTGGAAGCTTTTAAGGAGATTTCTTTAGATGCATTCGTATCTGGTGTTGGTACTGGAGGAACACTTTCTGGTGTTTCACATGTCTTGAAA 
AAAGCTAACCCTGAAACTGTTATCTATGCTGTTGAAGCTGAAGAATCTGCTGTCTTATCTGGTCAAGAGCCTGGACCACATAAAATTCAAGGTATA 
TCAGCTGGATTTATCCCAAACACGTTAGATACCAAAGCCTATGACCAAATTATCCGTGTTAAATCGAAAGATGCTTTAGAAACTGCTCGACTAACA 
GGAGCTAAGGAAGGCTTCCTGGTTGGGATTTCTTCTGGAGCTGCTCTTTACGCCGCTATTGAAGTCGCTAAACAGTTAGGAAAAGGCAAACATGTG 
TTAACTATTTTACCAGATAATGGCGAACGCTATTTATCGACTGAACTCTATGATGTACCAGTAATTAAGACGAAA 

SEQ ID 3082 

MTKIYKTITELVGQTPHKLNRLIPNEAADVYVKLEAFNPGSSVKDRIALSMIEAAEAEGLISPGDVIIEPTSGNTGIGLAWVGAAKGYRVIIVMP 
ETMSLERRQIIQAYGAELVLTPGAEGMKGAIAKAETLAIELGAWMPMQFNNPANPSIHEKTTAQEILEAFKEISLDAFVSGVGTGGTLSGVSHVLK 
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KANPETVIYAVEAEESAVLSGQEPGPHKIQGISAGFIPNTLDTKAYDQIIRVKSKDALETARLTGAKEGFLVC3ISSGAALYAAIEVAKQLGKGKHV 
LTILPDNGERYLSTELYDVPVIKTK 

SEQ ID 3083 

ATGAACTATAAAACGATAAAATCAGACGGAATTGTCGAAGAAGAAATTAAAAAATCGCGATTTATTTGTCATCTAAAGCGAGTAGAGTCCGAAGAG 
GAGGGGCGTAATTATATTACGCAAATCAAGAAAGCGCACTACAAAGCCAATCATTCGTGTTCAGCTATGGTTATTGGCGAAAAAGGGGATATAAAA 
CGATCTAGTGATGATGGAGAACCTAGTGGTACAGCAGGTATCCCTATGCTAACCGTACTTGAAAAGCAAGGCCTGACAAATGTTGTTGCCGTCGTT 
ACACGGTATTTTGGAGGTATCAAATTAGGCGCAGGGGGGCTTATTCGTGCCTACTCTGGTAGCGTAGCTAATACCATCAAAGAGATCGGGGTAGTA 
GAAGTTAAAGAACAAATTGGTATTCGTATTCAATTAACTTATCCTCAATATCAAACTTTTGACAACTTCCTAAAAGAGCACCACCTTCAGGAGTTT 
GAAACAGAATTTTTAGAAGCTGTAACCTGTAAAATATACGTTGACCCTAAGGAATTTGAACACACAATAACTAATTTGACAGAGTTCTACCAAGGA 
AAAGCTTTGTTAACTGAAGAAGGGAGTCAAATTGTTGAAATTCCCTTTAAGGCTGAAACCGATAAA 

SEQ ID 3084 

MNYKTIKSDGIVEEEIKKSRFICHLKRVESEEEGRNYITQIKKAHYKANHSCSAMVIGEKGDIKRSSDDGEPSGTAGIPMLTVLEKQGLTNWAW 
TRYFGGIKLGAGGLIRAYSGSVANTIKEIGWEVKEQIGIRIQLTYPQYQTFDNFLKEHHLQEFETEFLEAVTCKIYVDPKEFEHTITNLTEFYQG 
KALLTEEGSQIVEIPFKAETDK 

SEQ ID 3085 

TTGTACAATTTTTTTATGGAACATTTTAAGACAATCAAAGCCAGTGGTTTTTTCGAAGAAAGTATTAAAAAATCTCGTTTCATTTGTCATATCAAA 
CGAGTGAGCACTGAAGAAGATGGTAAGAATTTTGTTAATGCTATCAAAAAAGAACATTACAAAGCTAATCATTCCTGCTTTGCGATGATTATCGGT 
AACAACAGACAGATCAAGCGCTCAAGTGATGATGGTGAACCTTCAGGAACTGCTGGAATACCTATCCTTTCTGTGTTAGAAAAGCAGTGTTTAACA 
AATGTAGTAGTTGTGGTAACGCGTTACTTTGGTGGTATTAAATTAGGAACAGGTGGGTTAATCAGAGCATACTCTAACATGACCGCAACAGCTATT 
AAACGATTTGGCATCATTGAAGTTAAACAGCAGATAGGACTAGAAATCACACTTTCTTATCCCCAATATCAACTATACTCTAACTTGCTAGATCAA 
TTGGCTTTAACCGAAACAGAAACTAAGTTTTCAGACACGATAAAGACAACACTTTATTGTGATACTGAACGTGTGGAAAATCTCATTGATACTTTA 
ACAAATTATTATCATGGTCAGATAAGCTGTGAGAAAATCGGATCCAAAGTTATTGAATTCCCCTGTGAT 

SEQ ID 3086 

LYNFFMEHFKTIKASGFFEESIKKSRFICHIKRVSTEEDGKNFVNAIKKEHYKANHSCFAMIIGNNRQIKRSSDDGEPSGTAGIPILSVLEKQCLT 
NWWVTRYFGGIKLGTGGLIRAYSNMTATAIKRFGIIEVKQQIGLEITLSYPQYQLYSNLLDQLALTETETKFSDTIKTTLYCDTERVENLIDTL 
TNYYHGQISCEKIGSKVIEFPCD 

SEQ ID 3087 

ATGGAAAATTATTTAGGTAGGCTTTGGACAAAAGCACAATTATCTGAGCAACTTAGAAAAATTGCAATTAGCTTGCCATCTTTTATAAAGAAAGGA 
AGCGACTATATTTGTACCCGATGCTCTAGTTCTGTTGCTAAAAATTGCCAATTACCAACTGGAAATTATTATTGTAGAGAATGTATAGTTTTTGGA 
AGAGTTACTAGTAATGAAAATTTATATTATTTCCCACAAAAAACATTTTCTAAAACGAATTCTTTAAAATGGAAAGGGGAACTGACACCTTATCAA 
AATGAGGTTTCAGAAGAGTTGTTGAAAGGTATTTCAAGTAAGGAAAATCTTCTTGTTCATGCTGTGACAGGGGCTGGTAAAACAGAAATGATATAC 
CACTCTGTCGCCAAAGTAATTGATACTGGAGGAAGCGTTTGTATTGCCAGTCCTAGAATTGATGTTTGTTTAGAATTGTATAAGCGACTTTCAAAC 
GATTTTAGATGTGCCATAACATTAATGCATGGAGAATCTCCTTCTTATCAGAGATCCCCTTTAACTATTGCCACAACACATCAATTGTTAAAATTT 
' TATCATGCTTTTGATTTGCTAATTGTTGATGAAGTTGATGCTTTTCCGTATGTCGACAACCCGATACTATACCAGGGTGTAAAACAGGCCTTAAAG 
GAAAACGGAACAAGTATTTTTCTGACTGCAACTTCAACGACTGAGTTAGAAAGAAAAGTTGCAAGAAAAGAACTAAAAAAATTGCATCTAGCTAGG 
AGATTTCATGCCAATCCGTTAGTGATACCCGAGATGGTTTGGGTAAGTGGTATCCAGAAAAGCTTGCAGACACAAAAACTACCTCCCAAATTATAT 
CAGTTGATAAATAAACAGCGACAAACGAGATATCCTTTGTTATTATTTTTCCCCCATATTTCAGAAGGTCAGGTATTCACCGAAATTTTAAGACAA 
GCCTTTCCTATGGAAAAAATTGGTTTTGTTTCAAGTAAGAGCACATCTAGGTTAAAGTTAGTGCAAGATTTTCGAGATAACAAATTGTCTATCCTA 
GTGTCAACTACCATTCTAGAGAGAGGAGTAACTTTCCCTAGCGTCGACGTTTTTGTTATACAAGCAAATCATCATTTGTTTACGAAAAGTTCCTTG 
GTACAAATTTCAGGAAGAGTTGGAAGAGCATTAGAAAGGCCCGAAGGGCTCCTTTACTTCCTTCATGATGGGAAAAGTAAATCGATGCACCAAGCT 
ATAAAGGAGATTAAAAACATGAATCATATAGGAGGATTT 

SEQ ID 3088 

MENYIiGRLWTKAQLSEQLRKIAISLPSFIKKGSDYICTRCSSSVAKNCQLPTGNYYCRECIVFGRVTSNENLYYFPQKTFSKTNSLKWKGELTPYQ 
NEVSEELLKGISSKENLLVHAVTGAGKTEMIYHSVAKVIDTGGSVCIASPRIDVCLELYKRLSNDFRCAITLMHGESPSYQRSPLTIATTHQLLKF 
YHAFDLLIVDEVDAFPYVDNPILYQGVKQALKENGTSIFLTATSTTEIjERKVARKELKKLHLARRFHANPLVIPEMVWVSGIQKSLQTQKLPPKLY 
QLINKQRQTRYPLLLFFPHISEGQVFTEILRQAFPMEKIGFVSSKSTSRLKLVQDFRDNKLSILVSTTILERGVTFPSVDVFVIQANHHLFTKSSL 
VQI SGRVGRALERPEGLLYFLHDGKSKSMHQAI KE I KNMNHI GGF 

SEQ ID 3089 

ATGGAGTCTATTGAAAATAGTTATGGACGGTTGTTGCTAGAAAGCCAGTTACCAGATTCAGCAAAGCAGCTTGCTCAACCTTTAAAAA.GTGTAGTA 
ATATTGAGAGGAAAAATGATTTGTCAACGTTGTCACTATCAGCTTGATGAAGAAGCACGATTGCCAAGTGGAGCCTATTATTGCCGATTTTGTCTT 
GTCTTTGGACGAAATCAATCAGATAAATTGCTCTATGCTATCCCACCTATGCATTTTCCAAAAGGTAATTATCTGGTTTGGGGTGGTCAACTAACT 
GCTTATCAAGAGATGATTTCCCAACAATTATTAATCAATATGCAAAATCAAAAAACAACATTAGTTCATGCTGTAACTGGTGCAGGAAAAA.CAGAA 
, ATGATTTATGCTGCGATTGAGGCGGTAATTAACACAGGTGGCTGGGTTTGCATTGCCAGCCCAAGAGTAGATGTTTGTGTAGAGGTGGCTACTCGT 
TTATCCCAAGCCTTCTCCTGCAGCATCTGTTTAATGCACGCAGAGTCTCTTCCTTATCAAAGAGCTCCTATTATAGTAGCCACAACGCATCAGCTG 
CTAAAATTTCACAAGGCTTTTGATCTCTTAATTATTGATGAAGTAGACGCATTCCCTTTTGTAAATAATATTCAACTTCATTATGCTGCAAGTCAG 
GCTTTAAAAGAAGGTGGCGCAAAGATTTTATTAACTGCAACTTCAACTAGAACTTTAGAAAGAAAGGTAAACAAGGGAGAAGTAGTCAAGCTGACA 
TTGGCGAGACGCTTTCATAATAGGCCATTAGTTATTCCAAAATTTATAAGAAGTTTTAATCTATTTAAAATGATACATCGGCAAAAACTTCCTCTT 
AAAATTTTAAAATACTTAAAAAAACAAAGAAAAACAGGCTATCCCCTTTTAATTTTTCTACCCACTATTATAATGGCAGAATCTGTTACAGCAATC 
TTAAAAGAGTTATTGCCCGCCGAACAAATAGCTTGTGTTTCTAGTCAATCACAAAACAGGAAAGAAGATATCACAGCTTTTCGTCAAGGGAAAAAA 
ACGATTTTAATTACAACATCAATTTTAGAAAGGGGTGTGACATTTCCCCAAATTGATGTTTTTGTTCTTGGGTCTCATCATCGTGTCTATAGTTCC 
CAAAGTCTTGTTCAAATTGCTGGACGAGTTGGAAGATCTATAGACAGACCAGACGGAACGTTATATTTCTTTCATGAAGGTATCAGTAAAGCAATG 
CTACTAGCAAGAAAAGAGATTAAAGAAATGAATTATAAAGGGTATTCGCATGATCTGTCTACTATGTCAACAAAT 

SEQ ID 3090 

MESIENSYGRLLLESQLPDSAKQLAQPLKSWILRGKMICQRCHYQLDEEARLPSGAYYCRFCLVFGRNQSDKLLYAIPPMHFPKGNYLVWGGQLT 
AYQEMISQQLLINMQNQKTTLVHAVTGAGKTEMIYAAIEAVINTGGWVCIASPRVDVCVEVATRLSQAFSCSICLMHAESLPYQRAPIIVATTHQL 
LKFHKAFDLLIIDEVDAFPFV^IQLHYAASQALKEGGAKILLTATSTRTLERKVNKGEVVKLTIiARRFHNRPLVIPKFIRSFNLFKMIHRQKLPL 
KILKYLKKQRKTGYPLLIFLPTIIMAESVTAILKELLPAEQIACVSSQSQNRKEDITAFRQGKKTILITTSILERGVTFPQIDVFVLGSHHRVYSS 
QSLVQIAGRVGRSIDRPDGTLYFFHEGISKAMLLARKEIKEMNYKGYSHDLSTMSTN 

SEQ ID 3091 

ATGACTTGTTTGTTATGTCATGAAATAGATTTATCGCAATTAACTTTTGTGGAACTTATGCTTCTAAAACCAAAGCAAAACGTAATTTGTCAAACG 
TGCAAGGGTAGTTTTGAAGCACTTAGTAGGGAGATGGGTTGCCAAACATGTTGCAAGCAAATTCCCCAAAAACAATGTCAAGATTGTATTTATTGG 
GGTAAAAAAGGTATAGAGGTAAATCATTTTTCCCTTTATAGATACAATGAAGCAATGAAAAAAAATTTTTCTCTTTTTAAATTTCAAGGGGATTAT 
TTGTTGAAAGATGTTTTTACAAAAGAAATAAAAGCTGCTCTAAAAAAGTATAAGGGCTACACTATAGTGCCAGTTCCCTTGAGTCATGAAGGATAC 
CAAAATAGGCAATTTAATCAAGTGATTGCTTTTCTACAATCGGCAAATATACCTTACAAAAATATTCTTTCTAAAAAAGATGGAGGTAAGCAATCG 
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GCTAATAATAAAGAAGAAAGACTCAAACAAGTTCAGCAATTTACATTAAAAAATGAGGCTGAGTTAGGGGACAACCTTTTAATTGTTGATGATATT 
TATACAACAGGCGCAACAATAGCACAAATCAGGAAACTATTAGAAGAAAAAGGTATAAAAAATATAAAAAGTTTTTCATTAGCACGC 

SEQ ID 3092 

MTCLLCHEIDLSQLTFVELMLLKPKQNVICQTCKGSFEALSREMGCQTCCKQIPQKQCQDCIYWGKKGIEWHFSLYRYNEAMKKNFSLFKFQGDY 
LLKDVFTKEIKAALKKYKGYTIVPVPLSHEGYQNRQFNQVIAFLQSANIPYKNILSKKDGGKQSANNKEERI.KQVQQFTLKNEAELGDNLLIVDDI 
YTTGATIAQIRKLBEEKGIKNIKSFSLAR 

SEQ ID 3093 

ATGATCTGTCTACTATGTCAACAAATTAGTCAAACACCAATAAGTATTACAGAAATCATCTTTTTAAGACGTATCTCTTCACCGATTTGTCAACAA 
TGTCAAAAAAGCTTTCAAAAGATAGGAAAAAGTGTTTGTGCGACATGTTGTGCAAACTCAGATATAATAGCTTGTCGAGATTGTCTAAAATGGGAA 
AACAAAGGATACAATGTAAATCATAGAAGCTTATATTGTTATAATGCTGCTATGAAAGCATACTTCAGTCAATATAAGTTTCAAGGAGACTATTTA 
TTAAGAAAAGTTTTTGCAGTAGAACTTGCCGATGTTATCACCAAGTACTATAAAGGCTATATCCCAGTCCCGGTTCCTGTAAGTCCCGGTTGTTTT 
CGAGAAAGACAATTTAATCAAGTGAGCGCTATTCTTGAGGCAGCTAATGTTAGCTACCTTTCTCTTTTTGAAAAGCTAGATAATACTCACCAATCT 
TCCAGAACAAAAAAAGAGAGATTATTAGTAGAAAAATCTTATCGACTACTAAAAGTATCAAACATTCCTGATAAAATCCTTATAGTAGATGATATT 
TATACTACTGGTAGTACAATTATCGCTCTTAGAAAACAATTGGCTAAAGTAGCAAATAGTGACATTAAAAGTTTGTCAATTGCACGT 

SEQ ID 3094 

MICLLCQQISQTPISITEIIFLRRISSPICQQCQKSFQKIGKSVCATCCANSDIIACRDCLKWENKGYNVNHRSLYCYNAAMKAYFSQYKFQGDYL 
LRKVFAVELADVITKYYKGYIPVPVPVSPGCFRERQFNQVSAILEAANVSYLSLFEKLDNTHQSSRTKKERLLVEKSYRLLKVSNIPDKILIVDDI 
YTTGSTI I ALRKQLAKVANSD I KSLS I AR 

SEQ ID 3095 

ATGATTAAATACAGTATTCGTGGTGAAAACATCGAAGTAACAGAAGCTATTCGTGAGTATGTTGAGACCAAACTCTCTAAAGTTGAAAAATACTTT 
AATGAAGCACAAGAATTAGATACTAGAGTCAACCTCAAAGTATACAGAGAGAAGACCGCAAAAGTTGAAGTAACAATCTTAATAGATTCTATTACT 
TTACGAGCAGAAGATGTTTCACAAGATATGTATGGGTCAATTGACTTAGTTGTTGATAAAATTGAGCGTCAAATTCGTAAAAATAAAACTAAAATT 
GCGAAAAAATATCGTGAAAAGATTCCAGCAAGTCAAGTTTTCACAACAGAATTTGAGGCTGAGCCAGATGAAGAAGCAGTAAGCCAAAGAATTGTA 
CGTACTAAGAATGTTAATCTAAAACCAATGGATGTTGAGGAAGCATTGTTGCAAATGGAACTTTTAGGTCATGATTTCTTTATCTATACAGATGCA 
GAAGATAATACGACAAATGTCCTTTACAAGCGTGAAGATGGCGAACTAGGTTTAATTGAAGCTAAAGGAAAT 

SEQ ID 3096 

MIKYSIRGENIEVTEAIREYVETKLSKVEKYFNEAQELDTRVNLKVYREKTAKVEVTILIDSITLRAEDVSQDMYGSIDLWDKIERQIRKNKTKI 
AKKYREKIPASQVFTTEFEAEPDEEAVSQRIVRTKNVNLKPMDVEEALLQMELLGHDFFIYTDAEDNTTNVLYKREDGELGLIEAKGN 

SEQ ID 3097 

ATGATTAAGTTCAGTATTCGTGGAGAAAATATCGAAGTGACAGAAGCTATTCGCGATTATGTAGAATCAAAGCTTACTAAAATCGAAAAATATTTT 
GCTAAAGACCAAGAAATAGATGCACGTGTTAATTTAAAAGTTTATCGGGAGAGATCTTCAAAAGTTGAGGTAACGATCCCATTAGATTCAGTAACC 
CTTCGTGCTGAAGATGTTTCACAGGATATGTACGGCTCTATTGATTTAGTTGTTGATAAGATCGAACGCCAAATTAGAAAAAATAAAACCAAAATT 
GCTAAAAAACATCGCGAAAAGGTTCCAACTGGTCAAGTCTTTACAACTGAGTTTGAAGCTGAAGAAGTCGATGAGATACCAGAAGTACAAGTTGTA 
CGTACTAAAAATGTGACATTAAAACCAATGGATGTTGAAGAAGCGCGTTTACAGATGGAACTATTGGGACATGATTTCTTTATCTACACTGATTCT 
GAAGATGGCGSAACAAACATTTTATACCGTCGCGAAGATGGAAACCTAGGATTAATAGAAGCTAAA 

SEQ ID 3098 

MIKFSIRGENIEVTEAIRDYVESKLTKIEKYFAKDQEIDARTOLKVYRERSSKVEVTIPLDSVTLRAEDVSQDMYGSIDLVVDKIERQIRKNKTKI 
AKKHREKVPTGQVFTTEFEAEEVDEIPEVQWRTKNVTLKPMDVEEARLQMELLGHDFFIYTDSEDGATNILYRREDGNLGLIEAK 

SEQ ID 3099 

ATGAACGAATGTGCAGGGTGGATTTACATTGTAAATCCGTCAATGACAAAAAACAATAAATCTGTCAGCGAGACAGAAAAGAGCAAAGCTCAAACT 
TTTAATGAGAGTTTGATCCTGGCTCAGGACGAACGCTGGCGGCGTGCC 

SEQ ID 3 100 

MNECAGWIYIVNPSMTKNNKSVSETEKSKAQTFNESLILAQDERWRRA 

SEQ ID 3101 

ATGGCAATTATTTACCTTATCGTTGCAGTGTTTGCTGGTGAGGCTTATATTGCAAAAGAAATAAGTAACGGTGTCAATGGTCTTGTTTATGCCCTC 
CAACTAGCTGGGCAATTTGCGGCAGGTGTATTCGTTATTTTAGCAGGTGTACGCCTTATCCTAGGTGAAATTGTACCAGCCTTTAAGGGAATCTCA 
GAAAAATTGGTTCCAAATTCAAAACCAGCCTTGGATTGTCCAATTGTTTACCCTTATGCACCTAATGCAGTATTGATTGGTTTTATCTCAAAGTTT 
GTTGGTGGATTGGTTAGTATGATAGTCATGATTGTGACTGGCACTANNNNNTTAATTAAT 

SEQ ID 3102 

MAIlYLIVAVFAGEAYIAKEISNGVNGLVYALQLAGQFAAGVFVILAGVRLILGEIVPAFKGISEKLyPNSKPALDCPIVYPYAPNAVLIGFISKF 
VGGLVSMIVMIVTGTXXLIN 

SEQ ID 3103 

ATGACAAAACCAATTATCTTAACAGGTGATAGACCGACAGGAAAGTTGCATATTGGACATTATGTAGGTAGCTTAAAAAATAGAGTTCTACTTCAA 
AATGAGGGTAGCTATACTTTATTTGTCTTTTTAGCAGACCAACAAGCACTGACAGACCATGCTAAAGATCCGCAAACTATTGTTGAATCAATTGGT 
AATGTTGCACTTGATTATTTAGCTGTTGGGTTAGATCCAAACAAGTCGACTTTATTCATTCAAAGTCAAATTCCTGAGTTAGCAGAATTAAGTATG 
TATTATATGAACTTGGTTTCACTTGCACGTTTAGAACGTAATCCAACTGTAAAAACAGAAATTGCTCAAAAAGGTTTTGGTGAGTCTATTCCAGCA 
GGATTCTTAGTTTATCCTGTTGCACAAGCAGCTGATATAACCGCTTrTAAAGCTAACCTTGTTCCTGTAGGGACTGACCAAAAACCAATGATTGAA 
CAAACACGTGAAATAGTTAGATCTTTCAATCATGCTTATAATTGTCAGGTTTTAGTTGAACCAGAGGGAATCTATCCAGAAAATGATGCAGCAGGT 
CGTCTGCCAGGGTTAGATGGTAATGCAAAAATGTCTAAGTCATTAAATAATGGAATCTrTTTAGCAGATGATATGGATACAGTTAAGAAAAAAGTT 
ATGAGTATGTATACTGATCCAAACCACATTAAAGTAGAAGAACCAGGACAAATCGAAGGTAATATGGTATTTCATTACCTTGATGTTTTTGGAAGA 
GATGAAGACCAAAAAGAGATTACTGCTATGAAAGAACACTATCAAAAAGGTGGACTTGGGGATGTTAAAACAAAACGTTATCTACTTGATATCTTA 
GAGCGTGAATTATCACCTATTAGAGAACGTCGCCTCGAATATGCTAAAGATATGGGACAAGTTTATCAAATGTTACAAAAAGGTAGTGAGAAAGCT 
CAAGCTGTTGCAGCCTCTACTTTGGATGAGGTTAAATCAGCCATGGGTTTGAACTATTTTAAA 

SEQ ID 3104 

MTKPIILTGDRPTGKLHIGHYVGSLKNRVLLQNEGSYTLFVFLADQQALTDHAKDPQTIVESIGNVALDYLAVGLDPNKSTLFIQSQIPELAELSM 
YYMNLVSLARLERNPTVKTEIAQKGFGESIPAGFLVYPVAQAADITAFKANLVPVGTDQKPMIEQTREIVRSFNHAYNCQVLVEPEGIYPENDAAG 
RLPGLDGNAKMSKSLNNGIFLADDMDTVKKKVMSMYTDPNHIKVEEPGQIEGNMVFHYLDVFGRDEDQKEITAMKEHYQKGGLGDVKTKRYLLDIL 
ERELSPIRERRLEYAKDMGQVYQMLQKGSEKAQAVAASTLDEVKSAMGLNYFK 

SEQ ID 3 105 

ATGATGACAAAACCTATTATTTTAACTGGAGATAGACCAACTGGAAAATTACATTTAGGTCATTATGTCGGAAGTCTTAAAAATCGTGTCTTTTTA 
CAAAATGAAAACAAGTATAAGATGTTTGTTTTCTTGGCCGATCAACAGGCACTGACGGATCATGCTAAAGAATCCGAATTAATTCAAGAATCTATT 
GGAAATGTTGCCTTGGATTACCTCTCTGTCGGTTTGGATCCGAAGCAATCAACGATTTTTATTCAAAGTCAGATTCCAGAGCTAGCTGAATTGAGC 
ATGTATTATATGAATCTGGTATCATTAGCACGTTTGGAAAGAAATCCCACTGTTAAAACCGAAATTGCTCAGAAAGGTTTTGGCGAAAGTATTCCA 
TCTGGTTTTTTGGTTTATCCAGTATCACAGGCCGCTGATATTACAGCATTTAAAGCGAATTTAGTACCTGTAGGTAACGACCAGAAACCGATGATT 
GAACAAACACGTGAAATTGTGAGAAGTTTTAATCATACTTACCATACAGACTGTTTAGTAGAACCTGAAGGTATTTATCCAGAAAATGAAAAAGCT 
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(3GACGCTTACCTGC3TCTTGATGGCAATGCCAAAATGTCTAAGTCATTGGGAAATGGAATCTATCTCTCAGATGATGCAGATACCGTTCGCAAAAAA 
GTGATGAGCATGTATACTGATCCAAATCATATTAAAATAGAAGATCCTGGTCAAATTGAAGGGAATATGGTCTTTCATTATTTGGATATTTTTGCT 
AGAAAAGAAGATCAAGCTGATATCGAAGCAATGAAAGAGCATTATCAAATAGGTGGTTTAGGAGATGTGAAAACGAAACGCTACCTTTTAGATATT 
TTAGAACGTGAATTAGCACCTATTCGTGAAAGACGTTTGGAGTACGCTAAAGATATGGGAGAGGTGTTCCGTATGTTACAAGAAGGTAGTCAAAAA 
GCAAGAACTGTGGCAGCCAAGACTTTATCAGAAGTGAAGTCAGCAATGGGTATTAATTATTTT 

SEQID3106 

MMTKPIILTGDRPTGKLHLGHYVGSLKNRVFLQNENKYKMFVFLADQQALTDHAKESELIQESIGNVALDYLSVGLDPKQSTIFIQSQIPELAELS 
MYYMNLVSLARLERNPTVKTEIAQKGFGESIPSGFLVYPVSQAADITAFKANLVPVGNDQKPMIEQTREIVRSFNHTYHTDCLVEPEGIYPENEKA 
GRLPGLDGNAKMSKSLGNGIYLSDDADTVRKKVMSMYTDPNHIKIEDPGQIEGNMVFHYLDIFARKEDQADIEAMKEHYQIGGLGDVKTKRYLLDI 
LERELAPIRERRLEYAKDMGEVFRMLQEGSQKARTVAAKTLSEVKSAMGIHYF 

SEQID3107 

TTGGTAAAAGAACATCAAAAAATCGTAGTTGCCTTAGGTGGCAACGCTATTCTATCAACAGATGCTTCAGCAAAAGCACAACAAGAAGCATTAATC 
AACACATCAAAATCACTGGTCAAACTGATTAAAGAAGGCCATGATGTCATTGTTACTCATGGAAATGGTCCCCAAGTTGGTAACTTATTGCTACAG 
CAAGCAGCTTCAGATTCTGAAAAGAATCCAGCAATGCCTTTGGATACTTGTGTTGCCATGACAGAAGGAAGTATTGGTTTTTGGTTACAAAATGCT 
CTTAACAATGAATTACAAGAACAAGGCATTGACAAAGAGGTTGCAACAGTGGTAACTCAAGTTATTGTAGATGAAAAAGATCAAGCTTTCACTAAT 
CCAACAAAACCTATTGGCCCATTCTTATCTGAAGAAGATGCCAAGAAACAAGCCCAAGAAACAGGTTCAAAATTTAAAGAAGATGCTGGCCGTGGA 
TGGCGTAAAGTCGTTCCTTCACCAAAACCGGTTGGTATCAAAGAAGCTTCTGTTATTAGACGGTTAGTGGACTCTGGTGTGGTTGTTATTAGCGCA 
GGTGGCGGAGGTGTACCAGTTATTGAAGATGCTAATACAAAGGCATTAAAAGGGGTTGAAGCTGTTATTGACAAAGACTTTGCCAGTCAAACTTTA 
TCAGAACTTGTTGATGCTGACTTATTCATCGTCTTAACTGGCGTTGACAACGTTTTTGTTAATTTTAATAAACCTAATCAAGAAAAATTAGAAGAA 
GTTACTGTTTCACAAATGAAACAATATATCACTGAAAATCAATTTGCCCCTGGAAGTATGCTACCAAAGGTCGAAGCTGCGATTGCTTTTGTTGAA 
AATAAACCTGAATCACGAGCTATTATTACTTCACTTGAAAATATTGATAATGTTTTAGCCCAAAATGCAGGGACACAAATTGTTGCAAAT 

SEQID3108 

MVKEHQKIWALGGNAILSTDASAKAQQEALINTSKSLVKLIKEGHDVIVTHGNGPQVGNLLLQQAASDSEKNPAMPLDTCVAMTEGSIGFWLQNA 
LNNELQEQGIDKEVATWTQVIVDEKDQAFTNPTKPIGPFLSEEDAKKQAQETGSKFKEDAGRGWRKWPSPKPVGIKEASVIRRLVDSGVWISA 
GGGGVPVIEDANTKALKGVEAVIDKDFASQTLSELVDADLFIVLTGVDNVFVNFNKPNQEKLEEVTVSQMKQYITENQFAPGSMLPKVEAAIAFVE 
NKPESRAI I TSLENIDNVLAQNAGTQI VAN 

SEQID3109 

ATGACGAAACAAAAAATCGTAGTCGCACTTGGAGGAAATGCTATTCTTTCAACAGATGCGTCAGCAAAAGCACAACAAGAAGCCTTGATTTCCACA 
TCAAAATCACTGGTTAAATTAATTAAAGAAGGTCATGAAGTCATCGTGACCCACGGCAATGGCCCACAAGTTGGTAATCTCTTGTTACAACAAGCA 
GCAGCAGATTCTGAAAAGAATCCGGCTATGCCTTTGGATACTTGTGTTGCCATGACAGAAGGTAGCATCGGTTTTTGGTTAGTTAATGCCCTCGAT 
AATGAATTGCAAGCCCAAGGTATTCAAAAAGAAGTGGCAGCTGTTGTCACTCAAGTGATCGTGGATGCCAAAGACCCAGCTTTTGAAAACCCAACA 
AAACCAATTGGTCCATTTCTTACCGAAGAAGATGCCAAAAAACAAATGGCGGAGTCTGGTGCAAGTTTCAAAGAAGATGCAGGTCGTGGCTGGCGT 
AAGGTTGTGCCATCACCAAAACCAGTTGGTATTAAAGAAGCCAATGTCATCAGAAGTCTCGTTGATTCTGGCGTTGTTGTGGTTAGTGCTGGTGGT 
GGCGGTGTGCCCGTTGTGGAAGATGCTACTAGCAAGACCCTGACTGGTGTGGAAGCTGTTATTGACAAGGACTTTGCTAGTCAAACCCTTTCAGAA 
TTGGTGGACGCAGACCTCTTTATCGTTTTGACAGGAGTTGATAATGTTTACGTCAACTTCAACAAACCTGACCAAGCCAAATTGGAAGAAGTGACT 
GTCTCTCAAATGAAAGAATACATCACACAAGACCAATTTGCACCAGGTAGTATGTTACCAAAAGTGGAAGCTGCCATTGCTTTTGTTGAAAACAAA 
CCAAATGCTAAAGCCATTATCACATCGCTCGAAAATATTGACAATGTACTATCAGCAAACGCTGGAACACAAATTATCGCAGGG 

SEQID3110 

MTKQKIVVALGGNAILSTDASAKAQQEALISTSKSLVKLIKEGHEVIVTHGNGPQVGNLLLQQAAADSEKNPAMPIiDTCVAMTEGSIGFWLVNALD 
NELQAQGIQKEVAAWTQVIVDAKDPAFENPTKPIGPFLTEEDAKKQMAESGASFKEDAGRGWRKWPSPKPVGIKEANVIRSLVDSGVWVSAGG 
GGVPWEDATSKTLTGVEAVIDKDFASQTLSELVDADLFIVLTGVDNVYVNFNKPDQAKLEEVTVSQMKEYITQDQFAPGSMLPKVEAAIAFVENK 
PNAKAI ITSLENIDNVLSANAGTQI IAG 

SEQID3111 

ATGAGGTATAAAATGGAAAAAGAAAAAAAATTAGGTCTTTTACCACTAACAATGCTTGTCATTGGCTCTCTTATCGGTGGCGGAATCTTTGATTTA 
ATGCAAAATATGAGTTCCAGAGCCGGTTTGGTACCAATGCTTATTGCTTGGGTAATTACTGCTATCGGGATGGGGACTTTCGTTTTAAGTTTTCAA 
AATTTATCTGAAAAAAGGCCGGACCTAACAGCTGGAATCTTTAGTTACGCTAAAGAGGGGTTTGGAAACTTTATGGGATTTAACTCTGCATGGGGT 
TATTGGTTATCAGCTTGGCTTGGAAATGTTGCCTACGCTGCACTCTTATTCAGTTCACTCGGTTATTTCTTTAAATTCTTTGGTAATGGAAATAAT 
ATCATCTCAATTATTGGAGCAAGTATAGTTATTTGGGTTGTCCATTTCTTAATTTTAAGAGGTGTTAATACAGCTGCATTTATTAATACCATAGTT 
ACCTTTGCAAAATTAGTACCTGTTATTATTTTCTTAATTTCAGCGTTATTAGCTTTCAAATTTAACATTTTTAGTCTTGATATCTGGGGAAATGGA 
TTACATCAATCAATTTTCAACCAAGTCAATTCAACTATGAAAACCGCTGTTTGGGTATTTATTGGTATTGAGGGCGCCGTTGTCTTCTCAGGTCGT 
GCTAAAAAACACTCTGATATTGGTAAAGCAAGTATCCTAGCATTATTCACTATGATTTCACTTTATGTATTGATTTCTGTTTTATCACTTGGTATC 
ATGTCACGTCCAGAACTTGCAAACTTAAAAACACCAGCTATGGCTTACGTTCTAGAAAAGGCTGTTGGTCACTGGGGCGCTATCTTAGTTAACCTT 
GGTGTTATCATTTCAGTATTTGGCGCTATTCTTGCTTGGACTTTATTTGCAGCAGAATTACCATATCAAGCTGCTAAAGAAGGTGCTTTTCCTAAA 
TTCTTTGCAAAAGAAAATAAAAACAAAGCTCCAATCAATTCACTCTTAGTCACTAATCTTTGTGTACAAGCATTCTTAATCAGGTTCTTATTCACA 
CAAAGTGCTTATCGTTTTGGTTTCGCATTAGCATCATCTGCTATCTTAATTCCTTATGCTTTTACAGCACTATATCAATTACAATTCACACTCCGT 
GAGGATAAGTCAACTCCAQGACATCAAAAGAATTTAATTATCGGTATCCTCGCTACAATCTATGCTGTTTACCTTATCTACGCTGGTGGTTTTGAT 
TACTTACTTTTGACAATGATTGCTTACACTCTAGGTATGATTCTCTATATTAAAATGAGAAAAGATGACAAGCTTCCTATCTTTGTGGGATATGAA 
AAAATTAGTGCCATTGTCATTCTAGCGCTTTGCTTATTATGTATTATTGAAATTATGACTGGACAAATTGACATTGCTGCAATCCTAGCAGGT 

SEQID3112 

MRYKMEKEKKLGLLPLTMLVIGSLIGGGIFDLMQNMSSRAGLVPMLIAWVITAIGMGTFVLSFQKLSEKRPDLTAGIFSYAKEGFGNFMGFNSAWG 
YWLSAWLGNVAYAALLFSSLGYFFKFFGNGNNII-SIIGASIVIWWHFLILRGVNTAAFINTIVTFAKLVPVIIFLISALLAFKFNIFSLDIWGNG 
LHQSIFNQVNSTMKTAVWVFIGIEGAWFSGRAKKHSDIGKASILALFTMISLWLISVLSLGIMSRPELANLKTPAMAYVLEKAVGHWGAILVNL 
GVIISVFGAILAWTLFAAELPYQAAKEGAFPKFFAKENKNKAPINSLLVTNLCVQAFLITFLFTQSAYRFGFALASSAILIPYAFTAIiYQLQFTLR 
EDKSTPGHQKNLIIGILATIYAVYLIYAGGFDYLLLTMIAYTLGMILYIKMRKDDKLPIFVGYEKISAIVILALCLLCIIEIMTGQIDIAAILAG 

SEQ ID 3113 

ATGGCGTCAAATCACATGAACGAACAAGAAAGAGAACAGGCAAAGTTTAGCTTGAGCGGTGCCACTCTTTACGGGATCAATGCCGTTATCGGCTCT 
GGTATTTTTCTCTTACCTAGGGCCATTTATAAGGGCCTTGGCCCTGCATCCATCGCTGTTATGTTTGGAACAGCTATTTTGACCATCATGTTGGCA 
GTTTGTTTTGCAGAAGTCTCTGGTTATTTTGGGAAAAACGGCGGAGCCTTCCAATATTCCAAACGAGCTTTTGGTGATTTTATTGGCTTTAACGTT 
GGCTTCCTTGGTTGGACCGTTACCATCTTCGCTTGGGCAGCCATC3GCAGCTGGGTTTGCCAGAATGTTTATCATTACTTTCCCTGCCTTTGAAGGT 
TGGCACATTCCACTTAGTATTGGGTTAATCATCTTACTATCTTTGATGAATATCGCTGGTTTGAAAACCTCTAAAATTGTCACCATCACAGCCACC 
ATTGCTAAGTTAATTCCAATCGTTGCCTTTTGTGCCTGTACCCTTTTCTTCATCAAAAACGGGCTTCCTAACTTTACCCCATTTGTTCAGTTGGAA 
CCAGGGACTAACCTCTTAGGGGCTATCTCCAATACTGCTGTTTATATCTTCTATGGCTTTATCGGTTTTGAAACCCTCTCTATTGTCGCTGGGGAA 
ATGCGTGACCCTGAAAAAAATGTACCGCGTGCTCTTTTAGGATCAATCAGTATCGTCTCTGTCTTATATATGCTGATTATCGGTGGAACCATTGCC 
ATGCTTGGCTCTCAAATCATGATGACCAATGCACCTGTTCAAGATGCCTTTGTTAAAATGATAGGCCCTGCTGGCGCTTGGATGGTCTCAATCGGT 
GCTTTAATTTCCATTACAGGTCTTAACATGGGAGAATCCATCATGGTGCCACGTTACGGTGCTGCCATTGCTGATGAAGGGCTCTTACCAGCTGCT 
ATTGCCAAGCAAAATCAAAATGGCGCGCCACTCGTTGCTATCTTGGTTTCAGGAGCAATTGCCATTGTACTCCTGCTTACT-GGCTCATTTGAAAGC 
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TTAGCAAAACTCAGTGTTGTTTTCCGCTTCTTCCAATACATTCCAACAGCACTAGCCGTTATGAAATTACGGAAGGACGATCCCGATGCTAATGTG 
ATCTTCCGAGTACCATTTGGCCCTATTATCCCAATTCTTGCAGTTATCGTTAGTTTAGTTATGATTTGGGGTGACAACCCAATGAACTTTGTTTAT 
GGTGCAGTTGGTGTCATCATTGCAAGTAGTGTGTACTACCTTATGCACGGACGTAACCACCAAATGGACCAAATGCCCCCTAAGGAACAAATC 

SEQID3114 

MASNHMNEQEREQAKFSLSGATLYGINAVIGSGIFLLPRAIYKGLGPASIAVMFGTAILTIMLAVCFAEVSGYFGKNGGAFQYSKRAFGDFIGFNV 
GFLGWTVTIFAWAAMAAGFARMFIITFPAFEGWHIPLSIGLIILLSLMNIAGLKTSKIVTITATIAKLIPIVAFCACTLFFIKNGLPNFTPFVQLE 
PGTNLLGAISNTAVYIFYGFIGFETLSIVAGEMRDPEKNVPRALLGSISIVSVLYMLIIGGTIAMLGSQIMMTNAPVQDAFVKMIGPAGAWMVSIG 
ALISITGLNMGESIMVPRYGAAIADEGLLPAAIAKQNQNGAPLVAILVSGAIAIVLLLTGSFESLAKLSWFRFFQYIPTALAVMKLRKDDPDANV 
IFRVPFGPIIPILAVIVSLVMIWGDNPMNFVYGAVGVIIASSVYYLMHGRNHQMDQMPPKEQI 

SEQID3115 

ATGACACAAGTATTTCAAGGACGTAGTTTCTTAGCAGAAAAAGATTTTTCTCGTGAGGAATTTGAATATCTTATTGATTTTTCAGCTCATTTAAAA 
GACCTTAAAAAACGTGGTGTTCCTCATCATTATCTTGAAGGTAAAAATATTGCTCTCTTATTTGAAAAAACATCTACTCGTACTCGCGCAGCCTTT 
ACAACTGCAGCAATTGACCTAGGCGCTCATCCGGAATACCTTGGTGCAAATGATATTCAACTTGGTAAAAAAGAATCAACAGAAGATACTGCTAAG 
GTTTTAGGACGTATGTTTGATGGTATTGAATTCCGTGGTTTTAGCCAAAGAATGGTTGAAGAGCTTGCTGAATTTTCTGGAGTACCTGTCTGGAAT 
GGTTTAACAGATGAATGGCATCCAACACAAATGCTAGCTGACTACCTTACTATCAAAGAAAACTTCGGTAAACTTGAAGGTATTACTCTTGTTTAC 
TGTGGTGACGGACGTAACAATGTTGCCAACTCGCTTTTAGTGGCTGGGACTTTGATGGGGGTCAATGTACACATCTTTTCTCCAAAAGAACTTTTC 
CCTGCTGAAGAGATTGTTAAATTGGCTGAAGAATATGCCAAAGAGTCCGGGGCTCACGTTCTCGTTACTGATAATGTAGACGAAGCTGTAAAGGGA 
GCAGATGTCTTTTACACTGATGTCTGGGTATCGATGGGAGAAGAAGATAAGTTCAAAGAACGCGTTGAACTTCTTCAACCATATCAAGTAAACATG 
GAACTGATTAAAAAAGCTAATAATGATAATCTTATCTTCTTACACTGCTTACCTGCATTCCATGATACAAATACCGTTTACGGCAAAGACGTCGCT 
GAAAAATTTGGCGTCAAGGAAATGGAAGTTACTGATGAAGTCTTCCGTAGCAAATATGCTCGTCATTTCGACCAAGCTGAAAATCGTATGCACACT 
ATTAAAGCTGTAATGGCTGCAACCCTTGGAAATCTTTTCATTCCAAAAGTT 

SEQID3116 

MTQVFQGRSFLAEKDFSREEFEYLIDFSAHLKDLKKRGVPHHYLEGKNIALLFEKTSTRTRAAFTTAAIDLGAHPEYLGANDIQLGKKESTEDTAK 
VLGRMFDGIEFRGFSQRMVEELAEFSGVPVWNGLTDEWHPTQMLADYLTIKENFGKLEGITLVYCGDGRNNVANSLLVAGTLMGVNVHIFSPKELF 
PAEEIVKLAEEYAKESGAHVLVTDNVDEAVKGADVFYTDVWVSMGEEDKFKERVELLQPYQVNMELIKKANNDNLIFLHCLPAFHDTNTVYGKDVA 
EKFGVKEMEVTDEVFRSKYARHFDQAENRMHTIKAVMAATLGNLFIPKV 

SEQID3117 

ATGACACAAGTATTTCAAGGACGTAGCTTCCTAGCAGAAAAAGATTTTACACGCGCTGAATTAGAATACCTTATTGATTTTTCAGCACATTTGAAA 
GATTTGAAAAAACGTGGTGTGCCTCATCACTACTTAGAAGGTAAAAACATTGCCCTCTTGTTTGAAAAAACATCAACTCGTACGCGTGCAGCTTTT 
ACAACAGCAGCCATTGACCTAGGTGCTCACCCAGAATACCTCGGTGCCAATGACATCCAACTTGGTAAAAAAGAATCAACAGAAGACACTGCTAAA 
GTATTGGGTCGTATGTTTGATGGGATTGAATTCCGTGGCTTTAGCCAACGCATGGTTGAAGAATTGGCAGAATTCTCAGGTGTGCCAGTTTGGAAT 
GGTTTGACTGATGAATGGCACCCAACCCAAATGCTTGCTGACTATTTTACAGTGAAAGAAAACTTTGGCAAACTTGAAGGC'CTTACCCTTGTTTAC 
TGTGGTGACGGGCGTAATAACGTTGCCAATTCCCTTCTTGTGACTGGTGCTATCCTTGGTGTTAATGTTCATATGTTCTCACCAAAAGAACTTTTC 
CCAGAAGAAGAGATTGTGACATTGGCTGAAGGCTATGCTAAAGAAAGTGGCGCTCGTATCCTTATCACAGAAGATGCTGACGAAGCTGTTAAAGGC 
GCAGACGTGCTTTACACAGATGTTTGGGTATCAATGGGTGAAGAAGACAAATTCAAAGAACGTGTTGAATTGCTTCAACCATATCAAGTCAACATG 
GACCTTGTTCAAAAAGCAGGAAATGACAAGCTTATCTTCTTGCACTGCTTGCCAGCTTTCCATGACACAAATACCGTTTATGGTAAAGACGTTGCT 
GAAAAATTCGGCGTGAAAGAAATGGAAGTCACTGATGAAGTCTTCCGCAGCAAATACGCTCGTCATTTTGACCAAGCTGAAAACCGCATGCACACT 
ATCAAAGCGGTTATGGCAGCAACCCTTGGTAACCTCTTTATTCCAAAAGTG 
SEQ ID 31 18 

MTQVFQGRSFLAEKDFTRAELEYLIDFSAHLKDLKKRGVPHHYLEGKNIALLFEKTSTRTRAAFTTAAIDLGAHPEYLGANDIQLGKKESTEDTAK 
VLGRMFDGIEFRGFSQRMVEELAEFSGVPVWNGLTDEWHPTQMLADYFTVKENFGKLEGLTLVYCGDGRNNVANSLLVTGAILGVNVHIFSPKELF 
PEEEIVTLAEGYAKESGARILITEDADEAVKGADVLYTDVWVSMGEEDKFKERVELLQPYQVNMDLVQKAGNDKLIFLHCLPAFHDTNTVYGKDVA 
EKFGVKEMEVTDEVFRSKYARHFDQAENRMHTIKAVMAATLGNLFIPKV 

SEQ ID 3119 

ATGAAGCTATTAGTCAATCACTTGCCTTACCAAAGAGCTGCAAGCCTATATATTCGCTTTTCTGTTTTCGTTATCGAAAGAAATATAAAAATGGAA 
GAAGAATTCGATGATAATGACGAGCAAGATACTATTTATGCTGTTCTTTATGATGGGAAACAGCCAGTTTCAACAGGACGCTTTCTTCCTGAAACT 
CAAACAGAAGCTCGTTTGACTCGAATTGCGACTTTAAAAGGTTATCGTGGTAACGGCTATGGTACCAAAATTATTATAGCACTAGAAAATTATGCA 
AAAGAAAATGGTTATCACTATCTAACTATACATGCTGAATTGACAGCAAAAGATTTCTACCAGACACTTGGGTATCAAGCTACTGGGAATATTTAT 
ATGGAAGACGGGGAAGCCTGTCAAACACTCGAAAAATATTTAATT 

SEQ ID 3120 . 

MKLLVNHLPYQRAASLYIRFSVFVIERNIKMEEEFDDNDEQDTIYAVLYDGKQPVSTGRFLPETQTEARLTRIATLKGYRGNGYGTKIIIALENYA 
KENGYHYLTIHAELTAKDFYQTLGYQATGNIYMEDGEACQTLEKYLI 

SEQ ID 3121 

ATGGCAGATAAATTTGATGCCAATGACGAAACAAGAACGGTTTATGCAGTCGTTTATGACAATGACCAGCCCGTTTCAACAGGACAATTTTTAGCT 
GAAACGAAAATAGAAGCACGATTGACACGCATTGTAACCTTAGCAGATTATTGTGGTTGCGGTTATGGTGCCAAAGTCACTGAAGCGCTCGAAACT 
TATACCAGACGAGAAGGCTTTTACCAACTAACCATTCACAGTGAACTGACAGCACAAACCTTTTATGAAAACCTAGGTTATCAGTCCTATGGTCCC 
AAGTGTTTAGAAGATGGTGAGTATTGTCAGTCCCTTGCAAAAACCATTCTTAAATGGGAGAAGAATATGGACATAGCAATGCTAATTGCGATTGTT 
GGTGGTCTATTAGGCTGCTATCTCTATCTCACAAAAAATAAT 

SEQ ID 3122 

MADKFDANDETRTVYAVVYDNDQPVSTGQFLAETKIEARLTRIVTLADYCGCGYGAKVTEALETYTRREGFYQLTIHSELTAQTFYENLGYQSYGP 
KCLEDGEYCQSLAKTILKWEKNMDIAMLIAIVGGLLGCYLYLTKNN 

SEQ ID 3123 

ATGACTCAAACACATCCAATTCATGTTTTCTCAGAAATTGGAAAACTTAAAAAAGTTATGCTACACCGTCCAGGTAAAGAAATAGAAAATCTGATG 
CCTGATTATTTAGAGAGAGTCTTGTTTGATGATATCCCATTTTTGGAAGATGCACAAAAAGAACACGATGCGTTTGCACAAGCACTTCGCAACGAA 
GGAGTCGAAGTACTTTACCTTGAAAATCTTGCTGCCGAGTCGTTAACAAACCAAGAAATTCGTGAACAGTTTATCGATGAGTACATTGGCGAAGCA 
AATGTTCGCGGTCGTGCTACTAAAAAAGCTATTCGAGAATTATTACTCAATATCAAAGATAATAAAGAACTTATCGAAAAAACTATGGCAGGTATC 
CAAAAGTCTGAGCTACCTGAAATCCCATCTTCTGAAAAAGGTCTAACTGATCTTGTCGAATCTAATTATCCATTTGCCATAGATCCGATGCCAAAT 
CTTTACTTTACACGTGATCCATTTGCAACTATTGGGAATGGAGTTTCATTAAATCATATGTTCTCTGAAACACGTAATCGCGAAACTTTATACGGT 
AAATATATCTTTACACATCACCCAGAGTACGGTGGAAAAGTCCCTATGGTCTATGAACGTGAAGAAACAACTCGTATTGAAGGTGGAGATGAGCTT 
GTCCTTTCTAAAGATGTCCTTGCCGTTGGTATCTCTCAACGTACTGATGCTGCCTCTATTGAAAAACTCTTAGTCAATATTTTTAAACAAAATTTA 
GGTTTTAAAAAGGTTTTAGCATTTGAATTTGCAAATAATCGTAAATTTATGCACCTTGACACAGTCTTTACAATGGTTGACTATGACAAGTTTACA 
ATTCACCCAGAAATTGAAGGCGATCTTCGCGTTTACTCTGTAACTTACGAAAACCAAGATCTTCATATTGAAGAAGAAAAAGGTGATTTGGCAGAT 
CTTCTAGCGAAAAACCTAGGAGTTGAGAAAGTGGAATTGATTCGTTGTGGGGGTGACAACTTAGTCGCTGCTGGACGTGAACAATGGAATGATGGT 
TCAAATACATTAACTATAGCACCAGGTGTCGTTATCGTTTACAACAGAAATACAATCACAAATGCAATCTTAGAGTCCAAAGGATTGAAATTAATT 
AAGATTAATGGAAGTGAATTAGTTCGTGGGCGTGGTGGACCACGCTGCATGTCAATGCCATTTGAACGTGAAGACCTT 
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SEQID3124 

MTQTHPIHVFSKIGKLKKVMLHRPGKEIENLMPDYLERLLFDDIPFLEDAQKEHDAFAQALRNEGVEVLYLENLAAESLTNQEIREQFIDEYIGEA 
NVRGRATKKAIRELLLNIKDNKELIEKTMAGIQKSELPEIPSSEKGLTDLVESNYPFAIDPMPNLYFTRDPFATIGNGVSLNHMFSETRNRETLYG 
KYIFTHHPEYGGKVPMVYEREETTRIEGGDELVLSKDVLAVGISQRTDAASIEKLLVNIFKQNLGFKKVLAFEFANNRKFMHLDTVFTMVDYDKFT 
IHPEIEGDLRVYSVTYENQDLHIEEEKGDLADLLAKNLGVEKVELIRCGGDNLVAAGREQWNDGSNTLTIAPGVVIVYNRNTITNAILESKGLKLI 
KINGSELVRGRGGPRCMSMPFEREDL 

SEQID3125 

ATGACTGCTCAAACACCAATTCATGTTTATTCTGAAATTGGAAAATTAAAAAAAGTGTTGCTCCACAGACCCGGTAAAGAAATTGAAAATCTTATG 
CCAGACTACTTGGAACGCTTGTTGTTTGATGATATTCCATTCTTAGAGGATGCCCAAAAAGAACATGATGCTTTTGCCCAAGCTTTGCGTGACGAA 
GGTATTGAAGTCTTGTACCTTGAGACCTTAGCTGCAGAATCTCTTGTCACTCCAGAAATTCGCGAAGCTTTCATCGATGAATACCTAAGTGAAGCT 
AATATCCGTGGAAGAGCTACTAAAAAAGCCATTCGTGAATTGTTGATGGCTATCGAAGACAATCAAGAATTGATTGAAAAAACCATGGCAGGAGTT 
CAAAAATCTGAACTTCCAGAGATCCCAGCATCTGAAAAAGGCTTGACTGACTTGGTTGAATCCAATTACCCATTTGCCATCGACCCAATGCCAAAC 
CTTTATTTCACACGGGACCCATTCGCAACTATCGGTACAGGTGTTTCTCTTAACCACATGTTCTCAGAAACCCGTAACCGTGAAACCCTTTATGGT 
AAATACATTTTCACTCATCACCCAATTTATGGTGGTGGTAAAGTGCCTATGGTTTATGACCGTAATGAAACCACTCGCATTGAAGGTGGGGACGAA 
CTTGTTCTTTCAAAaGATGTGCTTGCGGTTGGTATTTCTCAACGTACAGATGCTGCTTCTATTGAAAAATTGTTGGTTAa.CATCTTrAAACAAAftC 
CTTGGCTTCAAGAAAGTATTGGCCTTTGAATTTGCAAATAACCGTAAATTTATGCACTTAGACACTGTCTTTACCATGGTTGACTATGACAAATTC 
ACCATTCACCCAGAAATTGAAGGCGACCTTCGTGTTTACTCTGTCACTTACGACAATGAAGAACTTCATATCGTTGAAGAAAAAGGTGATTTAGCA 
GAACTTCTTGCTGCTAACCTTGGTGTTGAAAAftGTTGACCTTATCCGTTGTGGTGGTGACAACTTAGTAGCAGGAGGTCGTGAaCAATGGAACGAT 
GGTTCTAATACCTTGACCATCGCACCAGGTGTGGTTGTGGTTTATAACCGTAACACCATTACCAATGCCATTCTTGAATCTAAAGGCTTGAAGTTG 
ATCAAGATTCACGGAAGTGAATTGGTTCGCGGTCGTGGTGGACCTCGTTGTATGTCAATGCCATTTGAACGTGAAGATATT 

SEQID3126 

MTAQTPIHVYSEIGKLKKVLLHRPGKEIENLMPDYLERLLFDDIPFIiEDAQKEHDAFAQALRDEGIEVLYLETLAAESLVTPEIREAFIDEYLSEA 
NIRGRATKKAIRELLMAIEDNQELIEKTMAGVQKSELPEIPASEKGLTDLVESNYPFAIDPMPNLYFTRDPFATIGTGVSLNHMFSETRNRETLYG 
KYIFTHHPIYGGGKVPMVYDRNETTRIEGGDELVLSKDVLAVGISQRTDAASIEKLLVNIFKQNLGFKKVLAFEFANNRKFMHLDTVFTMVDYDKF 
TIHPEIEGDLRVYSVTYDNEELHIVEEKGDLAELLAANLGVEKVDLIRCGGDNLVAAGREQWNDGSNTLTIAPGWWYNRNTITNAILESKGLKL 
IKIHGSELVRGRGGPRCMSMPFEREDI 

SEQID3127 

ATGGACAGAAACCTTGAAACAGAACTTAAACAGTTACTGTCTGATAGTCATTCTTTAGCAAAAAAATATTTGCAAGAGAAAGAATTCAGTCAAAAC 
AGAGTTATCCAAACTTATCGCAAAGCATATCAAACCTTTAAAACTAAAAAAGGTGCACGTTCAAGTATCGAAGCATTATTGAAGCGAGTTAATTCA 
GGAAACGAAATTACTAGTATAAATCCTCTAGTTGATATCTATAATGCCGCTAGCCTTAGGTTTGGATTACCTATTGGTGCTGAGGATAGTGATACA 
TTTAGAGGTGATTTAAAACTAACTATTACCAATGGTGGTGATGAATTTTACTTGATTGGCGAAGATTTTAACAGACCAACTCTTTCAGGTGAGCTT 
GCCTATGTTGATGATGTTGGAGCAGTTTGCCGCTGTTTTAATTGGCGTGATGGAAAACGTACTATGATTACCGATAATACTCAGAATGCTTTTTTA 
GTTATCGAATTAATTGATAATGGAAGAGAAATTATTTTTAAAGAAGCGTTaGACTTTATCGCCACCAATACAAATCGTTTTCTAAAAGCTAAAACA 
CAGACCATCATATTAGATAAAGAACACAGTGAAATAACGCTA 

SEQID3128 

MDRNLETELKQLLSDSHSLAKKYLQEKEFSQNRVIQTYRKAYQTFKTKKGARSSIEALLKRVNSGNEITSINPLVDIYNAASLRFGLPIGAEDSDT 
FRGDLKLTITNGGDEFYLIGEDFNRPTLSGELAYVDDVGAVCRCFNWRDGKRTMITDNTQNAFLVIELIDNGREIIFKEALDFIATNTNRFLKAKT 
QTI ILDKEHSEITL 

SEQID3129 

ATGGTTGAATTTGTAGCAGATCAAAGTTTTTGGGAACTTTTT.CCAGGTGCCAAACTAGGTGTCGTCTTATTAAAGGATGTTCAGAACCAAGCAGAG 
TCACCAGAAGATGTCAAACAGCTCTTAGCAGACAGCCATGAGTTAGCAAAAGCTTATTTAACAGCAGACAATTTTAGTGATAATCAGGTGGTTCAA 
GTCTACCGCAAGGCCTATCAACACTTTAAAACCAAAAAAGGAGCTCGCTCTAGCATTGAAGCCCTTCTCAAGCGGGTGTCAAATGGTCAAAGCATT 
CCGTCTATTAACCCACTAGTGGATATTTATAATGCGGCTAGTCTACGTTTTGGTTTACCTGCTGGAGCCGAAGATAGTGACAGTTTTATCGGAGAT 
TTGCGTCTGACGATAACAGATGGTGGTGACGACTTTTACTTGATTGGGGATGCTGACAACAACCCAACCTTGCCAAATGAACTCTGTTATAAAGAT 
GATATTGGAGCGTTTTGTCGTTGCCTTAACTGGCGAGATGGCGAACGCACCATGGTGACAGAACACACCAAAAATGCATTTCTGATCATCGAAGCT 
CTTGATCAAGAAGGTCAAAATAGATTGCAAGAAGCTCTGAAATTCATTGAAGGCAGCGCAAAAATGTACCTTCATGCAATCACTTCTGTGCATGTG 
TTGGATAAAGACAATCCACACGTGCCACTTTTTACAGAAAAC 

SEQ ID 3130 

MVEFVADQSFWELFPGAKLGWLLKDVQNQAESPEDVKQLLADSHELAKAYLTADNFSDNQWQVYRKAYQHFKTKKGARSSIEALLKRVSNGQSI 
PSINPLVDIYNAASLRFGLPAGAEDSDSFIGDLRLTITDGGDDFYLIGDADNNPTLPNELCYKDDIGAFCRCLNWRDGERTMVTEHTKNAFLIIEA 
LDQEGQNRLQEALKFIEGSAKMYLHAITSVHVLDKDNPHVPLFTEN 

SEQ ID 3131 

TTGATTAAGATTACTCCAATTTTAGAAGTTGGAAACAAATTCCAGTACGATGAATCAACAATAAATTTAGTCATGAAGGCCTCTCAATTTTTT 

SEQ ID 3132 

MIKITPILEVGNKFQYDESTINLVMKASQFF • 

SEQ ID 3133 

GTGATTACAAAAGAACAATATTTTTATTTCAGACAACTAGATGATTTTAAACACTTTACTATTGAACAATTTGACCATATTGTGAGCCACATTAAA 
CATCGTACAGCTCTAAAAAATCATACCTTATTTTTTGAAGGTGATTACCGTGAAAAACTGTTTTTAATCCAGrCAGGACATGTAAAAATTGAACAA 
TCAGACGCTTCTGGTTCTTTCATTTATACAGATTATGTTAGACAAGGTACGGTTTTTCCTTATGGAGGTCTCTTTTTGGATGATGATTACCATTTT 
TCAGCAGTGGCTATTACGGATATTGAGTATTTTTCTCTGCCAATGGCTTTATACGAAGAATACTCTCTTCAAAATATCAATCAAATGAAGCATCTT 
TGTCGGAAATATTCTAAGCTATTACGAGTTCATGAAATACGACTTCGTAATATGGTGACTTCAAGTGCCAGTATGAGAGTTATCCAATCGCTTGCA 
ACTCTACTTTTGCAAGTTCCTACAGAAAGGGGACATTTACCTTTTCCTATTACAACGATTGAAATTGCCAATATGAGCGGAACTACTCGCGAGACA 
GTTAGTCATGTTTTAAAGGAATTACGCCAAAAAGATATCGTTGAAATGAAAGGAAAGAAGCTTCTCTATAATAATAAAAATTATTTCAAGAAATTC 
ATTGAA 

SEQ ID 3134 

MITKEQYFYFRQLDDFKHFTIEQFDHIVSHIKHRTALKNHTLFFEGDYREKLFLIQSGHVKIEQSDASGSFIYTDYVRQGTVFPYGGLFLDDDYHF 
SAVAITDIEYFSLPMALYEEYSLQNINQMKHLCRKYSKLLRVHEIRLRNMVTSSASMRVIQSLATLLLQVPTERGHLPFPITTIEIANMSGTTRET 
VSHVLKELRQKDIVEMKGKKLLYNNKNYFKKFIE 

SEQ ID 3135 

GTGATTCGAAGAGAAGATTATCAATACCTTAGAAAACTAAACGATTTTCGCTACTTTTCTATTGAACAATTTGACAAAATTGTAGGGCAGATGGAA 
TTCCGAAAAGCTAAAAAGGACCATATCCTTTTTTTTGAGGGAGATAAAAGAGATAAGCTTTTTCTAGTGACCTCTGGTTATTTCAAGGTGGAGCAG 
TCCGATCAATCAGGAACCTTCATGTATACGGATTTCATCAGACACGGCACCATTTTTCCTTACGGTGGCCTCTTTACAGATGATTATTACCATTTT 
TCAGTGGTAGCCATGACAGACGTGACTTATTTTTACTTTCCAGTCGATTTATTTGAAGATTATTCGCTTGAAAATCGTCTACAAATGAAACACTTA 
TATAGTAAGATGTCTAAGCTGCTCGAGTTACATGAGTTGAGGGTCCGAAACTTGATTACATCAAGTGCTAGTTCTCGTGTGATTCAATCTCTGGCG 
ATTTTGCTGGTTGAAATGGGTAAAGACAGTGATACCTTACCTTTTCAATTAACAACAACAGATATTGCTCAAATAAGTGGGACGACAAGAGAAACA 
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GTTAGCCATGTGCTTAGAGATTTGAAGAAGCAAGAATTGATTACCATAAAAGGTAAGTATTTGACTTATCTAGATAAAGACTATTTTTTACAATAC 
ACAAAG 

SEQID3136 

VIRREDYQYLRKLNDFRYFSIEQFDKIVGQMEFRKAKKDHILFFEGDKRDKLFLVTSGYFKVEQSDQSGTFMYTDFIRHGTIFPYGGLFTDDYYHF 
SWAMTDVTYFYFPVDLFEDYSLENRLQMKHLYSKMSKLLELHELRVRNLITSSASSRVIQSLAILLVEMGKDSDTLPFQLTTTDIAQISGTTRET 
VSHVLRDLKKQEL I TIKGKYLTYLDKDYFLQYTK 

SEQID3137 

TTGATGTCAAATTGGGATACTAAGTTTTTGAAAAAAGGTTTTACTTTTGATGATGTTCTGCTTATTCCTGCTGAAAGCCATGTTTTACCAAATGAA 
GTTGATATGAAGACAAAGTTGGCTGATAATTTGACATTAAACATTCCAATCATTACAGCTGCAATGGATACAGrTACAGATAGTAAGATGGCTATT 
GCTATTGCACGTGCTGGTGGGCTTGGTATCATTCATAAAAATATGTCAATAGTTGATCAAGCAGAAGAAGTTCGTAAAGTTAAACGCTCAGAAAAT 
GGTGTTATTATTGACCCATTCTTCTTGACACCAGATAATACTGTCTCTGAAGCTGAGGAATTGATGCAAAACTATCGCATTAGTGGAGTTCCTATT 
GTAGAGACACTCGAGAATCGTAAATTAGTTGGAATTATTACTAACCGTGATATGCGTTTCATTTCTGATTATAAACAACTAATCTCAGAGCACATG 
ACAAGTCAAAATCTTGTAACAGCTCCTATTGGTACAGATCTTGAAACTGCAGAGCGTATTCTTCATGAGCATCGTATTGAAAAGCTACCTTTAGTA 
GATGATGAGGGACGTCTTTCAGGACTTATTACTATTAAGGATATCGAAAAAGTTATTGAATTTCCTAAGGCAGCAAAAGATGAATTTGGACGTCTC 
TTAGTTGCAGGTGCAGTAGGTGTAACCTCTGATACTTTTGAACGTGCAGAAGCTTTGTTTGAAGCAGGTGCAGATGCTATTGTCATTGATACAGCA 
CATGGACATTCAGCTGGTGTGCTCCGTAAAATTGCTGAAATTCGTGCTCACTTCCCTAATCGCACATTGATTGCGGGAAATATTGCTACAGCAGAA 
GGAGCGCGTGCACTTTATGATGCAGGTGTGGATGTCGTTAAAGTTGGTATTGGTCCAGGTTCAATTTGTACGACTCGTGTCGTTGCTGGGGTAGGT 
GTTCCTCAGATTACAGCTATTTACGATGCAGCGGCTGTTGCGCGTGAGTACGGTAAGACTATCATTGCTGATGGTGGTATTAAATATTCAGGTGAT 
ATTGTAAAAGCACTTGCAGCAGGTGGAAATGCAGTTATGCTAGGTTCAATGTTTGCAGGAACAGATGAAGCGCCAGGAGAAACAGAAATTTTCCAA 
GGGCGTAAGTTCAAGACATACCGTGGTATGGGCTCAATTGCAGCAATGAAAAAAGGTTCAAGCGATCGTTATTTCCAAGGTTCTGTAAACGAGGCT 
AACAAATTGGTTCCAGAAGGTATTGAAGGTCGTGTAGCATACAAAGGTTCAGTAGCCGATATTGTTTTCCAAATGCTTGGTGGCATTCGCTCTGGT 
ATGGGATATGTAGGTGCAGCGAACATAAAAGAACTTCATGATAATGCTCAATTTGTTGAAATGTCAGGAGCTGGCTTGAAAGAAAGCCATCCCCAT 
GATGTTCAAATTACAAATGAGGCACCAAATTATTCAGTACAC 

SEQ ID 3138 

MMSNWDTKFLKKGFTFDDVLLIPAESHVLPNEVDMKTKLADNLTLNIPIITAAMDTVTDSKMAIAIARAGGLGIIHKNMSIVDQAEEVRKVKRSEN 
GVIIDPFFLTPDNTVSEAEELMQNYRISGVPIVETLENRKLVGIITNRDMRFISDYKQLISEHMTSQNLVTAPIGTDLETAERILHEHRIEKLPLV 
DDEGRLSGLITIKDIEKVIEFPKAAKDEFGRLLVAGAVGVTSDTFERAEALFEAGADAIVIDTAHGHSAGVLRKIAEIRAHFPNRTIilAGNIATAE 
GARALYDAGVDWKVGIGPGSICTTRWAGVGVPQITAIYDAAAVAREYGKTIIADGGIKYSGDIVKALAAGGNAVMLGSMFAGTDEAPGETEIFQ 
GRKFKTYRGMGSIAAMKKGSSDRYFQGSVNEANKLVPEGIEGRVAYKGSVADIVFQMLGGIRSGMGYVGAANIKELHDNAQFVEMSGAGLKESHPH 
DVQITNEAPNYSVH 

SEQ ID 3139 

ATGAAAAATTATGGAAAAATTTTAAAAGAGTTGAGAGAGGACAAAGGTATATCCCTAAGTTCTCTAGCCAAAAGTGCTCAATTATCAAAATCAACT 
CTATCACGTTTTGAAAATGGTGAGACACAAATAGGTATTGATAAATTTATTAAAGCTTTACAAACGTTGGAGGTTGGGGTAACTATCAATGAAGTA 
TCCATTCTAGATTCAAAAGTTAAGGCTGGAACTTCTAATACTGATTTAGAGCAATTAACTTTACTGGAATCTTATCGAGATAATGAAGATATCATG 
AGAATTTTCAGTTTCCAAAAACAACAATCCTGTGATAGAATAGAAAGCAATGTTCTCAAAATATTGGCTAAACTTTTTATTTCAAATTTAGGGTTA 
AATATGAGGCTGCCTCAAGATGAGATTAACCTGGTAGTTACTTATCTGAATGGTGTGACACAGTACAATGATTTTTATTTCAAAGTCATCTGCTAT 
TTTCAAGATATTTTACCTGAAGATGTTATTTTAAATAAGATTAGTAATATGACTAAAGAACAGTTACCTTATTCTAAATCACTGGTCAATTTATTG 
ATAAAACAAGTCATTATAGCTTTGGAAAAAGATAGTGTTGATAAAGCTATAGTATTTGCTGATCTTGCTAATAAAGTTAGTCAA 

SEQ ID 3140 

MKNYGKILKELREDKGISLSSLAKSAQLSKSTLSRFENGETQIGIDKFIKALQTLEVGVTINEVSILDSKVKAGTSNTDLEQLTLLESYRDNEDIM 
RIFSFQKQQSCDRIESNVLKILAKLFISNLGLNMRLPQDEINLWTYLNGVTQYNDFYFKVICYFQDILPEDVILNKISNMTKEQLPYSKSLVNLL 
IKQVI IALEKDSVDKAIVFADLANKVSQ 

SEQ ID 3141 

TTGGAAGGTTTACTTATTGCATTGATTCCCATGTTTGCGTGGGGAAGTATTGGATTTGTTAGTAATAAAATTGGAGGACGTCCAAATCAACAAACA 
TTTGGAATGACTTTAGGAGCATTGCTATTTGCGATTATCGTATGGTTATTTAAACAGCCAGAGATGACTGCCTCATTGTGGATTTTTGGTATCTTA 
GGTGGTATCCTATGGTCAGTCGGCCAAAATGGTCAATTCCAAGCAATGAAATATATGGGAGTCTCTGTTGCTAATCCACTGTCAAGTGGTGCACAA 
TTAGTAGGTGGAAGCCTAGTTGGTGCTTTAGTCTTTCATGAATGGACTAAGCCAATCCAATTTATTTTAGGATTGACAGCGTTGACATTATTAGTT 
ATCGGCTTCTATTTCTCAAGTAAACGTGATGTCTCAGAACAAGCTTTGGCAACACATCAAGAGTTTTCAAAAGGATTTGCTACAATTGCTTATTCA 
ACTGTAGGTTACATCTCATACGCAGTTTTATTTAATAACATTATGAAGTTCGACGCTATGGCCGTTATTTTACCCATGGCTGTTGGAATGTGTCTA 
GGTGCAATTTGTTTCATGAAGTTTCGTGTTAACTTTGAGGCTGTTGTTGTTAAAAATATGATTACAGGTCTCATGTGGGGCGTTGGTAATGTCTTC 
ATGTTATTGGCAGCAGCTAAAGCAGGGCTAGCAATTGCTTTTAGTTTTTCTCAACTTGGAGTAATTATCTCTATTATTGGTGGTATTTTATTTTTA 
GGTGAGACAAAAACGAAGAAAGAGCAGAAGTGGGTTGTCATGGGTATCCTTTGTTTTGTTATGGGTGCTATATTACTTGGTATTGTTAAATCTTAT 

SEQ ID 3142 

MEGLLIALIPMFAWGSIGFVSNKIGGRPNQQTFGMTLGALLFAIIVWLFKQPEMTASLWIFGILGGILWSVGQNGQFQAMKYMGVSVANPLSSGAQ 
LVGGSLVGALVFHEWTKPIQFILGLTALTLLVIGFYFSSKRDVSEQALATHQEFSKGFATIAYSTVGYISYAVLFNNIMKFDAMAVILPMAVGMCL 
GAICFMKFRVNFEAVWKNMITGLMWGVGNVFMLLAAAKAGLAIAFSFSQLGVIISIIGGILFLGETKTKKEQKWWMGILCFVMGAILLGIVKSY 

SEQ ID 3143 

TTGGAAGGTATTTTTTATGCACTTATTCCCATGTTTACATGGGGAAGCATTGGATTTGTTAGTAACAAAATTGGAGGAAAACCTTCGCAACAAACT 
CTAGGAATGACTTTTGGGGCTTTATTATTTTCATTAGCTGTTTGGTTAATTGTTAGACCTGAGATGACACTGCAACTTTGGCTTTTTGGAATATTG 
GGTGGTTTTATCTGGTCAATTGGTCAAACTGGTCAATTTCATGCCATGCAATACATGGGAGTCTCCGTTGCCAATCCTTTGTCAAGTGGCTCTCAA 
CTTGTTCTGGGAAGTTTGATTGGTGTCCTCGTTTTTCATGAATGGACAAGACCTATGCAATTTGTAGTAGGAAGTCTAGCACTATTACTTCTGATT 
GTTGGTTTTTACTTTTCTAGTAAACAAGATGATGCTAATGCACAAGTCAATCACCTTCATAATTTTTCAAAAGGATTTAGGGCGCTCACTTATTCA 
ACAATTGGTTACGTGATGTATGCTGTATTATTTAATAACATCATGAAATTTGAAGTTTTGTCAGTCATTTTACCCATGGCAGTAGGTATGGTTTTA 
GGAGCTATAACTTTCATGTCATTTAAAATTTCCATTGACCAGTATGTGATTAAAAATAGCGTTGTTGGATTACTTTGGGGCATTGGGAATATTTTT 
ATGCTTTTAGCTGCATCAAAAGCAGGACTTGCTATTGCCTTTAGTTTCTCACAATTAGGTGCTATCATTTCGATTGTCGGAGGCATTTTATTCCTA 
GGCGAAACCAAAACCAAAAAAGAAATGCGTTGGGTTGTCACAGGAATTATTTGTTTTATCGTAGGTGCTATTTTATTAGGTGTGGTCAAATCT 

SEQ ID 3144 

LEGIFYALIPMFTWGSIGFVSNKIGGKPSQQTLGMTFGALLFSLAVWUVRPEMTLQLWLFGILGGFIWSIGQTGQFHAMQYMGVSVANPLSSGSQ 
LVLGSLIGVLVFHEWTRPMQFWGSLALLLLIVGFYFSSKQDDANAQVNHLHNFSKGFRALTYSTIGYVMYAVBFNNIMKFEVLSVILPMAVGMVL 
GAITFMSFKISIDQYVIKNSVVGLLWGIGNIFMLLAASKAGLAIAFSFSQLGAIISIVGGILFLGETKTKKEMRWWTGIICFIVGAILLGWKS 

SEQ ID 3145 

ATGTGGATAAAAAATATTTCTTTAAAACATTATCGTAATTATGAAGAAGCACAAGTAGATTTTTCACCCAACCTCAATATTTTCATTGGCCGCAAT 
GCTCAAGGAAAGACAAATTTTTTAGAAGCAATCTACTTCTTGGCTTTGACTCGAAGTCACCGTACCCGTTCTGATAAAGAACTTGTACATTTTAAA 
CACCATGATGTACAAATTACAGGTGAGGTAATCCGCAAAAGTGGCCATCTTAACTTAGATATTCAATTATCTGAAAAAGGAAGAATCACTAAAGTT 
AACCATCTTAAACAGGCAAAATTATCTGATTATATTGGGGCTATGACTGTCGTACTTTTTGCCCCTGAAGATCTTCAATTAGTTAAAGGTGCACCT 
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AGTCTAAGACGAAAATTTTTAGATATAGATATTGC3ACAAATTAAGCCAACGTACTTAGCTGAACTTTCAAATTACAATCATGTATTAAAACAAAGA 
AACACTTATCTAAAAACTACTAATAACGTCGACAAAACTTTTTTAACAGTCCTTGATGAACAATTAGCTGATTATGGAAGTCGTGTCATTGAACAC 
CGTTTTGATTTTATCCAAGCCCTAAATGATGAAGCGGACAAACATCACTACATTATCAGTACTGAGTTAGAACATTTATCTATTCACTACAAATCG 
TCAATAGAGTTTACAGATAAGTCAAGTATTAGGGAACATTTTTTAAACCAATTATCTAAAAGCCACTCAAGAGACATCTTTAAGAAAAACACAAGC 
ATCGGACCTCATCGTGATGATATTACTTTCTTTATTAATGATATCAATGCTACTTTTGCTAGCCAAGGGCAACAAAGAAGCCTTATTTTATCATTG 
AAATTAGCAGAAATTGAGCTAATAAAAACCGTTACCAACGATTATCCGATTCTCTTACTTGACGACGTCATGAGTGAACTTGACAACCATCGTCAA 
CTAAAACTCTTAGAGGGAATCAAAGAGAATGTTCAAACATTTATTACTACAACAAGTTTAGAACATTTAAGTGCTTTACCTGATCAACTCAAAATC 
TTTAACGTTAGTGATGGTACTATTAGTATTAATGAAAAAAAAGCAACAGAT 

SEQID3146 

MWIKNISLKHYRNYEEAQVDFSPNLNIFIGRNAQGKTNFLEAIYFIiALTRSHRTRSDKELVHFKHHDVQITGEVIRKSGHLNLDIQLSEKGRITKV 
NHLKQAKLSDYIGAMTWLFAPEDLQLVKGAPSLRRKFLDIDIGQIKPTYLAELSNYNHVLKQRNTYLKTTNNVDKTFLTVLDEQLADYGSRVIEH 
RFDFIQALNDEADKHHYIISTELEHLSIHYKSSIEFTDKSSIREHFLNQLSKSHSRDIFKKNTSIGPHRDDITFFINDINATFASQGQQRSLILSL 
KLAEIELIKTVTNDYPILLLDDVMSELDNHRQLKLLEGIKENVQTFITTTSLEHLSALPDQLKIFNVSDGTISINEKKATD 

SEQID3147 

ATGTGGATTAAAGAGTTAGAGTTAAAACATTATCGCAATTATGACCACCTGCTTGCCTCATTTTCGTCGGGTTTAAATGTCTTTATCGGTAATAAT 
GCTCAAGGAAAAACCAATTTTCTCGAGGCAATCTATTTTCTATCACTTACTAGAAGTCATCGCACGAGGGCTGATAAAGAATTGATTCATTTTGAT 
CACTCAACTGTTTCTCTTACTGGTAAGATTCAGCGTATTAGTGGTACTGTTGATTTAGAAATCAATCTATCAGATAAAGGACGTGTGACAAAGATT 
AATGCGCTAAAGCAAGCAAAATTATCTGATTATATTGGAACGATGATGGTTGTGCTTTTTGCACCAGAAGATTTGCAACTAGTTAAGGGAGCACCT 
AGCCTTCGTCGCAAATTTATCGACATTGACCTTGGTCAAATTAAGCCTGTTTACTTATCTGAGTTATCCCATTATAACCACGTGCTTAAACAGCGT 
AATAGCTATTTAAAAAGTGCCCAACAAATTGATGCCGCTTTTCTAGCTGTTCTAGATGAGCAATTAGCTAGCTATGGAGCCCGTGTCATGGAACAT 
CGTATTGATTTTATCAATGCGTTAGAGAAAGAAGCAAATACTCATCACCAAGCCATCTCAAATGGTTTAGAAAGTCTCTCTCTCTCCTATCAGTCG 
TCAGTTGTCTTTGACAAAAAAACTAATATTTACCAACAATTTTTACACCAACTTGAAAAAAATCATCAGAAAGATTTCTTCCGTAAAAACACTAGC 
GTTGGTCCACATCGCGATGAATTAGCCTTTTACATTAACGGGATGAATGCTAACTTTGCTAGTCAAGGTCAGCACCGCAGCCTTATCCTTTCCTTA 
AAAATGGCTGAAGTTAGTTTAATGAAGGCCTTGACTGGAGATAATCCCATTCTTTTACTAGACGATGTCATGAGCGAGCTAGACAATACACGACAA 
ACAAAGTTACTTGAAACAGTAATTAAAGAAAATGTCCAAACCTTTATCACAACAACAAGTTTGGATCACCTGTCACAGTTGCCAGAAGGTATCCGT 
ATTTTTCACGTGACAAAAGGAACCGTTCAAATTGATTCTGATATTCAC 

SEQID3148 

MWIKELELKHYRNYDHLLASFSSGLNVFIGNNAQGKTNFLEAIYFLSLTRSHRTRADKELIHFDHSTVSLTGKIQRISGTVDLEINLSDKGRVTKI 
NALKQAKLSDYIGTMMWLFAPEDLQLVKGAPSLRRKFIDIDLGQIKPVYLSELSHYNHVLKQRNSYLKSAQQIDAAFLAVLDEQLASYGARVMEH 
RIDFINALEKEANTHHQAISNGLESLSLSYQSSWFDKKTNIYQQFLHQLEKNHQKDFFRKNTSVGPHRDELAFYINGMNANFASQGQHRSLILSL 
KMAEVSLMKALTGDNPILLLDDVMSELDNTRQTKLLETVIKENVQTFITTTSLDHLSQLPEGIRIFHVTKGTVQIDSDIH ' 

SEQID3149 . 

ATQGATTATAAATTATTTGATGAATATATTACTTTACAATCACTTCTAAAAGAGATTGGTATCATTCAAAGTGGCGGAGCCATTAAAAAATTTTTA 
GCGGATAATCGAGTATTGTTTAACGGTGACCTTGAAAATAGGCGTGGAAAGAAACTCCGCCTGGGGGATATTATTACTATTCCTGATCAAAATATC 
GAGATCATTATAAGGAAGCCATCAGATCAAGAAATTGAAGAACGTAATATAGAAATAGCTGAAAAACAGCGTGTTTCAGCAATCGTTAAAGAAATG 
AATAAAAACACCAACAAAGGTAAATCAAAAACTAGCAAAAAACCAGTTCGCTTTCCAGGGACA 

SEQ ID 3150 

MDYKLFDEYITLQSLLKEIGIIQSGGAIKKFLADNRVLFNGDLENRRGKKLRLGDIITIPDQNIEIIIRKPSDQEIEERNIEIAEKQRVSAIVKEM 
NKNTNKGKSKTSKKPVRFPGT 

SEQ ID 3151 

TTGAATGACAAAATGGAGATGACAATGATATACAAATTATTTACAGAATTTATCACCCTACAAGCCCTTCTTAAAGAATTAGGAATTATCCAAAGT 
GGTGGCGCTATCAAGGGATTTCTCGCTGAAACAACCGTTCTATTTAATGGTGAAGATGAGAAACGTCGAGGCAAAAAAATCAGAGTAGGGGATAAG 
ATTTCTCTACCTGACCAAGACTTAATTATCACTATTGTTGAGCCTAGTCAAGAAGAAAAAGAACAATTTGCCGAAGAAATGGCTGAAAAGACACGT 
GTAGCGGCTCTAGTGAAACAAATGAACCAAGCTAACAAAAAGACTTCTTCTAAACATAACAATCGTCAATCTACTACCAAAAAATCACTAAGAGCA 
ACTAAGAAAACTAAAGGTAAACCAACTGCACCTGTCCGCTTCCCAGGTATC 

SEQ ID 3152 

LNDKMEMTMIYKLFTEFITLQALLKELGIIQSGGAIKGFLAETTVLFNGEDEKRRGKKIRVGDKISLPDQDLIITIVEPSQEEKEQFAEEMAEKTR 
VAALVKQMNQANKKTSSKHNNRQSTTKKSLRATKKTKGKPTAPVRFPGI 

SEQ ID 3153 

atgaaaatagttgaaggcgtttctctacatttaattaaaaaccaacaatttaagactaatcXtcttacttttcgattttcaggtgattttaataat 
aaaacagtagcacgtagatcgctcgttgctcaaatgttagttactgcaaatgctaagtatcctaaggtacaagaatttcgagaaaagttagcttcc 
ttatatggcgctagtttatcaactaagatttctactaagggtcttgttcacattgttgatattgatattgtatttgttaaaaatacctttacttta 
gaacaagaaaatatcgttgaacaaattattacattcttggaggatatgctgttttctcctttaatttctttagaacagtatcaaacatctattttt 
gatactgagaagaaaaaccttattcaatatttagaggctgatattgaagataatttttatagcagtgacttagcactaaaatctttattctacaat 
aataagacacttcgtttacctaagtatggtacagcatctttagtggaatcagaaaattcatttacagcttatcaagaatttcagaagatgcttaag 
gaagatcaattagatatttttgtcgtaggggattttgatgactatcgaatgattcaggcttttaatcgtatggcatttgagccacgtcacaaagta 
ttagcttttgattatacgcagacttatgaaaatataacgagaagtcaagtagaagataaggacgttaatcaatctattatgcaattggcttatcat 
cttccaataacttataaagatgaagattattttgctttaatagtatttaacggtttatttggtgcttttgcccactccttgttgtttacagaaatt 
cgagaaaagcaaggtttagcctatactataggtagtcaatttgacagctttacaggtctctttacgatatatgcaggtattgataaagagaatcgt 
gagcgttttttgaagcttattaataagcaattcaataatattaagatgggcaggttttcttctacattattgaaacaaacaaaagatatattgaaa 
atgaactatgttttagcttctgataatcctaaggtcatagttgaccacatttatcatgaacattatttagatcagtttcatacttcagcactattc 
attgacaaagtagacgatgtaacaaaatcagatattgtcagcgtagcaacaaaattaaaattacaagctttttattttttggaaggaaac 
SEQ ID 3154 

MKIVEGVSLHLIKNQQFKTNHLTFRFSGDFNNKTVARRSLVAQMLVTANAKYPKVQEFREKLASLYGASLSTKISTKGLVHIVDIDIVFVKNTFTL 
EQENIVEQIITFLEDMLFSPLISLEQYQTSIFDTEKKNLIQYLEADIEDNFYSSDLALKSLFYNNKTLRLPKYGTASLVESENSFTAYQEFQKMLK 
EDQLDIFWGDFDDYRMIQAFNRiVIAFEPRHKVLAFDYTQTYENITRSQVEDKDVWQSIMQLAYHLPITYKDEDYFALIVFNGLFGAFAHSLLFTEI- 
REKQGLAYTIGSQFDSFTGLFTIYAGIDKENRERFLKLINKQFNNIKMGRFSSTLLKQTKDILKMNYVLASDNPKVIVDHIYHEHYLDQFHTSALF 
IDKVDDVTKSDIVSVATKLKLQAFYFLEGN 

SEQ ID 3155 

ATGAAAATTGTTCAGGGAGTACAACTTCATCTGATTAAGACCAAACAGTTTAAAACCAATCATATTACCTTTCGTTTTTCAGGTGATTTGAACCAA 
AAAACAGTAGCAAAAAAAGTCTTAGTGGCACAGATGTTAGCAACAGCTAATGAGTGTTATCCAACTGTTAGGCAGTTTAGAGAAAAATTAGCACGA 
CTTTATGGAGCTAGCTTGTCAACTAACGTGTTAACAAAAGGGTTAGTTCATATTGTGGATATCGATATTACTTTTATTCAAGATAGATATGCTTGC 
AATGGGGAAAAAATACTAGATGAAATGATTCAGTTTTTAAAAGATATCTTGTTCTCACCCCTATTATCCATCGCCCAGTATCAGCCTAAAGTTTTT 
GAGACTGAAAAAAATAATTTGATTAACTACATCGAGTCAGATAGAGAGGATTCTTTTTACTACAGCTCTCTTAAGGTAAAAGAATTGTTTTATTGT 
AATAAGAATCTACAAATGTCAGAATATGGTAGCCCAGAACTAATTGCAAAAGAGACTGCCTATACTAGCTATCAAGAATTTCATAAAATGCTCAAT 
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GAAGATCAGATTGATATTTTCATTTTAGGAGATTTTGATGATTATCGCGTTGTTCAGCTAATTCATCAATTTCCACTTGATAACCGAAATAAAAAC 
CTAAATTTCTTTCATTTACAAAATTCTGTCAATATTATTAAAGAATCTATTGAAAAAAGAGCAGTTCATCAATCTATTTTACAATTAGCTTATCAC 
TTCCCTTCAGTTTTTGGACAACGTGACTATTATGCTTTAGTTCTTTTAAATGGGTTGTTAGGCTCTTTTGCACATTCCCGTCTCTTTATAAAAATT 
AGAGAAGAAGAAGGACTTGCTTATAGTATAGGGTGTCGTTTTGATAGTTATACAGGATTATTTGAAATTTATACTGGAATTGACAGTCAACATCGC 
ACTAAAACGTTACAACTAATCATCCAAGAATTAAATGCCATTAAAATGGGACGATTCTCAGAACAATTGATTAAAAAGACCAGATCGATGTTGTTG 
AATAATGCCTTATTATCAGAAGATTATAATAAAAATATAATTGAAAGAATATACAGATCTTCTTACATTGATTCTTCTTATTCTATTAAAAATTGG 
ATTAAAGGGGTTAATGAAGTTAATAAAGCAGATATCATTAAAGTAGCTAATCTTTTAAAGCTTCAAACTGTCTATTTTTrAGAAGGAATA 

SEQ ID 3156 

. MKIVQGVQLHLIKTKQFKTNHITFRFSGDLNQKTVAKKVLVAQMLATANECYPTVRQFREKLARLYGASLSTNVLTKGLVHIVDIDITFIQDRYAC 
NGEKILDEMIQFLKDILFSPLLSIAQYQPKVFETEKNNLINYIESDREDSFYYSSLKVKELFYCNKNLQMSEYGSPELIAKETAYTSYQEFHKMLN 
EDQIDIFILGDFDDYRWQLIHQFPBDNRNKNLNFFHLQNSVNIIKESIEKRAVHQSILQLAYHFPSVFGQRDYYALVLLNGLLGSFAHSRLFIKI 
REEEGLAYSIGCRFDSYTGLFEIYTGIDSQHRTKTLQLIIQELNAIKMGRFSEQLIKKTRSMLLNNALLSEDYNKNIIERIYRSSYIDSSYSIKNW 
I KGVNE VNKAD 1 1 KVANLLKLQTVYFLEGI 

SEQ ID 3157 

ATGACAGTTAATAAAATAACTTATCAGAACCTTCAGGAGGAAGTATATAAGTTAACATTAGAGAGCGGACTAAATGTATACCTTATTCCAAAGCCA 
TCATTTAAGGAAACTGTTGGAGTATTGACAGCAAATTTTGGATCACTCCATACAAAATATACGAGGAATGGTTGTGTAGAACATTATCCGGCAGGA 
• ATTGCTCACTTCTTAGAACATAAATTATTTGAACTGGATAAAGGACAAGACGCTGCAACTCAATTTACTAAATATGGCGCCGAGAGTAACGCCTTT 
ACAACTTTTGATAAAACTAGTTTTTATTTTTCAACTATAAGTCACATTACAAACTGCTTAGATATACTACTTGACTTTGTATTGACAACAAACTTT 
ACAGAAGAGTCAATTACTAAAGAAAAAGATATTATCAAACAAGAAATTGAAATGTATCAAGATGACCCAGAATATAGGCTTTATCAAGGAGTGTTA 
TCGAACCTTTACCCCAACTCTCCATTAGCATTTGATATCGCTGGAGATTACCAATCAATCTCTCAAATAACCTTAACCGATTTACAAGAAAATCAC 
AAAGACTTTTATCAGTTGTCTAATATGAATTTAGTTCTTGTTGGACAATTTAGTCCACAAGAAATTATAACTTACCTTCAAAAAAATTCTCATTTC 
ACAAGTTACTCACAGAATATTGACCGAGATTCTATTAGCCTTGAGCCTGTTATAAAAAACAACTCTTGCCATATGACAGTGACAAAACCTAAATTA 
GCTATTGGTTATCGAAAATCAAATCATATGATACATGGTTCTTACCTAAAAGAGAAAATCGGATTACAGCTATTTTTTGCAATGCTTTTAGGATGG 
ACTTCTACAATTAACCAAGACTGGTACGAATCTGGTCAAATTGATGATTCTTTTGATATAGAAATTGAAGTTCATCCAGATTTTGAGTGCGTTATT 
ATTTCTTTAGATACGACAGAGCCAATTGCTTTTTCAACTCAGTTGAGGTTATTGCTAAAAAATGCTTTGCAATCATCTGATCTTACCGAAAGCCAC 
TTAAAAAACGTTAAGAGAGAGCTCTATGGCGATTTTTTAAGAAGCTTAGATTCTATTGAAAATCTCGCAATGCAATTCGTCACCTATTTATATGAT 
GGAAAAACGATGTATTTGGATTTGCCATCTATCGTTGAAGAATTAGATTTGGAAGATGTCATTACGATTGGTAAGGATTTCTTAGATAATGCTGAC 
ACATCTGACTTCGTTATTTTTCCAAAATCTTCG 

SEQ ID 3158 

MTVNKITYQNLQEEVYKLTLESGLNVYLIPKPSFKETVGVLTANFGSLHTKYTRNGCVEHYPAGIAHFLEHKLFELDKGQDAATQFTKYGAESNAF 
TTFDKTSFYFSTISHITNCLDILLDFVLTTNFTEESITKEKDIIKQEIEMYQDDPEYRLYQGVLSNLYPNSPLAFDIAGDYQSISQITLTDLQENH 
KDFYQLSNMNLVLVGQFSPQEIITYLQKNSHFTSYSQNIDRDSISLEPVIKNNSCHMTVTKPKLAIGYRKSNHMIHGSYLKEKIGLQLFFAMLLGW 
TSTINQDWYESGQIDDSFDIEIEVHPDFECVIISLDTTEPIAFSTQLRLLLKNALQSSDLTESHLKNVKRELYGDFLRSLDSIENLAMQFVTYLYD 
GKTMYLDLPSIVEELDLEDVITIGKDFLDNADTSDFVIFPKSS 

SEQ ID 3159 

ATGACAAAATTAGTAAAGATAAACTATCCTAATATTGACGAAGACCTTTACTATGTAAAATTAGAAAATGGTTTAACTGTTTATTTTATAAAAAAA 
ATAGGGTTTTTAGAAAAAACAGCTATGTTGACAGTAGGTTTCGGTTCTCTTGACAATAAGTTGACAGTCGATGACGAATCACGAGATGCTCCAGCA 
GGTATTGCACACTTTTTAGAACATAAACTCTTTGAAGATGAATCAGGTGGAGATATTTCATTAAAGTTTACACAGCTAGGAGCAGAGACAAATGCC 
TTTACAACTTTCAACCAAACGAGTTTCTTCTTTTCAACAGCTAGTAAATTTCAGGAAAATTTGGAACTCCTTCAATATTTTGTTCTTTCTGCTAAT 
ATAACAGATGAATCTGTTAGTAGAGAAAAAAAAATAATCGGGCAAGAAATTGATATGTATCAAGATGATGCTGACTACCGTGCATATAGTGGAATC 
CTTCAGAACTTATTTCCAAAAACAAGTTTAGCTAATGATATTGCTGGCTCAAAAGCATCCATTCAAAAGATCACGAAAATATTATTGGAAACGCAT 
CATACTTATTTTTACCAACCTACTAATATGAGTCTATTCATTGTCGGTGATATTGATATTGACGAAACTTTTTTAGCTATTCAAAGGTTTCAAACC 
ACATTATCCTATCCAGATAGAAAAAGGGTAACTGTTGATCCTTTACACTATTATCCTGTCATTAAATCATCTTCTGTTGACATGGATGTTACTACT 
GCCAAGCTGGTTGTTGGTTTTCGAGGGTATCTGACCTTAACTCAGCATTCACTATTAACGTATCGTATTGCCTTGAAGCTATTTTTATCAATGCTT 
ATAGGTTGGACTTCTAAAATCTATCATACGCTATATGAAGATGGTAAAATAGACGATTCATTTGATGTGGATGTTGAAATTCATCATAATTTTCAA 
TTTGTATTAATATCACTTGATACACCAGAGCCTATCGCAATGTCTAACTATATCCGTCAAAAATTAGCTACTATAAAGATATCAAAAGAGTTTACA 
AATGAGCACTTAAATCTATTAAAAAAAGAAATGTATGGTGACrTTATTCAGAGTTTAGACTCTATAGAACATTTAACCCATCAGTTCAGTCTATAC 
CTGTCTGATTCTGATAAAGAAACATATTTTGATATTCCAAAAATTATAGAAAGACTCACTCTAAAAGATGTTGTTACAATTGGAAAAGCATTTTTT 
GAAAAAGCTGATGCTTCAGACTTCACAGTCTTCCCAAAA 

SEQ ID 3160 

MTKLVKINYPNIDEDLYYVKLENGLTVYFIKKIGFLEKTAMLTVGFGSLDNKLTVDDESRDAPAGIAHFLEHKLFEDESGGDISLKFTQLGAETNA 
FTTFNQTSFFFSTASKFQENLELLQYFVLSANITDESVSREKKIIGQEIDMYQDDADYRAYSGILQNLFPKTSLANDIAGSKASIQKITKILLETH 
HTYFYQPTNMSLFIVGDIDIDETFLAIQRFQTTLSYPDRKRVTVDPLHYYPVIKSSSVDMDVTTAKLWGFRGYLTLTQHSLLTYRIALKLFLSML 
IGWTSKIYHTLYEDGKIDDSFDVDVEIHHNFQFVLISLDTPEPIAMSNYIRQKLATIKISKEFTNEHLNLLKKEMYGDFIQSLDSIEHLTHQFSLY 
LSDSDKETYFDIPKIIERLTLKDWTIGKAFFEKADASDFTVFPK 

SEQ ID 3161 

ATGTTTCCAAAAGGAGAATTTATGATGAAGAAAGAAAATATTCCGAATCTATTAACTGTAGTCAGAATTTTAATGATTCCGTTATTTATAGTATTA 
ACTTCAGTAACAACAAGTACAACTTGGCATATTGTTGCAGCTATTGTATTTGCTATTGCAAGTTTGACCGATTACCTAGATGGTTATCTAGCACGT 
AAATGGCAAGTAGTAACAAATTTTGGGAAATTTGCAGACCCATTAGCTGATAAAATGCTAGTTATGAGTGCTTTTATCATGTTAGTTGGACTAGAC 
TTAGCACCAGCTTGGGTTTCAGCTATTATCATTTGTAGAGAGTTAGCAGTTACAGGTTTGCGTTTACTTTTAGTTGAAACAGGTGGAACAGTACTT 
GCTGCAGCTATGCCAGGGAAAATAAAGACGGCTACTCAAATGTTTGCAGTTATTTTTTTGTTAGTACATTGGATGACACTTGGTAACATCATGTTA 
TACATTGCTCTATTCTTTACCTTGTATTCAGGCTACGACTATTTTAAAGGTGCAGGCTTCTTATTTAAGGATACTTTTAAA 

SEQ ID 3162 

MFPKGEFMMKKENIPNLLTWRILMIPLFIVLTSVTTSTTWHIVAAIVFAIASLTDYLDGYLARKWQVVTNFGKFADPLADKMLVMSAFIMLVGLD 
LAPAWVSAIIICRELAVTGLRLLLVETGGTVLAAAMPGKIKTATQMFAVIFLLVHWMTLGNIMLYIALFFTLYSGYDYFKGAGFLFKDTFK 

SEQ ID 3163 

ATGATAAAAAAAGAAAATATTCCTAATCTATTAACTCTTGTTCGAATCGCAATGATTCCTTTCTTTCTTTTTATTACTTCCTCATCTAATAAGGTG 
GGGTGGCATATTTTTGCAGCTGTGATTTTTGCAATTGCCAGTTTTACCGATTATCTAGATGGGTATCTTGCGCGTAAGTGGCATGTAGCCAGTAAT 
TTTGGAAAGTTTGCCGATCCTCTAGCAGATAAGATGCTTGTCATGAGTGCCTTTATCATGTTAGTTGGACTTGGCTTAGTTCCTGCGTGGGTGTCA 
GCTGTTATTATTTGCCGAGAATTGGCAGTAACTGGTCTTCGATTACTACTTGTTGAAACCGGAGGAAAGGTCCTTGCAGCTGCTATGCCGGGAAAA 

ATTTATTCTGGATATGATTATTTTAAAGGAGCAAGCTTTCTTTTTAAGGATACGTTTAAA 

SEQ ID 3 164 

MIKKENIPNLLTLVRIAMIPFFLFITSSSNKVGWHIFAAVIFAIASFTDYLDGYLARKWHVASNFGKFADPLADKMLVMSAFIMLVGLGLVPAWVS 
AVIICRELAVTGLRLLLVETGGKVLAAAMPGKIKTATQMLSIILLLCHWIFLGNVLLYIALFFTIYSGYDYFKGASFIiFKDTFK 
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SEQ ID 3165 

ATGACAAATATTATTACCGTTAATAATCTCTTTTTTAAATATGATAGTAATCAAACACATTATCAATTGGAGAATGTATCGTTTCATGTGAAACAA 

GGAGAATGGCTATCTATTATTGGTCATAATGGTTCTGGGAAATCCACTACTGTTCGTTTAATAGATGGACTTTTAGAGGCGGAGTCTGGCCAGATT 

ATCATTGATGGACAAGAGTTAACCGAAGATAATGTCTGGGAGTTACGTCACAAGATTGGCATGGTATTTCAAAATCCTGATAACCAATTTGTAGGG 

GCAACTGTTGAAGATGACGTCGCCTTTGGTTTGGAAAATAAAGGTATTCCTTTGAAAGACATGAAAGAAAGAGTGGACCAAGCACTTGATTTGGTA 

GGAATGTCTGAATTTAAAATGAGGGAGCCTGCACGTTTATCTGGAGGACAAAAGCAGCGTGTAGCCATTGCAGGAGCTGTAGCTATGCGTCCACAA 

GTTATCATCTTGGATGAGGCGACTAGTATGCTTGATCCTGAGGGACGATTGGAACTGATAAGAACGATACGAGCTATTCGTCAAAAATATAATCTT 

ACTGTTATTTCAATTACACACGACTTAGATGAAGTTGCATTGAGTGATCGTGTCATCGTTATGAAAAATGGTAAAGTTGAGTCGACATCCACTCCA 

AAAGCGTTATTTGGTCGTGGAAATCGTTTGATTAGTTTAGGTTTAGATGTTCCCTTTACAAGTAGGTTAATGGCAGAACTGGCTGCTAATGGTCTT ' 

GATATAGGGACAGAGTATCTTACAGAGAAGGAATTAGAAGAACAATTATGGGAATTGAATTTAAAAATG 

SEQID3166 

MTNIITVNNLFFKYDSNQTHYQLENVSFHVKQGEWLSIIGHNGSGKSTTVRLIDGLLEAESGQIIIDGQELTEDNVWBLRHKIGMVFQNPDNQPVG 
ATVEDDVAFGLENKGIPLKDMKERVDQALDLVGMSEFKMREPARLSGGQKQRVAIAGAVAMRPQVIILDEATSMLDPEGRLELIRTIRAIRQKYNL 
TVISITHDLDEVALSDRVIVMKNGKVESTSTPKALFGRGNRLISLGLDVPFTSRLMAELAANGLDIGTEYLTEKELEEQLWELNLKM 

SEQ ID 3167 

ATGATTATTTTAAAGGAGCAAGCTTTCTTTTTAAGGATACGTTTAAATAACATGTCAGCTATTATTGAACTTAAAAAAGTTACATTTAATTACCAT 
AAAGACCAAGAAAAACCAACATTAGATGGCGTATCGTTTCATGTGAAACAAGGTGAGTGGCTGTCTATCATTGGCCATAATGGATCTGGTAAATCA 
ACGACTATTCGGTTAATTGATGGATTATTGGAACCAGAATCAGGGTCTATTATTGTTGATGGAGATCTACTAACCATAACTAATGTTTGGGAAATT 
CGTCATAAAATTGGTATGGTCTTTCAAAACCCTGATAATCAGTTTGTTGGAGCAACTGTTGAAGATGATGTTGCTTTTGGGCTTGAAAATAAAGGT 
ATTGCACATGAAGATATAAAAGAGAGGGTTAATCATGCTTTAGAGTTAGTCGGCATGCAGAACTTTAAAGAAAAAGAACCAGCCCGTTTATCTGGT 
GGCC^AAAACAGCGCGTAGCTATTGCAGGTGCAGTTGCTATGAAGCCTAAAATTATTATTTTAGATGAAGCTACTAGTATGCTTGACCCTAAAGGA 
CGATTAGAGTTAATCAAAACTATAAAAAACATCCGTGACGACTACCAGCTGACTGTTATTTCCATTACTCATGACTTAGATGAAGTTGCTCTTAGT 
GATAGAGTTTTAGTGATGAAAGATGGTCAAGTGGAATCAACATCAACACCAGAACAATTATTTGCAAGAGGGGATGAACTACTCCAATTAGGTCTT 
GATATCCCTTTTACAACATCTGTTGTACAGATGCTTCAAGAAGAAGGTTATCCTGTTGACTATGGATATCTCACAGAAAAGGAATTAGAAAATCAG 
TTATGTCAATTAATCTCCAAAATG 

SEQ ID 3168 

MIILKEQAFFLRIRLNNMSAIIELKKVTFNYHKDQEKPTLDGVSFHVKQGEWLSIIGHNGSGKSTTIRLIDGLLEPESGSIIVDGDLLTITNVWEI 
RHKIGMVFQNPDNQFVGATVEDDVAFGLENKGIAHEDIKERVNHALELVGMQNFKEKEPARLSGGQKQRVAIAGAVAMKPKIIILDEATSMLDPKG 
RLELIKTIKNIRDDYQLTVISITHDLDEVALSDRVLVMKDGQVESTSTPEQLFARGDELLQLGLDIPFTTSWQMLQEEGYPVDYGYLTEKELENQ 
LCQLISKM 

SEQ ID 3169 

ATGGGAATTGAATTTAAAAATGTAAGTTATACCTATCAAGCCGGCACTCCTTTTGAAGGGCGTGCCCTTTTTGACGTCAATCTGAAAATTGAAGAT 
GCTTCCTATACCGCGTTCATTGGGCACACAGGTTCTGGAAAATCAACTATTATGCAACTTTTGAATGGTTTACATATTCCTACAAAAGGTGAGGTA 
ATTGTCGATGATTTTTCTATTAAAGCAGGGGACAAGAACAAAGAAATCAAATTTATAAGGCAAAAAGTTGGTTTAGTTTTTCAATTTCCAGAAAGT 
CAGCTTTTTGAAGAGACAGTTTTAAAGGATGTTGCTTTTGGACCACAAAATTTTGGTATTTCTCAGATTGAAGCTGAAAGGCTGGCTGAAGAAAAA 
TTAAGGTTAGTTGGTATCAGTGAGGATTTATTCGATAAAAATCCATTTGAACTTTCTGGAGGGCAGATGAGGCGGGTTGCTATAGCTGGTATTTTA 
GCGATGGAACCCAAAGTACTAGTACTGGATGAGCCAACAGCTGGACTTGATCCTAAGGGAAGAAAAGAATTAATGACTCTTTTTAAAAATCTTCAT 
AAAAAAGGAATGACTATCGTCTTAGTGACTCACTTAATGGACGATGTAGCGGATTATGCTGACTATGTGTATGTTTTAGAAGCAGGGAAAGTAACC 
TTATCAGGACAACCAAAACAGATTTTTCAAGAAGTAGAACTTTTAGAAAGTAAACAATTAGGAGTTCCCAAAATCACCAAGTTTGCTCAAAGACTA 
TCTCATAAGGGATTAAATTTACCTAGTTTACCAATTACTATTAACGAATTTGTGGAGGCTATTAAGCATGGA 

SEQ ID 3170 

MGIEFKNVSYTYQAGTPFEGRALFDVNLKIEDASYTAFIGHTGSGKSTIMQLLNGLHIPTKGEVIVDDFSIKAGDKNKEIKFIRQKVGLVFQFPES 
QLFEETVLKDVAFGPQNFGISQIEAERLAEEKLRLVGISEDLFDKNPFELSGGQMRRVAIAGILAMEPKVLVLDEPTAGLDPKGRKELMTLFKNLH 
KKGMTIVLVTHLMDDVADYADYVYVLEAGKVTLSGQPKQIFQEVELLESKQLGVPKITKFAQRLSHKGLNLPSLPITINEFVEAIKHG 

SEQ ID 3171 

ATGTCAATTAATCTCCAAAATGTAAGTTATACTTATCAAGCAGGGACTCCTTTTGAAGGGCGTGCCCTTTTTAACATTAATTTAGATATTTTAGAT 
GGTTCTTATACGGCTTTTATCGGACATACTGGATCCGGGAAATCGACCATTATGCAATTGCTAAATGGTTTACACGTTCCGACAACGGGAATTGTC 
AGCGTAGATAAACAAGATATAACGAATCACTCTAAAAATAAAGAGATTAAATCTATTCGAAAACATGTAGGATTAGTTTTTCAATTTCCAGAAAGT 
CAACTATTTGAAGAGACAGTTTTGAAAGATGTTGCTTTTGGCCCTCAAAATTTTGGGGTCTCTCCGGAGGAAGCAGAAGCTTTAGCGCGTGAAAAA 
CTAGCTCTTGTTGGGATTTCAGAAAATCTTTTTGAAAAGAATCCATTTGAACTCTCAGGGGGTCAAATGCGTCGTGTTGCTATTGCGGGTATCCTT 
GCTATGCAGCCAAAGGTTTTAGTTTTAGATGAACCGACTGCTGGTCTTGATCCTAAAGGGCGTAAAGAATTAATGACTATTTTTAAAAAGTTACAC 
CAATCTGGCATGACTATTGTTTTAGTAACCCATCTGATGGATGATGTGGCCAATTACGCAGATTTTGTATATGTTCTTGACAAAGGTAAAATTATT 
TTATCAGGAAAACCCAAAACAATTTTTCAACAAGTCAGTTTGCTTGAGAAAAAACAGTTAGGAGTTCCTAAGGTGACTAAACTTGGTCAAAGGCTT 
GTTGATAGAGGAATACCTATCTCTTCTTTGCCTATTACCTTAGAGGAGCTAAGAGAGGTACTAAAACATGGA 

SEQ ID 3172 

MSINLQNVSYTYQAGTPFEGRALFNINLDILDGSYTAFIGHTGSGKSTIMQLLNGLHVPTTGIVSVDKQDITNHSKNKEIKSIRKHVGLVFQFPES 
QLFEETVBKDVAFGPQNFGVSPEEAEALAREKLALVGISENLFEKNPFELSGGQMRRVAIAGILAMQPKVLVLDEPTAGLDPKGRKELMTIFKKLH 
QSGMTIVLVTHLMDDVANYADFVYVLDKGKIILSGKPKTIFQQVSLLEKKQLGVPKVTKLAQRLVDRGIPISSLPITLEELREVLKHG 

SEQ ID 3173 

TTGTGGAGGCTATTAAGCATGGATAAATTGATTTTGGGACGTTACATACCAGGTAATTCTCTCATTCATAAATTAGATCCTCGAAGTAAGTTACTA 
GCCATGTTGCTTTTTATCATTATTGTTTTTTGGGCAAATAATGTAGTGACAAATGTGATCGTATTCATTTTTACGTTGGTTATTGTGGGTTTATCT 
CAGATAAAATTTTCCTATTTTTTCAATGGTATTAAACCGATGGTTGGTATTATTTTATTTACAACCCTCTTCCAGATGCTGTTTGCACAAGGCGGG 
CAGGTTATCTTCTCGTTTTGGATTTTTAGCATCACTAGCCTTGGGTTACAACAAGCAGCACTTATTTTTATGAGATTTGTTTTAATTATCTTCTTT 
TCGACATTACTTACCTTAACTACTACTCCGTTAAGTTTAGCAGATGCTGTTGAATCTTTGTTAAAACCATTGGAAGTACTGAGAGTACCAGCACAC 
GAGATTGGTTTGATGTTATCCCTTAGCTTACGTTTCGTTCCTACTTTAATGGATGATACAACACGTATCATGAATGCTCAAAGAGCTCGTGGAGTT 
GATTTTGGAGAGGGAAACCTAATTCATAAGGTTAAGTCTATTATCCCTATTTTGATTCCATTATTTGCTTCTAGTTTTAAAAGAGCAGATGCGTTG 
GCAATTGCTATGGAAGCAAGAGGTTATCAAGGCGGAGCCAATCGTAGTAAGTACCGTTTATTGAAGTGGACTGTTCGGGATACTTTTAGTATATTA 
CTTATGTTATTATTGGGTTTGAGTTTGTTTCTATTAAAAAAT 

SEQ ID 3174 

MWRLLSMDKLILGRYIPGNSLIHKLDPRSKLLAMLLFIIIVFWANNWTNVIVFIFTLVIVGLSQIKFSYFFNGIKPMVGIILFTTLFQMLFAQGG 
QVIFSFWIFSITSLGLQQAALIFMRFVLIIFFSTLLTLTTTPLSLADAVESLLKPLEVLRVPAHEIGLMLSLSLRFVPTLMDDTTRIMNAQRARGV 
DFGEGNLIHKVKSIIPILIPLFASSFKRADALAIAMEARGYQGGANRSKYRIiLKWTVRDTFSILLMLLLGLSLFLLKN 

SEQ ID 3175 

ATGGATAAGCTGATTCTTGGTCGTTATATTCCCGGAGATTCTCTCATTCATCGTCTTGACCCAAGAAGTAAArTATTAGCGATGATTATTTATATT 
GTCATTATCTTTTGGGCTAACAATGTTGTGACAAATTTGTTGATGTTGACTTTTACTTTAGCAGTTGTTTTTTTGTCAAAAATCAAGTTGTCTTTC 
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TTTTTAAATGGGSTTAAACCAATGATTGGTATTATCCTCTTCACGACTTTATTTCAGATGTTTTTCTCACAAGGAGGAAAAGTAATTTTTAGTTGG 
TGGTTCATTAGCATAACTGATTTAGGATTGAGCCAAGCTATTTTAATTTTTATGCGTTTCGTTCTAATTATTTTCTTTTCAACGCTGTTAACGTTG 
ACGACAACACCTTTAAGCCTATCTGATGCAGTTGAATCATTATTAAAACCTTTAACAAGATTTAAAGTTCCAGCTCACGAGATCGGACTAATGCTT 
TCTTTAAGTTTACGTTTTGTGCCTACTTTAATGGATGATACCACGCGTATTATGAATGCACAAAGGGCCCGTGGAGTTGATTTTGGAGAGGGAAAT 
TTAATTCAAAAAGTTAAATCCATTATTCCTATTTTAATCCCTCTTTTCGCTTCAAGCTTTAAAAGAGCCGACGCATTAGCTATTGCTATGGAAGCT 
AGAGGTTATCAGGGAGGAGAAGGGCGAACTAAATATCGTCAATTAGACTGGCAGCTAAAAGATAGTTTAGCTATTGGAATAGTTTCTTTATTGGGT 
TTGCTACTTTTTTTCTTGAAAACCTCTTTG 

SEQID3176 

MDKLILGRYIPGDSLIHRLDPRSKLLAMIIYIVIIFWANNWTNLLMLTFTLAWFLSKIKLSFFLNGVKPMIGIILFTTLFQMFFSQGGKVIFSW 
WFISITDLGLSQAILIFMRFVLIIFFSTLLTLTTTPLSLSDAVESLLKPLTRFKVPAHEIGLMLSLSLRFVPTLMDDTTRIMNAQRARGVDFGEGN 
LIQKVKSIIPILIPLFASSFKRADALAIAMEARGYQGGEGRTKYRQLDWQLKDSLAIGIVSLLGLLLFFLKTSL 

SEQID3177 

GTGGCAACCAATTCAATTATTGCCGACATGACAAAAGCTATTGCTGGTGATAAAATCGATCTGCACAGCATTGTGCCAATCGGTCAAGACCCTCAT 
GAGTACGAACCATTACCAGAAGATGTTGAAAAAACAAGTAATGCTGATGTGATTTTCTATAATGGTATCAATCTAGAAGATGGCGGGCAAGCTTGG 
TTCACCAAACTAGTGAAAAATGCTCAAAAAACGAAAAACAAAGATTACTTTGCCGTGTCTGATGGCATTGATGTGATTTACTTGGAAGGTGCAAGC 
GAAAAAGGAAAAGAAGATCCACATGCTTGGTTAAATCTCGAAAACGGAATCATTTATTCAAAAAACATTGCCAAACAATTGATTGCAAAGGATCCT 
AAAAACAAAGAAACTTATGAAAAGAACCTAAAAGCTTATGTGGCTAAATTGGAAAAACTAGACAAAGAAGCCAAATCAAAATTTGATGCTATTGCA 
GAAAATAAAAAATTGATTGTGACTAGTGAAGGCTGCTTCAAGTACTTTTCAAAAGCTTACGGTGTGCCATCTGCTTATATCTGGGAAATTAACACC 
GAAGAAGAAGGAACACCAGATCAAATTTCATCATTGATTGAAAAACTAAAAGTCATCAAGCCATCTGCGCTTTTTGTAGAGTCAAGTGTCGATAGA 
CGCCCTATGGAAACTGTTTCTAAAGATAGTGGTATTCCTATTTATTCTGAGATCTTTACAGATTCAATTGCTAAAAAAGGTAAACCTGGCGATAGT 
TATTATGCTATGATGAAATGGAACCTTGACAAAATTTCTGAAGGTCTAGCAAAA 

SEQID3178 

VATWSIIADMTKAIAGDKIDLHSIVPIGQDPHEYEPLPEDVEKTSNADVIFYNGINLEDGGQAWFTKLVBCNAQKTKNKDYFAVSDGIDVIYLEGAS 
EKGKEDPHAWLNLENGIIYSKNIAKQLIAKDPKNKETYEKNLKAYVAKLEKLDKEAKSKFDAIAENKKLIVTSEGCFKYFSKAYGVPSAYIWEINT 
EEEGTPDQISSLIEKLKVIKPSALFVESSVDRRPMETVSKDSGIPIYSEIFTDSIAKKGKPGDSYYAMMKWNLDKISEGLAK 

SEQ ID 3179 

ATGAATAAAAGAAGAAAATTATCAAAATTGAATGTAAAAAAACATCATTTAGCTTATGGAGCTATCACTTTAGTAGCCCTTTTTTCATGTATTTTG 
GCTGTAATGGTCATCTTTAAAAGTTCACAAGTTACTACTGAATCTTTGTCAAAAGCAGATAAAGTTCGCGTAGCCAAAAAATCAAAAATGACTAAG 
GCGACATCTAAATCAAAAGTAGAAGATGTAAAACAGGCTCCAAAACCTTCTCAGGCATCTAATGAAGCCCCAAAATCAAGTTCTCAATCTACAGAA 
GCTAATTCTCAGCAACAAGTTACTGCGAGTGAAGAGGCAGCTGTAGAACAAGCAGTTGTAACAGAAAACACCCCTGCTACCAGTCAGGCACAACAA 
GCTTATGCTGTTACTGAGACAACTTATAGACCTGCTCAACACCAGACGAGTGGCCAAGTATTGAGTAATGGAAATACTGCAGGGGCTATTGGCTCA 
GCAGCTGCAGCACAAATGGCTGCTGCAACAGGAGTCCCTCAGTCTACTTGGGAACATATTATTGCCCGTGAATCAAATGGTAATCCTAATGTTGCT 
AATGCCTCAGGAGCTTCAGGACTTTTCCAAACGATGCCAGGTTGGGGTTCAACAGCTACAGTTCAGGATCAASTTAATTCAGCTATTAAAGCTTAT 
CGTGCTCAAGGTTTATCAGCTTGGGGTTAC 

SEQ ID 3180 

MNKRRKLSKLNVKKHHLAYGAITLVALFSCILAVMVIFKSSQVTTESLSKADKVRVAKKSKMTKATSKSKVEDVKQAPKPSQASNEAPKSSSQSTE 
ANSQQQVTASEEAAVEQAWTENTPATSQAQQAYAVTETTYRPAQHQTSGQVLSNGNTAGAIGSAAAAQMAAATGVPQSTWEHIIARESNGNPNVA 
NASGASGLFQTMPGWGSTATVQDQVNSAIKAYRAQGLSAWGY 
SEQ ID 3181 

ATGTTTAAGAAAGAAAATTTAAAACAACGTTATTTTAATTTTGGATTAGTAGCGTTAGCTCTAACAATATTAGCCATCATTTTTGCCTTCTCAAGT 
AAAAATGCTGATACTAAGTCTTATGCTAAGAAGTCAGAAAGTAAAATGGTAACAATCGACAAGGCTCCAAAAAATAATCATGCTATTACTAAAGAA 
GAAAGCAAAGAAAAAGCAAAGAGCATTGCTTCGGAGCCTATTCCCACAGTAGAAAACTCTGTAGCTCCGACAGTAACAGAGGAAGTACCGGTTGTT 
CAGCAAGAAGTGACTCAAACTGTTCAGCAGGTATCTTCAGTAGCCTATAATCCAAACAATGTGGTACTTTCCAATGGAAATACTGCTGGTATTGTA 
GGAAGTCAAGCGGCGGCACAGATGGCAGCAGCAACAGGTGTTCCACAATCAACTTGGGAACATATAATTGCGCGTGAATCTAATGGAAATCCTAAC 
GCAGCTAATGCTTCTGGGGCATCAGGGTTGTTCCAGACAATGCCAGGTTGGGGTTCTACAGCAACGGTTGAAGATCAAGTCAATGCAGCCTTGAAA 
GCCTATAGTGCACAAGGTTTATCAGCTTGGGGTTAC 

SEQ ID 3182 

MFKKENLKQRYFNFGLVALALTILAIIFAFSSKNADTKSYAKKSESKMVTIDKAPKNNHAITKEESKEKAKSIASEPIPTVENSVAPTVTEEVPW 
QQEVTQTVQQVSSVAYNPNNWLSNGNTAGIVGSQAAAQMAAATGVPQSTWEHIIARESNGNPNAANASGASGLFQTMPGWGSTATVEDQVNAALK 
AYSAQGLSAWGY 

SEQ ID 3183 

ATGTTTTATACAATTGAAGAGCTGGTAGAGCAAGCTAATAGCCAACATAAGGGTAACATAGCAGAGCTCATGATCCAAACGGAAATTGAAATGACT 
GGTAGAAGTCGTGAAGAAATTCGTTATATTATGTCCCGAAATCTTGAAGTCATGAAAGCTTCTGTTATTGATGGATTAACCCCTAGTAAATCAATC 
AGTGGTTTAACAGGCGGTGATGCTGTCAAGATGGATCAATATTTACAATCAGGAAAAACTATTTCAGATACCACAATCCTAGCTGCCGTTAGGAAT 
GCTATGGCTGTTAATGAGTTAAATGCTAAGATGGGACTGGTCTGTGCAACACCAACTGCAGGTAGTGCAGGATGTTTACCAGCTGTGATTTCTACA 
GCCATTGAAAAGCTTAATTTAACAGAAGAAGAGCAACTTGATTTTCTATTTACAGCCGGCGCATTTGGTCTCGTCATTGGTAATAATGCCTCTATC 
TCAGGTGCAGAAGGAGGTTGCCAAGCTGAAGTTGGGTCAGCTAGTGCTATGGCTGCGGCTGCTTTAGTTATG'GCTGCTGGAGGTACTCCTTTCCAA 
GCTAGCCAAGCTATAGCATTTGTTATTAAAAATATGCTTGGACTTATCTGTGACCCTGTTGCAGGTTTAGTTGAAGTCCCTTGTGTGAAGCGGAAT 
GCTCTTGGATCAAGTTTTGCACTTGTTGCTGCTGATATGGCCTTGGCTGGTATTGAATCGCAAATTCCAGTAGATGAAGTTATTGATGCAATGTAT 
CAAGTTGGATCAAGTTTACCGACTGCTTTTCGTGAGACTGCAGAAGGAGGACTTGCTGCCACGCCGACAGGAAGACGTTATAGTAAAGAAATTTTT 
GGGGAA 

SEQ ID 3184 

MFYTIEELVEQANSQHKGNIAELMIQTEIEMTGRSREEIRYIMSRNLEVMKASVIDGLTPSKSISGLTGGDAVKMDQYLQSGKTISDTTILAAVRN 
AMAWELNAKMGLVCATPTAGSAGCLPAVISTAIEKLNLTEEEQLDFLFTAGAFGLVIGNNASISGAEGGCQAEVGSASAMAAAALVMAAGGTPFQ 
ASQAIAFVIKNMLGLICDPVAGLVEVPCVKRNALGSSFALVAADMALAGIESQIPVDEVIDAMYQVGSSLPTAFRETAEGGLAATPTGRRYSKEIF 
GE 

SEQ ID 3185 

ATGTTTTATACTATTGAAGAACTTGTCAAACAAGCTGACCAACAATTTAATGGAAATATTGCTGAACTCATGATTGCCACGGAAGTGGAGATGTCT 
GGAAGAAATCGAGAAGATATTATCAAAATCATGTCACGCAATTTACAAGTTATGAAAGCAGCTGTAACAGAAGGACTAACCTCAACCAAATCTATC 
AGTGGTTTGACAGGGGGCGATGCGGTCAAAATGGATAACTACATTAAAAAAGGGAACAGCCTTTCTGATACTACTATTCTTAATGCTGTTAGAAAT 
GCTATAGCTGTAAACGAATTAAATGCTAAAATGGGACTTGTCTGTGCAACACCCACTGCAGGAAGTGCAGGATGCTTACCAGCAGTGCTCGCAACA 
GCTATTGAAAAACTTGACTTATCAGAAAAAGAACAATTAGAGTTTTTATTTACTGCAGGAGCTTTTGGTCTTGTTATTGGAAATAACGCCTCTATT 
TCTGGTGCAGAAGGTGGATGCCAAGCAGAAGTTGGTTCTGCAGCTGCTATGAGTGCAGCTGCTCTTGTTAAAGCAGCCGGTGGAACATCTCATCAA 
GCTAGTCAAGCTATTGCGTTTGTTATCAAAAATTTATTAGGACTTGTCTGTGATCCTGTTGCCGGCCTAGTAGAAGTGCCTTGTGTCAAACGCAAT 
GCCCTAGGAGCAAGTTTCGCCCTTGTCGCAGCTGATATGGCTTTAGCTGATATTGATTCTCAAATTCCTGTTGACGAAGTTATTGATGCTATGTAT 
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CAAGTCGGCTCTGCCATGCCAACTGCTTTCCGTGAAACAGCAGAAGGTGGTTTAGCCGCTACTCCAACTGGACGACGTTACAGCGTAGAAATATTT 
GGCGAA 

SEQID3186 

MFYTIEELVKQADQQFNGNIAELMIATEVEMSGRNREDIIKIMSRNLQVMKAAVTEGLTSTKSISGLTGGDAVKMDNYIKKGNSLSDTTILNAVEN 

AIAVNELNAKMGLVCATPTAGSAGCLPAVLATAIEKLDLSEKEQLEFLFTAGAFGLVIGNWASISGAEGGCQAEVGSAAAMSAAALVKAAGGTSHQ 

ASQAIAFVIKNLLGLVCDPVAGLVEVPCVKRNALGASFALVAADMALADIDSQIPVDEVIDAMYQVGSAMPTAFRETAEGGLAATPTGRRYSVEIF 
GE 

SEQID3187 

ATGAAACATTTAAAATTTCAATCGGTCTTCGACATTATTGGTCCTGTTATGATTGGACCATCAAGTAGTCATACTGCAGGAGCTGTCCGCATTGGT 
AAAGTTGTCCATTCTATTTTTGGTGAACCTAGTGAAGTAACCTTTCATTTATACAATTCTTTTGCTAAAACTTACCAaGGACACGGrACTGATAAA 
GCATTGGTTGCAGGGATTCTAGGAATGGATACAGATAATCCAGATATTAAAAACTCTCTTGAAATTGCTCATCAAAAAGGAATTAAGATTTACTGG 
GATATCCTAAAAGATAGTAATTCACCACATCCAAATACTGCGAAAATAACTGTTAAAAATGGGGATAGGAGCATGAGTATTACAGGAGTGTCAATT 
GGTGGCGGAAACATCCAAGTTACTGAGTTGAATGGATTCTCAGTTTCATTAACAATGAATACTCCTACTTTAATTATCGTTCATCAAGATATACCT 
GGCATGATTGCTAAAGTAACTGATATTTTATCTGACTTTAACATTAATATTGCTCAAATGAATGTAACACGCGAAAGTGCAGGAGAAAAAGCTATC 
ATGATTATAGAAGTAGATTCACGAGATTGTCAACAAGCTGTCAAAAAGATAGAAGCTATTCCTCATTTACACAATGTCAACTTCTTTGAT 

SEQID3188 

MKHLKFQSVFDIIGPVMIGPSSSHTAGAVRIGKWHSIFGEPSEVTFHLYNSFAKTYQGHGTDKALVAGILGMDTDNPDIKNSLEIAHQKGIKIYW 
DILKDSNSPHPNTAKITVKNGDRSMSITGVSIGGGNIQVTELNGFSVSLTMNTPTLIIVHQDIPGMIAKVTDILSDFNINIAQMNVTRESAGEKAI 
MIIEVDSRDCQQAVKKIEAIPHLHNVNFFD 

SEQID3189 

TTGCCTATGAATACACAAAAATTTCAATCAGTTTTTGACATCATTGGGCCAGTAATGATTGGTCCATCAAGTAGTCACACAGCTGGTGCCGTCAGA 
ATTGGTAAGGTAGTCCATTCCATCTTTGGAGATATTCCTGATGAAGTGACGTTTCACCTTTATAATTCATTTGCTAAAACCTACAGAGGACATGGT 
ACTGATAAGGCTCTTGTTGCAGGAATTATGGGTATGGGTACTGATAATCCTGATATTAAAAATTCTCTAGAAATTGCTCATCAAAAAGGGATAAAA 
ATCTATTGGGATATCTTAAAAGATAGTAATGCTCCCCATCCCAATACTGTTAAAATCAGTGTCAAAAAAGCTGACAAAACACTTAGTGTTACTGGT 
GTTTCAATTGGAGGAGGAAACATTCAAGTAACAGAACTAAATGGTTTTTCTGTCTCGTTATCCATGAATACTCCTACTATAGTTACTGTACACAAA 
GATATTCCCGGAATGATCGCAAAGGTAACTGATATCCTATCTTCCAATAATATTAATATCGCCACAATGAATGTTACACGTGAATCCGCTGGTGAA 
AAAGCTACTATGATTATAGAAGTCGATTCTAGAGAGTGCCAAGAAGCAGCCAACCAAATTGCAAAAATTCCTCATATTTATAATGTCAACTTCTTT 
GAC 

SEQID3190 

LPMNTQKFQSVFDIIGPVMIGPSSSHTAGAVRIGKWHSIFGDIPDEVTFHLYNSFAKTYRGHGTDKALVAGIMGMGTDNPDIKNSIjEIAHQKGIK 
IYWDIIiKDSNAPHPNTVKISVKKADKTLSVTGVSIGGGNIQVTELNGFSVSLSMNTPTIVTVHKDIPGMIAKVTDILSSNNINIATMNVTRESAGE 
KATMIIEVDSRECQEAANQIAKIPHIYNVNFFD 

SEQID3191 

ATGATTGATCTAAGAACAACTTGGCCCTTCAAGCCTAAGTTAAAAATAAAACTTTTTGATGGGAGAATTCTTATGACTGATAATTCAAACATTCGT 
GTCGTTGTAGGCATGAGTGGAGGTGTTGATTCATCAGTAAGTGCCCTGCTTTTAAAAGAGCAAGGTTATGATGTTATTGGTGTTTTTATGAAAAAT 
TGGGATGACACAGATGAATTTGGTGTTTGTACGGCTACTGAAGATTATAAAGATGTTGCTGCTGTTGCTGATCA'GATCGGCATACCATACTACTCT 
GTCAACTTTGAAAAAGAGTATTGGGACAGGGTTTTCGAATATTTTTTAGCAGAATATCGAGCAGGTCGTACGCCAAATCCAGATGTTATGTGTAAT 
AAGGAAATTAAATTTAAAGCATTTCTAGATTATGCGATGACATTAGGTGCTGACTATGTAGCAACAGGTCATTATGCACAAGTAACACGTGATGAG 
AACGGAATAGTTCATATGCTTAGAGGAGCAGATAATAATAAGGATCAAACTTATTTTCTAAGTCAATTATCTCAGGAGCAATTGCAAAAAACGTTA 
TTTCCACTTGGTCATTTACAAAAACCAGAAGTTCGCCGTATAGCTGAAGAAGCAGGACTTGCGACCGCTAAGAAAAAAGACTCTACTGGTATTTGT 
TTTATTGGAGAAAAAAATTTCAAGGATTTCCTGGGTCAATATTTACCGGCTCAACCAGGTCGTATGATGACTGTTGATGGTCGTGACATGGGTGAA 
CATGCTGGTTTAATGTATTATACTATTGGTCAAAGAGGGGGCCTTGGTATTGGTGGGCAACATGGTGGAGATAATAAACCTTGGTTTGTAGTTGGA 
AAGGATTTAAGTAAAAACATTCTTTATGTAGGTCAAGGTTTCTATCATGACTCATTGATGTCAACTAGCTTGACAGCTTCTGAAATCCACTTTACA 
CGTGATATGCCTAATGAATTTAAGCTAGAATGTACAGCTAAGTTCAGATATCGTCAACCTGACAGTAAAGTTACAGTTTACGTAAAAGGTAATCAA 
GCAAGGGTTGTGTTTGATGATTTACAACGAGCAATCACACCAGGTCAAGCTGTTGTTTTTTATAATGAACAAGAATGTTTAGGCGGTGGGATGATT 
GATCAGGCTTATCGTGATGATAAAATCTGTCAATACATT 

SEQID3192 

MIDLRTTWPFKPKLKIKLFDGRILMTDNSNIRWVGMSGGVDSSVTALLLKEQGYDVIGVFMKNWDDTDEFGVCTATEDYKDVAAVADQIGIPYYS 
VNFEKEYWDRVFEYFLAEYRAGRTPNPDVMCNKEIKFKAFLDYAMTLGADYVATGHYAQVTRDENGIVHMLRGADNNKDQTYFLSQLSQEQLQKTL 
FPLGHLQKPEVRRIAEEAGLATAKKKDSTGICFIGEKNFKDFLGQYLPAQPGRMMTVDGRDMGEHAGLMYYTIGQRGGLGIGGQHGGDNKPWFWG 
KDLSKNILYVGQGFYHDSLMSTSLTASEIHFTRDMPNEFKLECTAKFRYRQPDSKVTVYVKGNQARWFDDLQRAITPGQAWFYNEQECLGGGMI 
DQAYRDDKICQYI 

SEQ ID 3193 

TTGATGGGAGAATTTTTTATGACAGATAACTCAAAGATACGTGTTGTCGTTGGTATGAGTGGTGGCGTTGATTCATCTGTAACAGCTCTACTTTTA 
AAGGAGCAAGGTTATGATGTTATTGGTGTCTTCATGAAAAACTGGGACGATACAGATGAATTTGGTGTTTGCACAGCTACTGAAGATTACAAAGAT 
GTAGCAGCCGTTGCTGATAAAATCGGTATTCCTTACTATTCAGTCAATTTTGAAAAAGAATATTGGGACAGAGTATTTGAATATTTCTTGGCCGAA 
TACCGAGCAGGTCGTACTCCAAATCCTGATGTCATGTGTAATAAGGAAATAAAATTTAAAGCTTTCCTTGACTATGCCATGACTTTAGGTGCAGAT 
TATGTAGCAACGGGACACTATGCTCAAGTCAAGCGTGATGAAAATGGTACGGTTCACATGTTACGTGGAGCTGATAATGGCAAAGACCAAACCTAC 
TTTTTAAGTCAACTATCACAGGAACAACTACAAAAGACTTTATTCCCCCTTGGTCATTTGCAAAAGTCAGAAGTTAGAGAAATCGCTGAGCGAGCA 
GGGCTTGCAACGGCTAAAAAGAAAGATTCAACAGGTATTTGTTTTATTGGTGAAAAGAATTTCAAACAGTTTTTGAGCCAGTACTTACCGGCACAA 
AAAGGTCGCATGATGACTATTGATGGTCGCGATATGGGAGAACATGCCGGCCTTATGTATTATACTATTGGTCAGCGTGGGGGTCTGGGCATTGGT 
GGTCAGCATGGTGGGGATAATCAACCTTGGTTTGTTGTCGGTAAAGATTTGTCGCAAAATATTTTATACGTTGGTCAAGGTTTCTACCATGAAGCC 
CTAATGTCAAATAGTCTTGACGCCTCAGTCATCCATTTTACACGTGAGATGCCAGAAGAGTTCACATTTGAATGTACTGCTAAATTTCGCTATCGT 
CAACCCGATTCACACGTGGCGGTGCATGTTCGAGGAGATAAGGCAGAAGTTGTTTTTGCAGAGCCACAGCGCGCGATTACTCCTGGTCAAGCTGTT 
GTTTTCTATGACGGAAAAGAATGCCTTGGTGGTGGTATGATTGACATGGCTTATAAAAATGGGCAGCCTTGTCAGTACATT 

SEQ ID 3194 

LMGEFFMTDNSKIRVWGMSGGVDSSVTALLLKEQGYDVIGVFMKNWDDTDEFGVCTATEDYKDVAAVADKIGIPYYSVNFEKEYWDRVFEYFLAE 
YRAGRTPNPDVMCNKEIKFKAFLDYAMTLGADYVATGHYAQVKRDENGTVHMLRGADNGKDQTYFLSQLSQEQLQKTLFPLGHLQKSEVREIAERA 
GLATAKKKDSTGICFIGEKNFKQFLSQYLPAQKGRMMTIDGRDMGEHAGLMYYTIGQRGGLGIGGQHGGDNQPWFWGKDLSQNILYVGQGFYHEA 
LMSNSLDASVIHFTREMPEEFTFECTAKFRYRQPDSHVAVHVRGDKAEWFAEPQRAITPGQAWFYDGKECLGGGMIDMAYKNGQPCQYI 

SEQ ID 3195 

ATGATTTCAAAATTTATTTTAGCTTTCATGGCTTTTTTCGCCATTATGAATCCCATTTCTAATTTGCCAGCTTTTATGGCTTTAGTAGCTGATGAT 
GATCAGAAGATTTCACGTCGGATTGCAGCAAAAGGAGTATTACTTGCTTTTGTCATTATTGTAATCTTTGTATTAAGTGGCCACTTACTTTTTAAC 
TTATTTGGGATTACCCTAGCCGCCCTAAAAATATCTGGTGGAATATTGGTAGGCATTATAGGTTATAAAATGATTAATGGTATACATTCACCAACC 
AATAAAAACCTAGAGGAGCATAAGGATGATCCAATGAATGTGGCAGTTTCACCATTAGCAATGCCCCTTTTGGCAGGTCCGGGTACTATTGCAACT 
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GCTATGGGGTTATCAAGTGGTGGTTTATCTGGCAAACTCATTACTATACTTGCTTTTGCCATATTATGTGTGATAATGTATGTTATTTTAATAAGT 
GCAAACGAAATTACTAAATTTCTTGGAAAAAATGCAATGACTATAATCACCAAAATGATGGGACTTATTTTGATGACTATCGGGATAGAGATGCTA 
ATAACAGGCATAAAAATTGGTTTTCATTTAACA 

SEQID3196 

MISKFILAFMAFFAIMNPISNLPAFMALVADDDQKISRRIAAKGVLLAFVIIVIFVLSGHLLFNLFGITLAALKISGGILVGIIGYKMINGIHSPT 
NKNLEEHKDDPMNVAVSPLAMPLLAGPGTIATAMGLSSGGLSGKLITILAFAILCVIMYVILISANEITKFLGKNAMTIITKMMGLILMTIGIEML 
ITGIKIGFHLT 

SEQID3197 

GTGGAAGCTAGTCTAGCTGGTAGTCGTATGGGATGTAAGACACTTCTAGCCACTATCAACTTAGAAATGTTAGCATTTATGCCTTGTAATCCTTCT 
ATAGGTGGCTCTGCTAAAGGTATCGTTGTCAGAGAGATTGACGCTTTAGGTGGTGAAATGGGTAAAAACATTGATAAAACCTATATACAAATGAAA 
ATGCTTAATACAGGTAAGGGGCCTGCTGTCCGTGCCTTAAGAGCACAAGCTGATAAAGCCCTCTATGCACAAACAATGAAGCAAACTGTAGAAAAG 
CAAGAAAATCTTACCTTAAGACAAGCTATGATTGACGAAATACTTGTTGAAGATGGAAAGGTTGTGGGGGTTCGTACAGCAACTAATCAGAAATTT 
TCAGCAAAATCTGTTGTTATAACAACAGGTACTGCTCTTCGAGGAGAGATTATATTAGGTGATCTTAAGTACTCCTCGGGCCCTAATAATAGTTTA 
GCTTCTGTGACATTGGCAGATAATTTAAGAGACCTAGGATTAGAAATTGGTCGTTTCAAAACTGGAACACCTCCTCGTGTAAAAGCCTCCTCTATT 
AATTATGAAAAGACAGAGATACAACCTGGGGATGAGCAACCAAATCATTTTTCATTTATGTCTAGGGATGAAGATTATATTACTGACCAGGTACCG 
TGCTGGTTGACCTATACGAATACTTTGAGTCATGACATCATCAATCAAAATCTACACCGTGCTCCTATGTTTTCTGGAATCGTTAAGGGAGTTGGT 
CCTAGATATTGTCCGTCAATTGAAGATAAAATTGTGCGTTTTGCTGATAAAGAGCGCCACCAACTCTTCTTAGAACCAGAAGGTAGATACACTGAA 
GAAGTTTATGTTCAAGGGCTATCAACGAGTCTTCCTGAGGATGTTCAAGTTGATTTATTACGTTCTATAAAAGGGCTTGAAAATGCTGAAATGATG 
CGTACAGGCTATGCTATTGAGTATGATATTGTATTGCCTCATCAATTAAGAGCAACACTCGAAACAAAAGTAATTGCTGGTTTGTTTACTGCAGGA 
CAGACTAATGGTACTTCAGGTTATGAAGAAGCTGCTGGTCAAGGGTTGGTTGCTGGGATCAACGCTGCTCTTAAAGTTCAAGGGAAGCCAGAACTT 
ATTTTAAAACGAAGTGATGCTTACATTGGTGTCATGATTGATGATTTAGTTACCAAAGGGACTCTAGAACCATATCGTCTGTTGACAAGTCGCGCA 
GAATATCGTCTGATTCTTCGTCATGATAATGCAGATATGCGTTTAACAGAAATCGGTTATGAGATTGGCCTAGTAGATGAAGAGCGTTATGCGATA 
TTTAAAAAGCGTCAAATGCAATTTGAAAATGAATTAGAACGTTTAGACTCTATAAAGTTAAAGCCAGTTTCTGAGACAAATAAACGGATTCAAGAA 
TTGGGCTTTAAACCTTTGACAGATGCTTTAACTGCCAAAGAATTTATGCGCCGCCCACAAATCACATATGCAGTAGCAACGGATTTTGTTGGTTGT 
GCTGATGAGCCATTAGACAGTAAGGTTATTGAACTTTTGGAAACTGAAATTAAATACGAAGGCTATATTAAAAAGGCTTTAGATCAAGTTGCAAAA 
ATGAAACGAATGGAAGAAAAACGTATTCCCCCTCATATTGACTGGGACGACATTGATTCTATCGCAACAGAAGCTAGACAAAAATTCAAAAAAATT 
AACCCAGAAACGCTAGGTCAGGCTAGTCGTATTTCAGGAGTTAATCCAGCCGATATTAGTATTTTAATGGTTTACCTTGAAGGAAGACAAAAAGGT 
CGTAAAAATATCAAT 

SEQ ID 3198 

MEASLAASRMGCKTLLATINLEMLAFMPCNPSIGGSAKGIWREIDALGGEMGKNIDKTYIQMKMLNTGKGPAVRALRAQADKALYAQTMKQTVEK 
QENLTLRQAMIDEILVEPGKWGVRTATNQKFSAKSWITTGTALRGEIILGDLKYSSGPNNSLASVTLADNLRDLGLEIGRFKTGTPPRVKASSI 
NYEKTEIQPGDEQPNHFSFMSRDEDYITDQVPCWLTYTNTLSHDIINQNLHRAPMFSGIVKGVGPRYCPSIEDKIVRFADKERHQLFLEPEGRYTE 
EVYVQGLSTSLPEDVQVDLLRSIKGLENAEMMRTGYAIEYDIVLPHQLRATLETKVIAGLFTAGQTNGTSGYEEAAGQGLVAGINAALKVQGKPEL 
ILKRSDAYIGVMIDDLVTKGTLEPYRLLTSRAEYRLILRHDNADMRLTEIGYEIGLVDEERYAIFKKRQMQFENELERLDSIKLKPVSETNKRIQE 
LGFKPLTDALTAKEFMR'RPQITYAVATDFVGCADEPLDSKVIELLETEIKYEGYIKKALDQVAKMKRMEEKRIPPHIDWDDIDSIATEARQKFKKI 
NPETLGQASRISGWPADISILMVYLEGRQKGRKNIN 

SEQ ID 3199 

ATGACACATGAATTTACAGAAAGCTATGACGTCATTGTCATAGGTGCAGGTCATGCTGGTGTTGAAGCCAGTTTGGCCACTAGTCGTATGGGTTGT 
AAAACTTTATTGGCAACAATCAACCTTGATATGTTGGCTTTTATGCCGTGTAATCCTTCTATTGGAGGATCTGCCAAAGGGATAGTGGTTAGAGAG 
ATTGATGCTCTTGGCGGCGAAATGGGTAAAAATATTGATAAAACTTATATCCAGATGAAAATGCTTAATACAGGTAAGGGACCAGCTGTACGCGCT 
CTCCGAGCTCAAGCAGATAAATCCCTGTATGCGCGTGAAATGAAACATACGGTTGAAAAACAGGCTAATTTGACTCTTCGCCAAACGATGATTGAT 
GATATTCTAGTTGAAGATGGACGAGTTGTAGGTGTTTTAACAGCCACAGGACAAAAATTTGCAGCTAAGGCAGTTGTAGTGACAACAGGAACAGCT 
CTGCGTGGCGAAATTATTTTAGGAGAACTCAAATATTCTTCTGGGCCTAATAATAGTTTGGCATCAGTAACCTTAGCAGATAATTTAAAAAAACTC 
GGCTTAGAAATTGGCAGATTCAAAACAGGAACGCCTCCTCGTGTCAAAGCATCTTCTATTAATTACGATCAAACGGAAATTCAGCCAGGTGATGAC 
AAACCTAATCATTTTTCATTTATGTCAAAAGATGCTGATTATCTCAAAGATCAAATTCCCTGCTGGTTGACTTATACGAATCAAACTAGTCATGAT 
ATCATTAATCAGAACCTTTACAGAGCACCGATGTTTTCTGGCATTGTTAAAGGTGTAGGCCCTCGTTACTGCCCATCTATTGAAGATAAGATTGTT 
CGCTTTGCTGATAAAGAACGTCATCAACTTTTCTTAGAGCCAGAGGGGCGTGATACAGAAGAAGTGTATGTTCAAGGGTTGTCAACGAGTCTTCCA 
GAAGATGTCCAAAAAGATTTGATTCATTCGATCAAAGGACTTGAAAAGGCTGAAATGATGCGCACTGGTTATGCTATTGAATATGATATTGTTTTA 
CCTCACCAGCTACGTGCCACACTTGAAACCAAGCTAATTTCAGGACTCTTTACGGCTGGGCAAACTAATGGAACTTCTGGGTATGAAGAGGCTGCT 
GGCCAAGGACTTATTGCTGGAATCAATGCTGCTTTGAAAGTTCAAGGTAAGCCAGAACTTATTTTGAAACGGAGCGATGCCTATATTGGCGTTATG 
ATTGACGATTTGGTTACCAAAGGAACCTTGGAACCTTATCGATTGTTGACATCGCGAGCTGAGTATCGTTTGATTTTACGTCATGACAACGCTGAT 
ATGCGTTTGACAGAGATTGGTCGCGACATTGGGTTGGTTGATGATGAGCGTTGGAAGGCCTTCGAAATTAAGAAAAACCAATTTGATAACGAATTA 
AAACGTCTGAACAGTATCAAATTAAAACCGATTAAAGAAACCAATGACCGCGTTCAAGATCTAGGCTTCAAACCGTTAACCGATGCGATGACTGCT 
AAAGAATTCATGCGTCGTCCAGAAATTGATTATGCGACTGCAGTCTCTTTTGTTGGTCCTGCGGCTGAAGATTTAGATGCTAAAATCATTGAACTT 
TTAGAAACAGAAATCAAGTACGAAGGCTATATTCGCAAAGCTTTAGATCAGGTTGCTAAGATGAAACGCATGGAAGAAAAACGTATTCCTACAAAT 
ATTGATTGGGATGCTATTGATTCTATTGCAACTGAGGCGCGTCAGAAATTTAAGAAAATTAATCCTGAAACAATTGGACAAGCTAGTCGTATTTCA 
GGAGTCAATCCTGCGGACATCAGTATCTTGATGATTTATTTAGAAGGAAACGGAAAAGCTCATCGAAAATAT 

SEQ ID 3200 

MTHEFTESYDVIVIGAGHAGVEASLATSRMGCKTLLATINLDMLAFMPCNPSIGGSAKGIWREIDALGGEMGKNIDKTYIQMKMLNTGKGPAVRA 
LRAQADKSLYAREMKHTVEKQANLTLRQTMIDDILVEDGRWGVLTATGQKFAAKAVWTTGTALRGEIILGELKYSSGPNNSLASVTLADNLKKL 
GLEIGRFKTGTPPRVKASSINYDQTEIQPGDDKPNHFSFMSKDADYLKDQIPCWLTYTNQTSHDIINQNLYRAPMFSGIVKGVGPRYCPSIEDKIV 
RFADKERHQLFLEPEGRDTEEVYVQGLSTSLPEDVQKDIiIHSIKGLEKAEMMRTGYAIEYDIVLPHQLRATLETKLISGLFTAGQTWGTSGYEEAA 
GQGLIAGINAALKVQGKPELILKRSDAYIGVMIDDLVTKGTLEPYRLLTSRAEYRLILRHDNADMRLTEIGRDIGLVDDERWICAFEIKKNQFDNEL 
KRLNSIKLKPIKETNDRVQDLGFKPLTDAMTAKEFMRRPEIDYATAVSFVGPAAEDLDAKIIELLETEIKYEGYIRKALDQVAKMKRMEEKRIPTN 
IDWDAIDSIATEARQKFKKINPETIGQASRISGVNPADISILMIYLEGNGKAHRKY 

SEQ ID 3201 

ATGAAAAGATTTCGTTTTGCAACCGTCCATTTAGTTTTAATAGGCCTGATTTTATTTGGACTATTAGCTATTTGTGTTAGGTTATTTCAATCCTAT 
ACGGCTCTATTATTGGCTATTTTTGTTGCTTTATCTTTTGTTGTTGCCTTATTATATTACCAAAAGATAACTTATGAACTATCTGAAGTTGAACAA 
ATTGAATTACTTAATGATCAAACAGAAGTTTCTCTTAAGAGTCTTCTTGAACAAATGCCAGTTGGTGTTATACAATTTGATCTTGAAACAAATGAT 
ATTGAGTGGTTTAACCCTTATGCAGAATTGATTTTTACTGGGGATAATGGTCATTTTCAGTCTGCTACTGTTAAAGATATCATTACTAGTAGACGT 
AATGGAACGGCTGGGCAATCATTTGAATACGGTGATAACAAATATTCAGCTTATTTGGATACAGAGACGGGTGTTTTCTATTTCTTCGATAATTTC 
ATGGGGAATAGAAGAAACTATGATAGTTCAATGCTACGTCCAGTTATTGGTATTATTTCCATTGATAACTACGATGATATTATGGATACTATGTTA 
GAGGCTGATATGTCAAAGATTAACGCCTTCGTGACTAGTTTTATTTCTGATTTTACACAGTCTAAAAATATTTTTTATCGTCGTGTCAATATGGAT 
CGATACTATATTTTTACCGACTATAGCGTTTTAAATACATTGATAAAAGATAAATTTGATATTTTAAATGAGTTTCGAAAACGCGCTCAGGAAAAC 
CATTTATCATTAACATTAAGTATGGGAATTTCTTATGGTGATGGTAACCATAATCAAATTGGGCAAATTGCTTTAGAAAATCTTAATACAGCACTC 
GTTCGCGGAGGAGATCAAATAGTAGTACGTGAAAATGATAGTAGTAAAAAAGCACTTTACTTTGGTGGTGGTGCTGTTTCAACTATTAAACGTTCA 
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CGAACACGTACCAGAGCTATGATGACTGCTATTTCTGACCGTTTGAAAGTAGTTGATAGTGTCTTTATTGTGGGACACAGGAAATTGGACATGC3AT 
GCACTAGGTGCATCTGTAGGGATGCAATTTTTTGCTAGTAATATTGTTAATGCCAGTTATGTAGTTTATGACCCAAATGACATGAATTCTGATATT 
GAAAGAGCAATTGATTACTTGCAAGAAGACGGCGAAACACGTCTCGTAAGTGTTGAGAGAGCTTTTGAATTAATTACTCAAAATTCTTTATTAGTC 
ATGGTAGACCATTCTAAAACAGCTTTAACCTTATCTAAGGAATTCTTTAACAAGTTTGCAGATGTTATTGTGGTAGATCATCATAGAAGAGATGAA 
GATTTTCCAAAAAATGCTGTTCTTTCATTTATAGAAAGTGGCGCAAGTAGTGCCAGCGAATTAGTTACAGAATTGATTCAATTTCAACAAGCTAAA 
GATAAATTAAGCCGCAGTCAAGCAAGTATTTTAATGGCTGGTATCATGCTTGATACAAGAAATTTTGCATCTAATGTAACGAGTAGAACTTTTGAT 
GTGGCAAGCTATTTACGCGGTTTAGGTAGTAATAGTATGGCTATTCAAAAAATATCAGCTACAGATTTTGATGAATATCGTTTAATTAATGAATTG 
ATTTTAAAAGGTGAGCGTATTTATGATAACATCATTGTTGCTACCGGAGAAGAACATAAAGTTTACTCGCATGTTATAGCTAGTAAAGCAGCTGAC 
ACCATGTTGACAATGGCAGGTATTGAGGCTACTTTTGTTATTACTAAAAACAGTTCAAATATTGGTATTTCAGCGCGCAGTAGAAATAATATCAAT 
GTCCAGCGTATTATGGAAAAACTTGGTGGTGGCGGACATTTTAGTTTTGCTGCTTGTCAAATACAAGACAAGTCTGTAAAGCAAGTTAGACGTATG 
TTACTGGAAATAATTGACGAAGATTTAAGAGAAAATAGTACAGTCGAAAATAGAAGGGAT 

SEQ ID 3202 

MKRFRFATVHLVLIGLILFGLLAICVRLFQSYTALLLAIFVALSFWALLYYQKITYELSEVEQIELLNDQTEVSLKSLLEQMPVGVIQFDLETND 
IEWFNPYAELIFTGDNGHFQSATVKDIITSRRNGTAGQSFEYGDNKYSAYLDTETGVFYFFDHFMGNRRNYDSSMLRPVIGIISIDNYDDIMDTML 
EADMSKINAFVTSFISDFTQSKNIFYRRVNMDRYYIFTDYSVLNTLIKDKFDILNEFRKRAQENHLSLTLSMGISYGDGNHNQIGQIALENLNTAL 
VRGGDQIWRENDSSKKALYFGGGAVSTIKRSRTRTRAMMTAISDRLKWDSVFIVGHRKLDMDALGASVGMQFFASNIVNASYWYDPNDMNSDI 
ERAIDYLQEDGETRLVSVERAFELITQNSLLVMVDHSKTALTBSKEFFNKFADVIWDHHRRDEDFPJCNAVI.SFIESGASSASELVTELIQFQQAK 
DKLSRSQASILMAGIMLDTRNFASNVTSRTFDVASYLRGLGSNSMAIQKISATDFDEYRLINELILKGERIYDNIIVATGEEHKVYSHVIASKAAD 
TMLTMAGIEATFVITKNSSNIGISARSRNNINVQRIMEKLGGGGHFSFAACQIQDKSVKQVRRMLLEIIDEDLRENSTVENRRD 

SEQ ID 3203 

ATGAAAAAATTTCGTTTTGAAACCATTCATTTGATTATGATGGGATTGATTTTATTTGGACTGCTGGCACTTTGTGTCAGTATTATGCAATCAAAA 
ATATTAATATTATTAGCTATTTTTCTCGTTTTGCTATTTGTTGTTGCTCTTTTATGGTATCAAAAAGAAGCTTATCAATTATCAGACTTAGCTCAT 
ATTGAGCTCTTAAATGAACAAACAGAAGATAACCTAAAAACGCTACTTGATAATATGCCTGTTGGAGTAGTTCAATTTGATCAAGAGACCAACGCT 
GTAGAATGGTATAATCCTTATGCAGAATTAATTTTTACAACTGAAGAGGGTTTTATACAAAACGGTTTGATTCAGCAAATTATTACGGAAAAACGT 
CGTGAAGATATTTCTCAAACATTTGAAGTTTCTGGTAATAAATACACTTCTTATATTGATGTATCATCAGGAATTTTTTATTTTTTTGATAGCTTT 
GTGGGAAACAGGCAATTAGCTGATGCTAGTATGTTAAGACCGGTTGTTGGCATTATTTCGGTTGATAATTATGATGATATCACTGATGATTTATCA 
GATGCAGATACCTCAAAAATTAATTCATTTGTAGCTAACTTCATTGATGAGTTTATGGAGTCAAAACGGATTTTTTACCGTCGTGTTAATATGGAT 
CGCTACTATTTCTTTACAGACTTTAAAACATTAAATGATTTGATGGATAATAAATTTTCTGTCTTAGAAGAGTTTCGTAAAGAAGCTCAAGATGCT 
CAGCGCCCTTTAACACTCAGCATAGGAATTTCTTTTGGTGAAGAAAATCATAGCCAGATTGGACAGGTAGCTCTTGAGAATCTTAATATTGCGCTT 
GTTCGTGGTGGTGATCAGATTGTCATTCGTGAAAATGCGGATCATACGAATCCAATTTATTTCGGGGGAGGGTCTGTTTCTACAGTTAAACGTTCA 
AGAACACGTACCCGTGCTATGATGACAGCTATTTCAGATCGAATCAAGATGGTGGACAATGTTTTTATTGTTGGACATAGGAAACTTGATATGGAT 
GCACTAGGTTCAGCTGTTGGTATGCAATTTTTCGCAGGTAACATTATTGAAAATAGTTTTGCCGTTTACAATCCAGATGAGATGAGTCCAGATATT 
GAAAGGGCTATTGAGCGATTGCAGGCTGACGGAAAGACTCGTCTAATCAGTGTTTCTCAAGCAATGGGTTTAGTGACTCCAAGATCACTTTTAGTA 
. ATGGTTGACCATTCTAAGATATCTTTAACACTTTCTAAAGAATTTTATGAACAGTTTCAAAATGTTATTGTAGTTGATCATCACAGAAGAGATGAT 
GATTTTCCTGATAATGCTATCTTAACTTTTATTGAAAGTGGAGCAAGTAGTGCTGCGGAGCTCGTCACTGAGTTAATTCAATTTCAAAATGCTAAA 
AAATGTTTAAATAAGATCCAAGCCAGTGTTTTAATGGCAGGTATTATGCTTGATACTAAAAATTTTTCTACGCGAGTGACAAGTCGTACCTTTGAT 
GTCGCTAGTTACTTAAGAAGCAAAGGAAGTGATAGTGTTGAAATTCAAAATATATCCGCAACAGATTTTGAAGAATATAAGCAAATAAATGAAATT 
ATTTTACAAGGAGAACGTCTTGGTGACAGTATCATTGTAGCTGCAGGAGAAAAAAATCATCTTTATAGCAATGTTATTGCTAGTAAAGCTGCAGAT 
ACGATACTGTCAATGGCTCACGTTGAGGCTAGCTTTGTATTAGTTGAAACAGCTTCTCATAAGATTGCTATTTCAGCTAGAAGTCGTAGTAAAATC 
AATGTTCAACGTGTGATGGAAAAATTAGGTGGAGGAGGCCACTTTAATCTTGCTGCCTGTCAGTTAACGGATATCAGTCTTCCCCAAGCGAAGTAC 
TTATTATTGAAAACTATTAATATGACAATGAAAGAAACAGGAGAAGTAGAATCA 

SEQ ID 3204 

MKKFRFETIHLIMMGLILFGLLALCVSIMQSKILILLAIFLVLLFVVALLWYQKEAYQLSDLAHIELLNEQTEDNLKTLLDNMPVGVVQFDQETNA 
VEWYNPYAELIFTTEEGFIQNGLIQQIITEKRREDISQTFEVSGNKYTSYIDVSSGIFYFFDSFVGNRQLADASMLRPWGIISVDNYDDI-TDDLS 
DADTSKINSFVANFIDEFMESKRIFYRRWMDRYYFFTDFKTLNDLMDNKFSVLEEFRKEAQDAQRPLTLSIGISFGEENHSQIGQVALENLNIAL 
VRGGDQIVIRENADHTNPIYFGGGSVSTVKRSRTRTRAMMTAISDRIKMVDNVFIVGHRKLDMDALGSAVGMQFFAGNIIENSFAVYNPDEMSPDI 
ERAIERLQADGKTRLISVSQAMGLVTPRSLLVMVDHSKISLTLSKEFYEQFQNVIWDHHRRDDDFPDNAILTFIESGASSAAELVTELIQFQNAK 
KCLNKIQASVLMAGIMLDTKNFSTRVTSRTFDVASYLRSKGSDSVEIQNISATDFEEYKQINEIILQGERLGDSIIVAAGEKNHLYSNVIASKAAD 
TI LSMAHVEAS FVLVETASHKIAI SARSRSKINVQRVMEKLGGGGHFNLAACQLTD I SLPQAKYLLLKTINMTMKETGEVES 

SEQ ID 3205 

ATGAAAGTTATTTTTTTACAAGATGTTAAGGGGAAAGGAAAAAAAGGTGAGGTTAAGGAAGTACCTACTGGTTATGCTCAAAACTTCTTATTAAAA 
AAGAATCTAGCTAAAGAAGCAACGACACAAGCTATCGGTGAATTAAAAGGAAAACAAAAGTCCGAAGAAAAAGCACAAGCAGAAATTTTAGCACAG 
GCAAAGGAGCTGAAAACACAATTAGAATCCGAAACTACCCGAGTGCAATTTATTGAAAAGGTAGGTCCAGATGGTCGTACGTTTGGTTCTATCACA 
GCCAAAAAGATTGCTGAAGAGTTACAAAAACAATACGGCATTAAAATTGACAAACGTCATATTGATTTAGATCATACTATTAGAGCGATTGGTAAG 
GTTGAAGTACCAGTAAAATTACATAAACAGGTTTCTTCACAGATTAAGCTTGATATCAAAGAAGCG 

SEQ ID 3206 

MKVIFLQDVKGKGKKGEVKEVPTGYAQNFLLKKNLAKEATTQAIGELKGKQKSEEKAQAEII1AQAKEI1KTQLESETTRVQFIEKVGPDGRTFGSIT 
AKKIAEELQKQYGIKIDKRHIDLDHTIRAIGKVEVPVKLHKQVSSQIKLDIKEA 

• SEQ ID 3207 

ATGAAAGTTATTTTTTTAGCAGATGTAAAAGGAAAAGGTAAAAAAGGAGAAATCAAAGAGGTCCCAACAGGCTATGCTCAAAATTTCCTTATTAAG 
AAAAATTTAGCTAAAGAAGCAACTAGTCAAAGCATCGGTGAATTAAAAGGAAAACAAAAAGCTGAAGAAAAAGCTCAAGCTGAAATATTAGCAGAA 
GCTCAAGCTGTCAAGGCTGTTTTGGATGAGGACAAAACACGTGTTCAATTTCAAGAAAAAGTTGGTCCAGATGGACGTACATTTGGTTCCATCACA 
GCTAAAAAGATTTCAGAAGAATTGCAAAAGCAATTTGGTGTAAAAGTTGATAAACGTCATATTGTTTTAGATCATCCTATCCGCGCCATTGGTCTA 
ATTGAAGTTCCTGTGAAATTACATAAGGAAGTAACAGCTGAGATTAAATTGGCTATCACAGAAGCA 

SEQ ID 3208 

MKVIFLADVKGKGKKGEIKEVPTGYAQNFLIKKNLAKEATSQSIGELKGKQKAEEKAQAEILAEAQAVKAVLDEDKTRVQFQEKVGPDGRTFGSIT 
AKKISEELQKQFGVKVDKRHIVLDHPIRAIGLIEVPVKLHKEVTAEIKLAITEA 

SEQ ID 3209 

ttggtagaagtatctgagctaagagtacaacctcaagacctgttggcagaacaggccgttctaggatctatctttatctcaccagagaaactgatt 
atggtgagagaatttataagtccagatgatttttataaatattcacacaaagttatcttcagagcgatgattaccttagctgatagaaatgatgca 
attgatgctgctactgttagaaatattttagatgaccaaggtgatcttcaaaacattggtgggttgggctatattgttgaattagttaatagtgtt 
ccaacaagtgctaatgcggagttttatgccaaaatagtttctgagaaagccatgttgcgagatatcatttctaagttgacagatactgtcaacatg 
gcctatgaaggaaatgattctgatgaaattattgccaccgctgagaaggctttagttgatattaacgaacacagtaatcgtagcgggtttagaaag 
atatctgatgttttaaaagttaattacgaaaacttagaattacgttcacagcaaacctcagatgtcacaggtttaccaactggatttagagattta 
gacaggattactacaggtttacatccagatcaattaatcatcttagcggcccgtcctgcagtaggtaaaacagcctttgttttaaatattgctcaa 
aatgttggaactaaacaaaatagacctgtagctaTtttttcacttgaaatgggggctgagagtttagttgaccgtatgttggcagcagagggaatg 
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GTTGATTCTCATAGTTTACGAACTGGTCAGTTGACGGATCAAGATTGGAATAATGTAACGATTGCTCAAGGAGCTTTGGCGGATGCGCCAATTTAT 
ATTGATGATACGCCCGGGATTAAAATTACAGAAATTAGAGCACGCTCTAGGAAGTTATCTCAAGAAGTTGATGATGGTTTAGGTTTAATCGTCATT 
GACTACCTCCAATTAATTTCAGGAACTAGACCAGAAAATCGTCAGCAAGAAGTTTCTGAAATTTCAAGGCAGTTGAAGATTTTAGCTAAAGAATTA 
AAGGTTCCTGTTATCGCATTAAGCCAGCTCTCTCGTGGGGTTGAGCAAAGGCAGGATAAACGACCGGTCTTATCTGATATTCGTGAATCTGGATCG 
ATTGAACAAGATGCTGACATTGTTGCTTTCTTATATCGAGATGATTATTATCGTAGAGAGGGCGAAGAAGCAGAGGAAATTGTAGAAGATAATACT 
GTTGAGGTTATTTTAGAAAAGAACCGTGCTGGTGCGCGTGGGACAGTAAAATTAATGTTTCAAAAGGAATATAATAAATTTTCTAGTATAGCTCAA 
TTTGAAGAA 

SEQ ID 3210 

, MVEVSELRVQPQDLLAEQAVLGSIFISPEKLIMVREFISPDDFYKYSHKVIFRAMITLADRNDAIDAATVRNILDDQGDLQNIGGLGYIVELVNSV 
PTSANAEFYAKIVSEKAMLRDIISKLTDTVNMAYEGNDSDEIIATAEKALVDINEHSNRSGFRKISDVLKVNYENLELRSQQTSDVTGLPTGFRDIi 
DRITTGLHPDQLIILAARPAVGKTAFVLNIAQNVGTKQNRPVAIFSLEMGAESLVDRMLAAEGMVDSHSLRTGQLTDQDWNNVTIAQGALADAPIY 
IDDTPGIKITEIRARSRKLSQEVDDGLGLIVIDYLQLISGTRPENRQQEVSEISRQLKILAKELKVPVIALSQLSRGVEQRQDKRPVLSDIRESGS 
IEQDADIVAFLYRDDYYRREGEEAEEIVEDNTVEVILEKNRAGARGTVKLMFQKEYNKFSSIAQFEE 

SEQ ID 3211 • - 

ATGAGTGATGCATTTGCAGATGTTGCAAAAATGAAAAAAATAAAAGAAGATATCAAGTCACATGAGGGACAGATGGTCGAACTTACTCTCGAAAAT 
GGTCGTAAGAGGGAAAAAAATAAAATTGGGCGCCTAATTGAAGTTTACCCATCTTTGTTTATCGTAGAGTATAAGGATACTGCAGCTGTACCAGGA 
GCAATTGATAATACTTATGTAGAGTCTTACACTTATTCAGATATTTTAACTGAGAAAACTTTAATTCGTTATTTTGATGACGAGTCAGCAGAA 

SEQ ID 3212 

MSDAFADVAKMKKIKEDIKSHEGQMVELTLENGRKREKNKIGRLIEVYPSLFIVEYKDTAAVPGAIDNTYVESYTYSDILTEKTLIRYFDDESAE 

SEQ ID 3213 

TTGAAGAAAGATAAGAAAGAGAGACAAAAAATGAGCGATGCATTTACAGATGTTGCAAAAATGAAAAAAATTAAAGAGGACATAAGAGCCCATGAA 
GGACAGTTAGTAGAATTAACCCTTGAGAATGGACGGAAACGGGAAAAAAATAAAATTGGTAGGCTTATTGAAGTTTACAGTTCACTCTTTATCATT 
GAGTATAGTGATAGCTCTGATACTCCAGGAGCAATTGATAATTCTTATGTCGAATCATACACCTATTCAGATATTTTGACAGAAAAAACATTAATT 
CGTTATTTAGAT 

SEQ ID 3214 

LKKDKKERQKMSDAFTDVAKMKKIKEDIRAHEGQLVELTLENGRKREKNKIGRLIEVYSSLFIIEYSDSSDTPGAIDNSYVESYTYSDILTEKTLI 
RYLD 

SEQ ID 3215 

ATGTCACGTTATACTGGTCCATCATGGAAACAATCACGTCGCCTTGGTTTATCACTTACAGGCACAGGTAAAGAATTGGCACGTCGTAACTACGTA 
CCTGGTCAGCACGGTCCTAATAACCGTAGCAAGCTTTCAGAATATGGCTTGCAGTTAGCTGAGAAACAAAAACTTCGTTTTTCATACGGACTTGGT 
GAAAAACAATTCCGTAACTTGTTCGTACAAGCTACTAAAGCAAAAGAAGGAACTCTTGGTTTCAACTTTATGGTTCTTTTAGAGCGTCGTCTTGAT 
AACGTTGTTTATCGTTTAGGACTTGCAACAACTCGTCGCCAAGCTCGTCAATTTGTTAACCATGGTCATATCCTTGTTGATGGTAAACGTGTTGAT 
ATCCCATCATACCGCGTTACTCCAGGACAAGTTATTTCAGTTCGTGAAAAATCAATGAAAGTACCTGCAATCCTTGAAGCTGTTGAAGCTACTTTA 
GGACGTCCAGCTTTCGTATCATTTGATGCTGAAAAACTTGAAGGTTCATTGACTCGCCTTCCAGAACGCGATGAAATTAACCCAGAAATCAATGAA 
GCACTTGTCGTTGAATTCTACAACAAAATGCTT 

SEQ ID 3216 

MSRYTGPSWKQSRRLGLSLTGTGKELARRNYVPGQHGPNNRSKLSEYGLQLAEKQKLRFSYGLGEKQFRNLFVQATKAKEGTLGFNFMVLLERRLD 
NWYRLGLATTRRQARQFVNHGHILVDGKRVDIPSYRVTPGQVISVREKSMKVPAILEAVEATLGRPAFVSFDAEKLEGSLTRLPERDEINPEINE 
ALWEFYNKML 

SEQ ID 3217 

ATGTCACGTTATACTGGTCCATCATGGAAACAATCACGTCGCCTTGGTTTATCACTTACAGGCACAGGTAAAGAATTGGCACGTCGTAACTACGTT 
CCTGGTCAACACGGTCCAAACAACCGTAGCAAACTCTCAGAATATGGTTTGCAGTTAGCTGAGAAACAAAAACTTCGTTTCTCATACGGTTTAGGT 
GAAAAACAATTCCGTAACTTGTTCGTTCAAGCTACAAAAATCAAAGAAGGAACTCTTGGTTTCAACTTTATGGTTCTTTTAGAACGTCGTCTTGAG 
AACGTTGTTTACCGTCTAGGTTTAGCAACTACTCGTCGTCAAGCACGTCAATTCGTTAACCACGGTCACATCCTTGTTGACGGTAAACGCGTTGAT 
ATCCCTTCATACCGCGTTGATCCAGGTCAAGTGATTTCAGTTCGCGAAAAATCAATGAAAGTACCTGCAATCCTTGAAGCTGTTGAAGCTACTCTT 
GGACGTCCAGCTTTCGTATCATTTGATGCTGAAAAACTTGAAGGTTCATTGACTCGCCTTCCAGAACGCGATGAAATTAACCCAGAAATCAATGAA 
GCACTTGTCGTTGAATTCTATAACAAAATGCTT 

SEQ ID 3218 

MSRYTGPSWKQSRRLGLSLTGTGKELARRNYVPGQHGPNNRSKLSEYGLQLAEKQKLRFSYGLGEKQFRNLFVQATKIKEGTLGFNFMVLLERRLD 
NWYRIiGLATTRRQARQFWHGHILVDGKRVDIPSYRVDPGQVISVREKSMKVPAILEAVEATLGRPAFVSFDAEKLEGSLTRLPERDEINPEINE 
ALWEFYNKML 

SEQ ID 3219 

ATGAATCTAAATGATAGATTAAAAATAGAAGAAATGGAAGAGAAGTATGATAGCTTCAAACCTAGAATCAATGCATTAGTAGAAGCTATAGATGAT 
TTTCAAAAGCACTATGAAGATTACGTGAAATTAAGAGAATTTTATGGTAGCGAAGACTGGTTTAGACTATCAGAACAAACAGAAAATAATCTCAAA 
TGCGGTGTACTGAGTGAGGATCAGCTCTTTGATTTTATAGGAGAACATAACGAGCTTGTAGGCCAATTTTTAGATATGTCTTCTCAAATGTATCGT 
CATTTA 

SEQ ID 3220 

MNLNDRLKIEEMEEKYDSFKPRINALVEAIDDFQKHYEDYVKLREFYGSEDWFRLSEQTENNLKCGVLSEDQLFDFIGEHNELVGQFLDMSSQMYR 
HL 

SEQ ID 3221 

ATGACAAAGCAAGATCAGTTAATCGTTGAAAAAATGGAACAAACCTATGAGGCCTTTAGCCCAAAGCTAGCAAATCTCATAGAAGCCCTAGATGCC 
TTTAAAGAGCATTATGAGGAATATGCCACACTTAGAAATTTTTACAGTAGTGACGAATGGTTTCGGCTTGCAAACCAACCTTGGGATGATATCCCG 
TGCGGTGTCCTATCTGAAGACCTCCTCTTTGATATGATCGGTGACCATAACCAACTACTAGCTGATATCTTAGACTTGGCCCCTATCATGTACAAG 
CATATG 

SEQ ID 3222 

MTKQDQLIVEKMEQTYEAFSPKLANLIEALDAFKEHYEEYATLRNFYSSDEWFRLANQPWDDIPCGVLSEDLLFDMIGDHNQLLADILDLAPIMYK 
HM 

SEQ ID 3223 

ATGGTAAACGATACGAGGAGAGAAAAAACAAAAAGAGCTATTGAAGCAGCTATGATTACGTTATTAAAAGATCAGAGCTTCGATGAAATTTCAACG 
ATTAATCTAACTAAAACAGCTGGAATCAGTCGTTCTAGTTTTTATACTCATTATAAAGATAAATATGAAATGATTGATCAATACCAACAGTCACTC 
TTCAATAAAGTCGAATATATTTTTGATCGCAATCAATTTAAAAAAGAAGATGCCTTGCTCGAAATTTTTCAATTCTTAGATAGAGAATCATTATTT 
GCTGCTCTCTTAACCCAAAATGGAACAAAAGAAATTCAGACCTACATCCTTAATAAATTACAATTAATGCTTTCTAAAGAATTACCTGTGGTCAAT 
CCAGATGCAACAAAGTCTGATATCAACCGTTTGTATTATAGTGTCTATCTCAGTCATGCTATTTTTGGAGTCTATCAAATGTGGATAACACGAGGA 
AAAAAAGAAAGCCCTCAACAAATTACACAAGTGCTACTCAGTTTATTACCTCAAACT 

SEQ ID 3224 
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MVNDTRREKTKRAIEAAMITLLKDQSFDEISTINLTKTAGISRSSFYTHYKDKYEMIDQYQQSLFNKVEYIFDRNQFKKEDALLEIFQFLDRESLF 
AALLTQNGTKEIQTYILNKLQLMLSKELPVWPDATKSDINRLYYSVYLSHAIFGVYQMWITRGKKESPQQITQVLLSLLPQT 

SEQ ID 3225 

ATGGTCAACCGTAAAGAAAATACGAAGCAAGCAATTTTAAAAGCAATGGTTATGTTACTAAAAACCGAAAGTTTTGACGATATTACCACAGTTAAA 
TTATCTAAAAGAGCTGGAATTAGTCGCTCTAGTTTTTACACACACTATAAAGATAAATATGAAATGATTGACTATTATCAGCAAACCTTTTTTCAC 
AAATTAGAATATATTTTTGAGAAAAAATATCAAAATAAAGAACAAGCCTTCCTTGAAGTATTTGAATTTCTCCAAAGAGAACAGCTTCTCTCTTCC 
CTTTTGTCTGCTAACGGTACTAAAGAAATACAGGCCTTTATCATCAATAAAGTTCGCCTACTCATCACTACTGATTTACAGGACAAGTTCAGTACC 
GAAGAGTTATCTCAAACGGAAAAAGAATACCAAAGTATCTACTTAGCCCATGCTTTTTTTGGTGTCTGTCAAAGTTGGATTGCTAAAGGTAAAAAA 
GAATCACCTCAAGAAATGACACAATTCGTTCTCAAAATGCTTACGAGTACC 

SEQ ID 3226 

MVNRKENTKQAILKAMVMLLKTESFDDITTVKLSKRAGISRSSFYTHYKDKYEMIDYYQQTFFHKLEYIFEKKYQNKEQAFLEVFEFLQREQLLSS 
LLSANGTKEIQAFIINKVRLLITTDLQDKFSTEELSQTEKEYQSIYLAHAFFGVCQSWIAKGKKESPQEMTQFVLKMLTST 

SEQ ID 3227 

TTGTACATTTTTAAACACAGTGTCCAAAAACGAGATTTTTATCTTGAAATTATCTATCATCACTGTATAATATATTTTATCAAAAAAATGAACAAT 
ATGTCCAAAATAGGAGAAAAAATGTTAGACGAATTAAAAGCAATCATAAAAAGCCCAAAATTATGGATTACGATGGCTGGGGTTGCACTGATTCCA 
ACGCTATATAATGTTATCTTTCTAAGCTCAATGTGGGATCCTTATGGGAATACTAAAAATTTACCTGTGGCAGTCGTTAACCAAGATAAATCGGCT 
AAATTAAATGGAAAAACTATTTCAATTGGCAAAGATATGGAGGACAATTTGTCTAAAAATGATAGCTTAGATTTCCATTTTACAACAGCTAAAAGA 
GCAGAAAAAGAATTAGAAAAGGGTCACTATTATATGGTTATTACCTTTCCTAAAGATCTTTCTAGAAAAGCGACAACTCTCATGACAGAAAAACCA 
GAAAGGTTAAATATTACTTATAAAACTACTAAGGGGCGTAGTTTTGTAGCTTCAAAAATGAGTGAGACAGCAGCTAATAAACTAAAAGATGAGGTA 
GCAGAATCTATTACAGGGACTTATACTGAATCAGTTTTTAAAAATATGGGTTCTATGAAAACAGGTATCAATAAAGCTGCTGATGGGAGTCAAGAA 
TTATTAAATGGTTCTAATAAGCTACAGGATGGGAGCCAAACCTTGACAAGTAATTTAGATGTTTTAGCAAGCTCTAGTCAAACTTTTTCTGGAGGA 
GCTAATAAACTAAATAGTGGAATAAACCTTTATACAGATGGTGTGGGGACCCTATCTAACGGGTTAGAAACATTATCAGATGGTGTTACTGCTTAC 
ACAACAGGTGTGCATAAGTTGAGTGAAGGTAGTCAAAAATTAGATGATAAGTCTCAAGCATTGGTGGAAGGATCAGAAAAGTTGACGGATGGTTTA 
CAACAATTGTCACAAGCAACTCAACTAAAACCAGAGCAAGAACGTACTTTGCAGAACCTTTCAGATGGATTAAAGAATCTAAATCAGATTATTACA 
AATTTACAATCGACAGCAACTACTGATAGCGATACTAATAGTAAGTTATTTAATTTTTTATCAACTATTGAATCAAGTACAAAGGCTTTGATGAAT 
ACGGCTGCTGCTGATAAACAAAAGCAAATGACTGCGGTACAATCAACGTCAGCTTTTAAAAGTTTAACCCCTGAACAACAATCTCAAATCACCTCA 
GCGGTTACTGGAACACCTACTTCAGCTGAGACAATTGCAGCAAATATTTCTTCAAATATAGAAAATATGAAAACTGTGCTTAGTGAAGCATCTAGT 
TCAGCCCCTTCTAATAATGGATCACAAAATCTTCAAACTTTGTCAGGAACAGCTAACAATTTAGTATTAAAAGCTATCTCAGATTTAGATAAAATT 
CAAAAATTGCCAACGGCTACTAAGCAGTTATATCAAGGTAGTCAAACCTTGACAAAAGGAATCACGGATTATACGAATGCTGTAGGGCAATTACGC 
AAAGGTGCAGTAACTTTAGATAGTAAATCCAATCAATTGATTTCAGGAACACAAAAAGCAAGTCAGGGAGCTCAAACTTTAGATAGTAAATCGGAT 
CAATTGAGAGACGGAGCGGGGCAATTAGCTAGTGGTTCTGATAGAATTGCAGATGGTTCTAATAAGCTTGCTGGGGGAGGACATCAGTTGACAGAT 
GGGTTGACAGAGTTGTCAGGTGGTGTTTCTCAATTATCAAGTTCTTTGGGGAAAGCTGGGGACCAGTTGTCCATGGTTTCTGTAAATAAAGATAAT 
GCCAATGCAGTATCTAGCCCAGTCACTATCAAGCATGAAGATTATGATAGCGTTGATACGAATGGTGTTGGAATGGCACCATACATGATTTCAGTT 
GCGTTGATGGTGGTAGCTTTATCAGCCAATGTTATTTTTGCGAAAGCTTTATCTGGCAAAGAGCCAGCTAATCGTTTTAGTTGGGCTAAAAATAAA 
TTATTAATCAATGGATTCATTGCAACTCTAGCAGCAACTATCTTATTTTTTGCAGTTCAATTCATAGGTCTTAAACCAGATTACCCTGGAAAAACC 
TACTTTATTATCCTATTGACAGCATGGACTTTGATGGCATTAGTAACTGCTTTAGTGGGATGGGATAATAGGTATGGTTCCTTCTTGTCGTTATTA 
ATATTATTATTCCAGCTTGGTTCAAGCGCAGGAACTTACCCAATAGAATTGAGTCCTAAGTTCTTTCAAACAATTCAACCATTTTTACCGATGACT 
TACTCTGTTTCAGGATTAAGAGAGACCATCTCGTTGACGGGAGACGTTAACCATCAATGGAGAATGCTAGTAATOTTTTTAGTATCATCGATGATA 
CTTGCTCTTCTTATTTATCGTAAACAAGAAGAT 

SEQ ID 3228 

MYIFKHSVQKRDFYLEIIYHHCIIYFIKKMNNMSKIGEKMLDELKAIIKSPKLWITMAGVALIPTLYNVIFLSSMWDPYGNTKNLPVAWNQDKSA 
KLNGKTISIGKDMEDNLSKNDSLDFHFTTAKRAEKELEKGHYYMVITFPKDLSRKATTLMTEKPERLNITYKTTKGRSFVASKMSETAANKLKDEV 
AESITGTYTESVFKNMGSMKTGINKAADGSQELLNGSNKLQDGSQTLTSNLDVLASSSQTFSGGANKLNSGINLYTDGVGTLSNGLETLSDGVTAY 
TTGVHKLSEGSQKLDDKSQALVEGSEKLTDGLQQLSQATQLKPEQERTLQNLSDGLKNLNQIITNLQSTATTDSDTNSKLFNFLSTIESSTKALMN 
TAAADKQKQMTAVQSTSAFKSLTPEQQSQITSAVTGTPTSAETIAANISSNIENMKTVLSEASSSAPSNNGSQNLQTLSGTANNLVLKAISDLDKI 
QKLPTATKQLYQGSQTLTKGITDYTNAVGQLRKGAVTLDSKSNQLISGTQKASQGAQTLDSKSDQLRDGAGQLASGSDRIADGSNKLAGGGHQLTD 
GLTELSGGVSQLSSSLGKAGDQLSMVSVNKDNANAVSSPVTIKilEDYDSVDTNGVGMAPYMISVALMWALSANVIFAKALSGKEPANRFSWAKNK 
LLINGFIATLAATILFFAVQFIGLKPDYPGKTYFIILLTAWTLMALVTALVGWDNRYGSFLSLLILLFQLGSSAGTYPIELSPKFFQTIQPFLPMT 
YSVSGLRETISLTGDWHQWRMLVIFLVSSMILALLIYRKQED 

SEQ ID 3229 

ATGATATGGTATGTCAAAGTATTTAGGAGGAGAAGATATGTCTACTTTAACAATAATTATTGCAACATTAACTGGTTTGGAACATTTTTATATTAT 
GTATTTGGAGACGTTAGCCACCCAGTCAAATATGACTGGGAAGATTTT 

SEQ ID 3230 

MIWYVKVFRRRRYVYFNNNYCNINCFGTFLYYVFGDVSHPVKYDWEDF 

SEQ ID 3231 

ATGACTGGGAAGATTTTTAGTATGTCTAAAGAAGAGTTGTCATATTTACCCGTTATTAAACTTTTTAAGAATCAAGGTGTATACAACGGCTTGATT 
GGCCTATTCCTCCTTTATGGGTTATATATTTCACAGAATCAAGAAATTGTAGCTGTTTTTTTAATCAATGTATTGCTAGTTGCTATTTATGGTGCT 
TTGACAGTTGATAAAAAAATCTTATTAAAACAGGGTGGTTTACCTATATTAGCTCTTTTAACATTCTTATTT 

SEQ ID 3232 

MTGKIFSMSKEELSYLPVIKLFKKQGVYNGLIGLFLLYGLYISQNQEIVAVFLINVLLVAIYGALTVDKKILLKQGGLPILALLTFLF 

SEQ ID 3233 

GTGACTTTGATTATGACTGAGAACTGGTTACATACTAAAGATGGTTCAGATATTTATTATCGTGTCGTTGGTCAAGGTCAACCGATTGTTTTTTTA 
CATGGCAATAGCTTAAGTAGTCGCTATTTTGATAAGCAAATAGCATATTTTTCTAAGTATTACCAAGTTATTGTTATGGATAGTAGAGGGCATGGC 
AAAAGTCATGCAAAGCTAAATACCATTAGTTTCAGGCAAATAGCAGTTGACTTAAAGGATATCTTAGTTCATTTAGAGATTGATAAAGTTATATTG 
GTAGGCCATAGCGATGGTGCCAATTTAGCTTTAGTTTTTCAAACGATGTTTCCAGGTATGGTTAGAGGGCTTTTGCTTAATTCAGGGAACCTGACT 
ATTCATGGTCAGCGATGGTGGGATATTCTTTTAGTAAGGATTGCCTATAAATTCCTTCACTATTTAGGGAAACTCTTTCCGTATATGAGGCAAAAA 
GCTCAAGTTATTTCGCTTATGTTGGAGGATTTGAAGATTAGTCCAGCTGATTTACAGCATGTGTCAACTCCTGTAATGGTTTTGGTTGGAAATAAG 
GACATAATTAAGTTAAATCATTCTAAGAAACTTGCTTCTTATTTTCCAAGGGGGGAGTTTTATrCTTTAGTrGGCTTTGGGCATCACATTATTAAG 
CAAGATTCCCATGTTTTTAATATTATTGCAAAAAAGTTTATCAACGATACGTTGAAAGGAGAAATTGTTGAAAAAGCTAAT 

SEQ ID 3234 

MTLIMTENWLHTKDGSDIYYRWGQGQPIVFLHGNSLSSRYFDKQIAYFSKYYQVIVMDSRGHGKSHAKLNTISFRQIAVDLKDILVHLEIDKVIL 
VGHSDGANLALVFQTMFPGMVRGLLLNSGNLTIHGQRWWDILLVRIAYKFLHYLGKLFPYMRQKAQVISLMLEDLKISPADLQHVSTPVMVLVGNK 
DIIKLNHSKKLASYFPRGEFYSLVGFGHHIIKQDSHVFNIIAKKFINDTLKGEIVEKAN 

SEQ ID 3235 
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TTGTTGAAAAAGCTAATTGAAAAAGTCAAATCACTGACTTCTGTGATTAAAATTGTATTTTTTATATCTGTTTTAGTGCTTATTATTGTTGAAATG 
ATTCATTTGAAACGAACTATTTCTGTTGAGCAACTAAAGAGTGTTTTTGGGCAATTATCTCCAATGAATCTTTTCTTAATTATCCTTGTGGGGGTT 
ATCGCTGTCTTACCGACAACCGGATATGACTTTGTACTGAATGGACTTTTACGTACAGATAAAAGCAAAAGGTATATTTTACAGACTAGTTGGTGT 
ATCAACACTTTTAATAACTTGTCAGGATTCGGTGGCTTAATCGATATTGGGTTGCGCATGGCTTTTTATGGTAAAAAAGGTCAAGAGAAGAGTGAC 
CTAAGAGAAGTGACTCGTTTTTTACCCTATCTTATTTCTGGTCTGTCATTTATTAGTGTGATTGCCTTAATCATGAGCCATATTTTTCATGCCAAA 
GCTAGTGTTGATTACTATTATTTGGTATTAATTGGTGCTAGTATGTATTTTCCTGTTATTTATTGGATTTCTGGTCATAAAGGAAGCCATTATTTC 
GGAGATATGCCATCTAGTACTCGTATAAAATTAGGTGTTGTTTCTTTTTTTGAATGGGGATGTGCGGCCGCAGCATTTATAATTATCGGTTATTTA 
ATGGGCATTCATCTACCAGTTTATAAAATTTTACCACTATTTTGTATTGGTTGTGCCGTCGGGATTGTATCCCTTATTCCCGGTGGATTAGGAAGT 
TTTGAATTAGTTCTATTTACAGGGTTTGCTGCCGAGGGACTACCTAAAGAAACTGTGGTTGCATGGTTATTACTTTATCGTTTAGCCTACTATATT 
ATTCCATTCTTTGCAGGTATCTATTTCTTTATCCATTATTTAGGTAGTCAAATAAATCAACGTTATGAAAATGTCCCGAAAGAGTTAGTATCAACT 
GTTCTACAAACCATGGTGAGCCATTTGATGCGTATTTTAGGTGCATTCTTAATATTTTCAACAGCATTTTTTGAAAATATTACTTATATTATGTGG 
TTGCAGAAGCTAGGCTTGGACCCATTACAAGAACAAATGTTATGGCAGTTTCCAGGTTTATTGCTGGGGGTTTGTTTTATTCTCTTAGCTAGAACT 
ATTGATCAAAAAGTGAAAAATGCTTTTCCAATTGCTATTATCTGGATTACTTTGACATTGTTTTATCTTAATTTAGGTCATATTAGTTGGCGACTA 
TCTTTCTGGTTTATTTTACTATTGTTAGGCTTATTAGTCATTAAGCCAACTCTCTATAAAAAACAATTTATTTATAGCTGGGAAGAGCGTATTAAG 
GATGGAATCATTATCGTTAGTTTAATGGGAGTTCTATTTTATATTGCAGGACTACTATTCCCTATCAGGGCTCATATTACAGGTGGTAGTATTGAA 
CGCCTGCATTATATCATAGCATGGGAGCCGATAGCATTGGCTACGTTGATTCTTACTCTCGTTTATTTATGTTTGGTTAAGATTTTACAAGGAAAA 
TCTTGTCAGATTGGTGATGTGTTCAATGTGGATCGTTATAAAAAACTACTTCAAGCTTACGGTGGTTCTTCGGATAGCGGTTTAGCCTTTTTAAAT 
GATAAAAGGCTCTACTGGTACCAAAAAAATGGAGAAGATTGCGTTGCGTTCCAATTTGTAATTGTCAATAATAAATGTCTTATTATGGGGGAACCA 
GCCGGTGATGACACTTATATTCGTGAAGCTATTGAATCGTTTATTGATGATGCTGATAAGCTAGACTATGACCTTGTTTTTTACAGTATTGGACAG 
AAGTTGACACTACTTTTACATGAGTATGGTTTTGACTTTATGAAAGTTGGTGAGGATGCTTTAGTTAATTTAGAAACGTTTACTCTTAAAGGGAAT 
AAGTACAAACCTTTCAGAAATGCCCTAAATAGAGTTGAAAAGGATGGTTTCTATTTCGAAGTTGTACAATCGCCACATAGTCAAGAGCTACTAAAT 
AGTTTGGAAGAGATTTCTAATACTTGGTTAGAAGGACGTCCTGAAAAAGGTTTCTCACTAGGATATTTTAATAAAGATTATTTCCAACAAGCCCCA 
ATAGCTTTGGTAAAAAATGCTGAACACGAAGTTGTTGCTTTTGCTAATATTATGCCAAACTATGAAAAGAGTATTATCTCTATTGATTTAATGCGT 
CACGATAAACAGAAAATTCCGAATGGCGTTATGGATTTCCTCTTTTTATCATTATTCTCTTATTATCAAGAGAAGGGATACCACTATTTTGATTTG 
GGGATGGCACCTTTATCAGGAGTTGGTCGCGTTGAAACAAGTTTTGCTAAAGAGAGAATGGCGTATCTTGTCTATCATTTCGGTAGTCATTTCTAC 
TCATTTAATGGTTTACACAAGTATAAGAAGAAGTTTACACCATTGTGGTCGGAACGTTATATTTCTTGTTCTCGTTCGTCCTGGTTAATTTGTGCT 
ATTTGTGCCCTATTAATGGAAGATAGTAAAATTAAGATTGTTAAA 

SEQ ID 3236 

MLKKLIEKVKSLTSVIKIVPFISVLVLIIVEMIHLKRTISVEQLKSVFGQLSPMNLFLIILVGVIAVLPTTGYDFVLNGLLRTDKSKRYILQTSWC 
INTFNNLSGFGGLIDIGLRMAFYGKKGQEKSDLREVTRFtPYLISGLSFISVIALIMSHIFHAKASVDYYYLVLIGASMYFPVIYWISGHKGSHYF 
GDMPSSTRIKLGWSFFEWGCAAAAFIIIGYLMGIHLPVYKILPLFCIGCAVGIVSLIPGGLGSFELVLFTGFAAEGLPKETWAWLLLYRLAYYI 
IPFFAGIYFFIHYLGSQINQRYENVPKELVSTVLQTMVSHLMRILGAFLIFSTAFFENITYIMWLQKLGLDPLQEQMLWQFPGLLLGVCFILLART 
IDQKVKNAFPIAIIWITLTLFYLNLGHISWRLSFWFILLLLGLLVIKPTLYKKQFIYSWEERIKDGIIIVSLMGVLFYIAGLLFPIRAHITGGSIE 
RLHYIIAWEPIALATLILTLVYLCLVKILQGKSCQIGDVFNVDRYKKLLQAYGGSSDSGLAFLNDKRLYWYQKNGEDCVAFQFVIVNNKCLIMGEP 
AGDDTYIREAIESFIDDADKLDYDLVFYSIGQKLTLLLHEYGFDFMKVGEDALVNLETFTLKGNKYKPFRNALNRVEKDGFYFEWQSPHSQELLN 
SLEEISNTWLEGRPEKGFSLGYFNKDYFQQAPIALVKNAEHEWAFANIMPNYEKSIISIDLMRHDKQKIPNGVMDFLFLSLFSYYQEKGYHYFDL 
GMAPLSGVGRVETSFAKERMAYLVYHFGSHFYSFNGLHKYKKKFTPLWSERYISCSRSSWLICAICALLMEDSKIKIVK 

SEQ ID 3237 

ATGACAACACTAATCACTACCTTTCAAGAGCGTTTTGGAGATTGGACTCAAAGTCTTATTGAACACCTCCAGCTATCACTACTAACACTTATTTTA 
GCAACTTTAATTGCTATTCCACTCGGTATCATCATTAGTCATTATAAAAAAATCAGTCATGTTGTCCTTCAGATAACTGGGATATTTCAAACAATT 
CCTTCTTTAGCCTTGCTTGGTTTATTTATACCTTTTATGGGAATTGGAACTGTACCAGCTGTCGTTGCACTAATTATTTACGCTCTATTTCCAATT 
TTACAAAATACTGTAACAGTACTGATGCAAATTGATGCTAATCTCATTGAGGCAGCAACCGCTTTTGGAATGACACGTTGGGAAAGGCTTAAAAAG 
TTTGAGTTAGCTTTAAGTATGCCTGTTATCATCTCAGGCATTAGAACTGCCTCTGTTATGATTATTGGTACAGCTACATTAGCTAGTCTTATCGGA 
GCTGGTGGCCTTGGATCATTTATTTTGTTAGGGATTGATCGCAACAATCCTTCTCTAATTCTCATAGGGGCAATCTCTTCTGCTGTCTTAGCTATT 
ATATTTAGTGGTTTAATTGGATTACTAGAAAAGGCTAGATTACGAACCATAGCCGTTTCTGGTATACTTTTACTAGCAGGCTTAGGACTATCCTAT 
GCTCCAAAATGGATGCCTGGAACAAATACTGCAACGATAACTGTTGCAGGGAAGTTAGGAACTGAACCAGATATTTTAATTAATATGTACAAAGAA 
CTTATTGAGGATCAGACAGATATCAAAGTTAAGCTTAAACCTAATTTCGGAAAAACAACTTTCTTATATCAAGCCCTAAAATCTGGTGATATTGAT 
CTTTACCCAGAGTTTACAGGTACTATTACATCAAGTTTACTTAAAAATCCTCCTAAAGTAAGTAATAACCCTAAACAGGTTTACAACTTAGCCAAA 
AACGGTATTTTAAAACAAGATAAGTTGTCACTTTTGTCACCTATGGCTTATCAAAACACCTACGCTGTAGCTGTTAAAAAAGATTACGCTGAAGCT 
AATCAACTCAAAAATATCAGCGACCTAAAAAAATTAGATAAACTAAAAGCTGGTTTCACTTTAGAATTTAAGGATAGAGAGGATGGGAGTATTGGT 
TTACAGAAACATTATGGTTTAAACCTTGATATCTCAACCTTAGAACCTGCTTTACGATACCAAGCTATCAATAGTAAAGATGTCAATATTATTGAC 
GCTTACTCTACCGATAGTGAATTAATCCAGTATCAACTTCAAATTCTCAAAGACGATAAGCATCTATTTCCGCCATATCAAGGAGCACCGCTACTA 
AGGCAAGATACGATTAAAAAATACCCTCAAGTAAAAAAAGCTCTCAATAAACTTGCTGGTCATATCACTGAAAAAGAAATGCAAGAAATGAACTAC 
CAAGTAGCTGTAAAGCATAAATCAGCAGCTACAGTAGCTAAACAATATTTAAAAGCACATCATATTATAAAG 

SEQ ID 3238 

MTTLITTFQERFGDWTQSLIEHLQLSLLTLILATLIAIPLGIIISHYKKISHWLQITGIFQTIPSLALLGLFIPFMGIGTVPAWALIIYALFPI 
LQNTVTVLMQIDANLIEAATAFGMTRWERLKKFELALSMPVIISGIRTASVMIIGTATLASLIGAGGLGS'FILLGIDRNNPSLILIGAISSAVLAI 
IFSGLIGLLEKARLRTIAVSGrLLLAGLGLSYAPKWMPGTNTATITVAGKLGTEPDILINMYKELIEDQTDIKVKLKPNFGKTTFLYQALKSGDID 
LYPEFTGTITSSLLKNPPKVSNHPKQVYNLAKNGILKQDKLSLLSPMAYQNTYAVAVKKDYAEANQLKNISDLKKLDKLKAGFTLEFKDREDGSIG 
LQKHYGLNLDISTLEPALRYQAINSKDVNIIDAYSTDSELIQYQLQILKDDKHLFPPYQGAPLLRQDTIKKYPQVKKALNKLAGHITEKEMQEMNY 
QVAVKHKS AATVAKQYLKAHHI I K 

SEQ ID 3239 

ATGATTTCATTTGAAAATGTTAGTAAATCATATGGTGATCATACCATCATTGATAATATTAGTTGCCATATTCAAAGAGGAGAATTCTTTGTCCTT 
GTGGGGGCCAGTGGCAGTGGTAAAACTACCATCCTCAAGATGATTAATCGTCTCATCGAACCAAGCCAAGGCGCTATTACTTTAGATGGGGAAAAC 
ATTACATCACTTGATTTGCGACAATTACGCTTAGAAACTGGTTATGTCTTGCAACAAATTGCACTTTTCCCTAATTTAACAGTTGGAGAAAATATA 
GAACTTATCCCTGAAATGAAGGGCTGGTCAAAAGGTGACCAAAAAAAAGCCGCTAGCGACCTTCTTGATAAGGTGGGTTTACCTGCTAAGGACTAC 
TTTAATCGCTATCCTCATGAGCTCTCTGGTGGGGAACAACAACGCATAGGTATCCTACGAGCAATCGTTGCTAAACCTAAGGTACTACTTATGGAT 
GAGCCATTTTCTGCTTTAGACCCTATCTCAAGACGTCAATTACAAGATATCACCAAACAATTACAGTCTGAATTGGGTATTACATTAGTGTTTGTC 
ACCCATGACATGAAGGAAGCTATGCGTCTTGCAGATAGAATTTGTGTTATTAAGGAAGGTAAGATAGTGCAATTGGATAGACCAGAAATAATTCAA 
AATAATCCCTCTGACCAATTTGTTAGAACCCTATTTGAAGAGGAGAAC 

SEQ ID 3240 

MISFENVSKSYGDHTIIDNISCHIQRGEFFVLVGASGSGKTTILKMINRLIEPSQGAITLDGENITSLDLRQLRLETGYVLQQIALFPNLTVGENI 
ELIPEMKGWSKGDQKKAASDLLDKVGLPAKDYFNRYPHELSGGEQQRIGILRAIVAKPKVLLMDEPFSALDPISRRQLQDITKQLQSELGITLVFV 
THDMKEAMRLADRICVIKEGKIVQLDRPEIIQNNPSDQFVRTLFEEEN 

SEQ ID 3241 
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GTGAAATTCTATATTATTGATGATGACCCCACTATCACTATGATTTTACaAGATATTATTGAAGAAGATTTCAATAATACAGTAGTCAGAGTGAAT 
AATGTCTCCAGTAAAGCATACAACGAATTGCTGATTGCAGATGTTGATATCGTATTGATTGATTTATTAATGCCAATATTAGACGGTGTAACATTA 
GTCCAAAAAATCTATAAACAGCGTTCCGATTTAAAATTTATTATGATTTCCCAAGTCAAAGATAATGATTTACGACAAGAAGCATATAAAGCAGGA 

ACAATCCAAAATCTCCTAGAAAATACGCCATCATATCAAAAGCCTATAACGACTAGTAACCTCACTAAAATCCGTTCAATACTCAGTTATTTAGGT 
ATTACTTCAGAGACAGCCTACACAGATATTCTTAACATCTGTGAACTTTTATTAAAACAAGAATTAAATTTTGCCCAATTTGATTTTCAAAAAGAA 
CTTTCTATCGATGAACACCAACAAAAAATCATTTTACAACGTATTCGTCGTGCCGTTAAAAAAGCTATGATAAATATGGCTCATCTGTACATTGAT 
GATTTTGAAAATGAATTAACACTGCAATATGCTAATGCATTGTTTGGATTTCAGAATATCCATAATGAGGCACAACTTATTCAAGGAAAAAGCATG 
TATGGTGGTAAAATTTCACTTAAACATTTTTTCGATGAACTTATTTTACAGAGTAAAACGTTT 

SEQ ID 3242 

MKFYIIDDDPTITMILQDIIEEDPNNTWRVNNVSSKAYNELLIADVDIVLIDLLMPILDGVTLVQKIYKQRSDLKFIMISQVKDNDLRQEAyKAG 
IEFFINKPINIIEVKSWKRVTDTIEMQKKLNTIQNLLENTPSYQKPITTSWLTKIRSILSYLGITSETAYTDILNICELLLKQELNFAQFDFQKE 
LSIDEHQQKIILQRIRRAVKKAMINMAHLYIDDFENELTLQYANALFGFQNIHNEAQLIQGKSMYGGKISLKHFFDELILQSKTF 

SEQ ID 3243 

ATGCTAGATATATTATCAGAAAAACATCTAGAAAGAAGGCAGCGTATTATTATCTCTGCAATAGCTATCGCCTTAGCTGCTCAAATCAATATCTCA 
ATACTTGCTGATGGGTTTATTATGACCTTATCTTTGTTCATTTTGCCTGTCTTTTTATATTTTAATGACGACATTAATCCAATTCTTCTCTGTCTA 
GGAATTACTTTTGCTTCTCCTATCTTCAGAGGAATCATATTAAGTATCGCTGGCGAGGCTGAGATTCATCAAATAATTGAATTCGTTTTAACTGAT 
ATGGCGTTTTATATTTGTTATGGCATCACCTTTTATACTATTTATTGGCATCGTTCCTACCGTAATAAAGGTACTTTTTTCTTTTCTATCATTATT 
TGTGATTATTTTGCCAACCTTGTAGAAATTAGTTTTCTCATAAAGTTTAACAATTATACTATAACTATATTCGCTACTTTATTTGCCATAGCACTT 
TTGCGAGCTTTTATTAGTTGCGCTGTGGCTTATACTTATAGTTATCTATCACTTCTCTTACAAAAAGACGATCACGAACGTCGATACTATTATTTT 
ATGTGGTCAACTTCAGCCGTTAAAAGCGAGGTTTATTTTATGCAAAAAAATATCATTGAAATTGAAAACATCATGAAAAATGCTTATTTATTAGAT 
AAAGAGTTATCCAAATATCATCTACCTAAAGAATACCAACACCTCTCTCTAGATATTTCGCGGGACGTTCACGAAGTTAAGAAAGATTACCAAAAT 
ATTATTAAAGGCTTAGGAACCTATTTTAGTGTAAAAAATGAATCAACTATGGCATTGAAAGATATCTTTCAAATTGTTTTATCTTATACTAGGAGT 
ATTATTCAATTTCGGCATCAAGATATCATTATTCTCGAAAATAATAAATGTAATTTGATAATATCAAACTATTACTATTTACTAACCATTATTTCC 
AATATCGTTTTAAATGCAGTAGAAGCTATTGATAAACAAAAAAAGGGTACAATCAGTGTTCACACAGAAGAATTAGAAGATTTTATTAAAATTGAG 
ATTAGTGATAACGGACCAGGAATACCTGATAAAATGAAACACATGATTTTCAAACCTGGATTTTCGACTAAATTTGATGCTAATGGTGATATCTAT 
CGAGGAATCGGGCTATCCCACGTGCGTATTTTAATGGAAGAGCAATATCAAGGAACGATAACTGTTTGTCCTAATCAGCCAAATGGAACAACATTT 
ACACTGTTATTCCGTAAAAATCGATTTAAGTTAGGAGATAATACG 

SEQ ID 3244 

MLDILSEKHLERRQRIIISAIAIALAAQINISILADGFIMTLSLFILPVFLYFNDDINPILLCLGITFASPIFRGIILSIAGEAEIHQIIEFVLTD 
MAFYICYGITFYTIYWHRSYRNKGTFFFSIIICDYFANLVEISFLIKFNNYTITIFATLFAIALLRAFISCAVAYTYSYLSLLLQKDDHERRYYYF 
MWSTSAVKSEVYFMQKNIIEIENIMKNAYLLDKELSKYHLPKEYQHLSLDISRDVHEVKKDYQNIIKGLGTYFSVKNESTMALKDIFQIVLSYTRS 
IIQFRHQDIIILENNKCNLIISNYYYLLTIISNIVLNAVEAIDKQKKGTISVHTEELEDFIKIEISDNGPGIPDKMKHMIFKPGFSTKFDANGDIY 
RGIGLSHVRILMEEQYQGTITVCPNQPNGTTFTLLFRKNRFKLGDNT 

SEQ ID 3245 

ATGAAAAATTTACGTAACCGTAGTTTTCTTACTTTATTGGATTTTAGTACAGCAGAAGTTGAATTTCTTTTAAAACTTTCAGAAGATTTAAAACGT 
GCTAAATACGCAGGAATTGAACAACAAAAACTTGTTGGTAAAAATATCGCTTTGATTTTTGAAAAAGATTCTACACGGACACGTTGCGCTTTTGAA 
GTTGCTGCTCACGATCAAGGAGCTCATGTTACTTATTTAGGTCCAACAGGCAGTCAGATGGGTAAAAAAGAGACCTCAAAAGACACTGCGCGTGTG 
CTAGGTGGTATGTATGATGGTATTGAGTATCGTGGATTTTCTCAAGAAACAGTTGAGACTTTAGCCGAATTTTCAGGAGTTCCTGTGTGGAATGGT 
TTAACCGATGCTGATCATCCAACGCAAGTACTAGCCGATTTTCTGACCGCTAAGGAATGCTTACATAAG'CCCTATAAAGATATTCGCTTTACGTAT 
GTGGGTGATGGACGTAACAATGTCGCTAATGCCTTGATGATCGGTGCTTCTATTGTAGGCATGACTTATCATTTGGTTTGTCCTAAAGAATTAGAG 
CCAGATCCTGAACTACTCTCTAAATGTCAAGAAATTGCGAAAACTACTGGTGCTTCTATTGAAATCACTGCTGATATTGCAGAAGGCGTCAGAGAT 
TCAGACGTCCTATATACAGATGTTTGGGTTTCAATGGGAGAACCGGATGAAGTTTGGAAAGAAAGAATAGCTCTTTTAGAACCCTATCGTATTACC 
CAAGAAATGCTTAATATGACAGAAAATCCAAACGTTATTTTCGAGCATTGCTTGCCCTCATTTCATAATATAGATACTAAAGTTGGATACGACATT 
TATGAAAAATATGGTTTGAAGGAAATGGAAGTATCAGATGAAGTTTTTGAAGGCCCTCACTCAGTTGTTTTCCAAGAAGCTGAAAATCGTATGCAT 
ACTATTAAAGCAGTTATGGTAGCAACTTTAGGTGAT 

SEQ ID 3246 

MKNLRNRSFLTLLDFSTAEVEFLLKLSEDLKRAKYAGIEQQKLVGKNIAIiIFEKDSTRTRCAFEVAAHDQGAHVTYLGPTGSQMGKKETSKDTARV 
LGGMYDGIEYRGFSQETVETLAEFSGVPWNGLTDADHPTQVLADFLTAKECLHKPYKDIRFTYVGDGRNNVANALMIGASIVGMTYHLVCPKELE 
PDPELLSKCQEIAKTTGASIEITADIAEGVRDSDVLYTDVWVSMGEPDEVWKERIALLEPYRITQEMLNMTENPNVIFEHCLPSFHNIDTKVGYDI 
YEKYGLKEMEVSDEVFEGPHSWFQEAENRMHTIKAVMVATLGD 

SEQ ID 3247 

ATGGCAAAAATTGTTGTTGCACTAGGAGGAAATGCCTTAGGAAATTCTCCAGAAGAACAATTAAGATTAGTAAAACATACTGCAAAATCATTGGTG 
GCCTTGATAAAAAAGGGACACGAAATTGTTGTAAGTCATGGTAATGGACCACAAGTTGGTGCCATTAATTTAGGAATGAATTTTGCGGCTGAGAGT 
GGTCAAGGAACTAATTTTCCTTTTCCAGAATGTGGAGCAATGAGCCAAGGATACATAGGCTATCATCTCCAACAGAGCCTTTTAAATGAATTACGT 
CAAGAGGGAATAAATAAGGAAGTTGCTACAATTATTACCCAAATTGAGGTGGATGAATCAGACCAAGCATTTAGCGCACCTACCAAGCCTATAGGC 
ACCTTTTATGATAAGGAGACATCAGAAAAGATTGCTATAGAGAAAGGGTATACTTTCGTAGAAGACGCTGGACGAGGGTATCGTCGTGTTGTTGCT 
TCACCTGAACCTAAAAAAATCATCGAAATTAATAGCATTAAAACACTTATTGAAAATGATACCCTAGTTATCGCAGGTGGAGGTGGAGGCATCCCT 
GTCATTAATAAGGGAGGTTATGAAGGTATTGCAGCTGTTATTGATAAAGACAAATCTAGrGCACTGTTAGCAGGAGAACTAGCTGCGGATCAATTG 
ATTATTCTCACTGCAGTTGATTATGTTTATACTCAATTTGGTAAAGAAAATCAAAAAGCTTTAACAGAGGTTAATGAGAATCAAATGATTGATTAC 
GTTAACCAAGGTGAGTTTGCAAAAGGAAGTATGTTACCTAAAGTAATAGCCTGTATGAGTTTCTTAGATCACAATCCGAAAGGAACAGCCTTAATC 
ACCTCATTAAATGGTTTAGAAGATGCATTAGATGGGAAATTAGGAACACGTATAACTAAG 

SEQ ID 3248 

MAKIWALGGNALGNSPEEQLRLVKHTAKSLVALIKKGHEIWSHGNGPQVGAINLGMNFAAESGQGTNFPFPECGAMSQGYIGYHLQQSLLNELR 
QEGINKEVATIITQIEVDESDQAFSAPTKPIGTFYDKETSEKIAIEKGYTFVEDAGRGYRRWASPEPKKIIEINSIKTLIENDTLVIAGGGGGIP 
VINKGGYEGIAAVIDKDKSSALLAGELAADQLIILTAVDYVYTQFGKENQKALTEWENQMIDYVNQGEFAKGSMLPKVIACMSFLDHNPKGTALI 
TSLNGLEDALDGKLGTRITK 

SEQ ID 3249 

GTGAAACTAATACCAGCTGCATTTGAAGCAATAACAGAAGAAAACGGATTAATTGTTGAAAATGATGTCCCAACAGAACTTGCTAAGAAAATAGCA 
CCTACACAAATGATAGAATCA 

SEQ ID 3250 

MKLIPAAFEAITEENGLIVENDVPTELAKKIAPTQMIES 

SEQ ID 3251 

ATGCCAGAAAAAATGACAAACAGTGAAAACAAAAGGAGTAAAGGTTTTCGAATGCCAGGTGCCTTTACAATATTATTCATTTTAACAATCTTTTCG 
GTTTTGGCTACATGGTGGATACCTGCTGGGTCCTATTCAAAATTACAATTTGATACAGCATCATCCAAACTAGTAGTAACAGATCCAAATGGTAAG 
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ACAGTTCATGTTCCAGCAACGCAAACACAGTTGGATAAGATGAATGTCAAAATTAAAATTAAAGAATTTACTTCTGGTGCTATTAGTAAGCCAGTT 
TCAGTTCCAAATACTTACAAACGTTTGAAGCAAAATCCAGCAGGCATTGGCTCCGTGACGACTAGTATGGTAAATGGAACCATTGAAGCTGTTGAT 
ATTATGGTATTTATCATGGTACTTGGAGGCATGATAGGAGTAGTTAGAAAGAGTGGCGCTTTTGAGTCTGGTCTTCTAGCTTTAACAAAGAAAACC 
AAAGGTAGAGAGTTTTTATTGATATTTTTAGTTTCCTTATTGATGGTTTTAGGCGGTACTCTATGTGGTATTGAAGAAGAAGCAGTTGCTTTTTAT 
CCTATTTTAGTTCCAATCTTTTTAGCCATGGGTTATGATTCTATCATTTGTGTAGGTGCTATTTTCTTAGCAAGTTCTGTTGGGACATCATTTTCA 
ACAATTAATCCGTTTTCTTCTGTTATTGCTTCAAATGCAGCTGGTATTAGTTTCACAGAAGGCTTATCATGGCGTACAGCAGGGTGTATTGCAGGT 
GCTATTTTTGTTGTGGTGTATCTACATTGGTATGCTAAAAAAATAAAAGCGAATCCAGAGTTTTCATATTCCTATGAAGATAGAGTAGAATTTAAT 
GCTAAATGGGGCATGACAACTAACCATACACCCTCACTCTTTACTATTAGACAAAAAATTATTTTAAGTTTATTTGTTATTTeATTTCCTTTGATG 
GTTTGGGGAGTAATGTCACAGGGATGGTGGTTTCCAACCATGGCTTCTTCCTTTTTAGCTATTACAATTATTATTATGTTTTTAACAGCAACTGGG 
GCAAATGGTATTGGAGAAAGGGATGTTGTTGATGAGTTTGTTAATGGTGCATCAAGCCTTGTTGGGGTTTCATTAATCATTGGTTTAGCGCGTGGT 
ATCAATATTATTTTGAGCCAAGGTTATATATCAGATACGATGCTTTACACAGCTTCAAAATTAGCTTCACATGTTAGTGGCTCTGTCTTTATCATT 
GTTATGATGTTTATCTACTTTGTGTTAGGATTTGTTGTTCCATCCTCGTCGGGTTTAGCAGTACTTTCAATGCCAATTCTAGCACCTCTTGCAGAT 
ACTGTTGGGATTCCTCGTTCAGTAGTAGTAATGGCTTATCAATTTGGGCAGTATGCAATGTTGTTTTTAGCACCTACTGGACTAGTTATGGCAACC 
TTGCAGATGTTAGATATGAAGTACTCCCATTGGCTAAAATTTGTGTGGCCGGTTGTTTTATTCCTCCTAATATTTGGTGGCGGTTTGTTAGTTCTA 
CAAGTTTTAATACTT 

SEQ ID 3252 

MPEKMTNSENKRSKGFRMPGAFTILFILTIFSVLATWWIPAGSYSKLQFDTASSKLWTDPNGKTVHVPATQTQLDKMNVKIKIKEFTSGAISKPV 
SVPNTYKRLKQNPAGIGSVTTSMVNGTIEAVDIMVFIMVLGGMIGWRKSGAFESGLLALTKKTKGREFLLIFLVSLLMVLGGTLCGIEEEAVAFY 
PILVPIFLAMGYDSIICVGAIFLASSVGTSFSTINPFSSVIASNAAGISFTEGLSWRTAGCIAGAIFVWYLHWYAKKIKANPEFSYSYEDRVEFN 
AKWGMTTNHTPSLFTIRQKIILSLFVISFPLMVWGVMSQGWWFPTMASSFLAITIIIMFLTATGANGIGERDWDEFVNGASSLVGVSLIIGLARG 
IKrilLSQGYISDTMLYTASKLASHVSGSVFIIVMMFIYFVLGFWPSSSGLAVLSMPILAPLADTVGIPRSVWMAYQFGQYAMLFLAPTGLVMAT 
LQMLDMKYSHWLKFVWPWLFLLIFGGGLLVLQVLIL 

SEQ ID 3253 

ATGACAGAAGAAAAAAAACGGGGTTTTAGAATTCCTTCTTCTTACACCGTTCTTTTTATCATTATAGCCATCATGGCAGTGTTAACTTGGTTTATT 
CCAGCrGGCGCCTACGAAACCGCTAAGGGCGGTGGTGTTATTTCAGGAACCTACAAAACAGTAGCATCCAATCCTCAAGGATTTTTTGACATCTTG 
ATGGCTCCCGTTCGAGGCATGTTAGGTGTTGAAGGCACTGATGGTGCTATTCAAGTGTCTTTCTTTATCTTAATGGTTGGGGGCTTTTTAGGAGTT 
GTCAACAAAACAGGTGCTCTTGACACAGGGATTGCGTCAGTGGTTCGTAAAAACAAAGGTAGAGAAAAAATGCTGATTGCTATTTTAATCCCTTTG 
TTTGCTCTAGGTGGAACGACCTATGGTATGGGGGAAGAAACCATGGCCTTTTACCCACTTTTAATTCCTGTTATGATTGCGGTTGGTTTTGACAGT 
ATTGTTGCTGTAGCCATTATTTTGATTGGTTCTCAAATTGGGTGTCTAGCCTCCACTATTAACCCATTTGCAACTGGTGTAGCAGCTGATGCTGCT 
GGTGTCAGCATTGCAGATGGAATGATTTGGCGTGTTATCCAATGGGTTATTCTTGTCGGCATGTCTATTTGGTTTGTTTACAATTACGCTAGTAAG 
ATTGAAGAAGACCCAAGTAAATCATTGGTTGCAGACAAGGAAGAAGAGCATAAGGAACTCTTCCAGTTGCAAAATTCTGGAGAAGACTTAAACAAG 
CGCCAACGAAACGTTTTGACCATTTTTACTTTGACCTTTGTCATTATGATTCTTAGTTTGATTCCGTGGGAAGATTTTGGCATCAAATTCTTTACT 
AATATCAATACTTGGTTAACCACAATGCCTATCTTAGGGGGAGTTATTGGGAAAACCATGGGAGCATTTGGTACTTGGTATTTCCCAGAAATCACC 
ATGCTCTTTATCATGATGGGTGTCTTAGTTGCTATTGTTTATCGTATGAGTGAAGAAGACTTTTTTAGCTCTTTTTTGACTGGTGCAGGTGAATTT 
TTAGGTGTTGCCATGATCTGTGCTATTGCACGCGGTATTCAAGTTATCATGAATGGTGGTATGATTACAGCCACTATCTTACACTTAGGTGAAACA 
AGTCTTTCTGGTTTATCTTCTCAAGTTTTTGTGATATTAGCTTATATTTTCTACCTCCCAATGTCCTTCTTGATTCCATCAACATCAGGACTTGCT 
GGGGCTACAATGGGAATTATGGCACCGCTTGGACAATTCTCAAATGTCCCTGCTCACCTTGTTATTACAGCCTTCCAGTCAGCTTCTGGAATCTTA 
AACATGATTTCTCCAACTTCAGCAATCGTTATGGGAGCACTTGCGCTTGGTCGCGTTGACCTTGGTACTTGGTGGAAATTCATTGGTAAATTTATT 
GTAATGGTGATGCTTGTAAGCGTGCTATTACTTGTAGTTGCAACATTCTTT 

SEQ ID 3254 

MTEEKKRGFRIPSSYTVLFIIIAIMAVLTWFIPAGAYETAKGGGVISGTYKTVASNPQGFFDILMAPVRGMLGVEGTDGAIQVSFFILMVGGFLGV 
VNKTGALDTGIASWRKNKGREKMLIAILIPLFALGGTTYGMGEETMAFYPLLIPVMIAVGFDSIVAVAIILIGSQIGCLASTINPFATGVAADAA 
GVSIADGMIWRVIQWVILVGMSIWFVYNYASKIEEDPSKSLVADKEEEHKELFQLQNSGEDLNKRQRNVLTIFTLTFVIMILSLIPWEDFGIKFFT 
NINTWLTTMPILGGVIGKTMGAFGTWYFPEITMLFIMMGVLVAIVYRMSEEDFFSSFLTGAGEFLGVAMICAIARGIQVIMNGGMITATILHLGET 
SLSGLSSQVFVILAYIFYLPMSFLIPSTSGLAGATMGIMAPLGQFSNVPAHLVITAFQSASGILNMISPTSAIVMGALALGRVDLGTWWKFIGKFI 
VMVMLVSVLLLWATFF 

SEQ ID 3255 

ATGTTATTCCAAAGTAAAATAAATTACCCTAAAAAGTCTAGCATCATCACTCAAATTACCCTCTGGTACAGCTCTTTTATTTTTATCCTTGTTATC 
GGTGTATTAATTGGTTCATTTTTTATTTCAAAAAGCATTGCTGAAAACAAATCTAAAAAAAATTTAGAAGCTAAAGCTGTGCAAATGAGTCAAGCG 
TTAGCTAAAGGTCATCGGTATGAGGCTTTTGAAGATGGAATATTTTATTCAGTCTATGACCAAAATGGAAAAGTTATCTATTCTGGTTTTCCAAAA 
GGATTTAAAAGGGATTTAGACCATCAACATAAACATAAAAAGAAATTATCTCTATTTTCCATGGAGAATCGTACCTTTCAGTATGTTGATATTCCA 
ATTTCTGGGAAAAATCAGTGGTTACGTGCTATCCGTACTGTTGACAGACTGGATAAGCAATTAACTGAATTGTTATTTAGTTTGGGTATCGTTCTT 
CCTCTTATGTTGATTATAATAACTGTTGGTGGCTATTTAATTTTAAAGCGCACTTTTAGACCGATTCAAGAAATTACTGAAACCGCTCAATTTATT 
ACCCAAAATGAAGACTATACTAAGCGAATTATCACTAAAAATAACGAAAATGAATTAACTGAGCTAGCAGCTGTTATCAATACTATGTTGGCTTCT 
ATTGAATCATCATTTGTTCGGGAAAAACAATTTAACAATGATGTTTCTCATGAACTACGGACTCCTGTAACAGTTATACTTTCTGAAAGTGAATAC 
GGAAAAAACTACGCAGAAAATTTAAGTGAAGCAAAAGAATCCTTTGAGGTTATACACCGTCAGTCACTATCAATGAAAAAATTAGTTGAGCAACTT 
CTAGAATTGACTAAGGCAGAAAATCCATTATCAATTCAGTTAGAACCTCTTAATTTCTCAATTATGATGAAGCAACTAGTATCCGATTCGAGTAGA 
TTATTAGATAATACCCCTATACACCTTGACTCTCAAATCGAAGATGACCTTTGGATTATAGGTCAACAAACACTACTCAAACGGCTTTTTGATAAT 
CTATTTTCAAATGCTATTAAATTTACAAACAATCATATTTCTATTAGTCTAAGACAGTCCGATAATCAAATTGTCTTCTCTATTAAAGATAATGGT 
CTAGGTATCTCAGTTGATGACCAAAGTAAAATTTGGAACCGTTTCTATCAAGTGGACTCTGCTCGAACCAAGGATAGTCAGTCTGGAATTGGTTTA 
GGGCTATCTTTAGTAAAACAAATCGCTACAATACACCGTGCTAAAATATGGGTTGATTCTAAACCTGATGATGGCAGTCAGTTTACGCTCACCTTT 
CCAAAATTGAAGAAAGAC 

SEQ ID 3256 

MLFQSKINYPKKSSIITQITLWYSSFIFILVIGVLIGSFFISKSIAENKSKKNLEAKAVQMSQALAKGHRYEAFEDGIFYSVYDQNGKVIYSGFPK 
GFKRDLDHQHKHKKKLSLFSMENRTFQYVDIPISGKNQWLRAIRTVDRLDKQLTELLFSLGIVLPLMLIIITVGGYLILKRTFRPIQEITETAQFI 
TQNEDYTKRIITKOTENELTELAAVINTMLASIESSFVREKQFOTDVSHELRTPVTVILSESEYGKNYAENLSEAKESFEVIHRQSISMKKLVEQL 
LELTKAENPLSIQLEPLNFSlMMKQLVSDSSRLLDNTPIHLDSQIEDDLWIIGQQTLLKRLFDNLFSNAIKFTNNHISISLRQSDNQIVFSIKDNG 
' LGISVDDQSKIWNRFYQVDSARTKDSQSGIGLGLSLVKQIATIHRAKIWVDSKPDDGSQFTLTFPKLKKD 

SEQ ID 3257 

ATGAAAATCCTTGTTGTTGAAGATGAGTTTGACTTGAACCGTAGTATTGTAAAACTTTTAAAAAAGCAACACTACAGTGTTGACAGTGCTTCAAAT 
GGTGAAGAAGCCTTACAATTTGTTTCAGTGGCAGAATATGATGTGATTATCTTAGATGTAATGATGCCAAAAATGGACGGCTTCACCTTTTTAAAA 
CTGCTTCGCAACAAAGGAAGTCAAGTATCTATTCTTATGTTGACTGCTCGAGATGCCGTTGAAGATCGTATCGCAGGTCTAGATTTTGGTGCGGAT 
GATTACCTTGTAAAACCATTTGAATTTGGAGAACTCATGGCCCGAATTCGAGCTATGTTACGACGTGCAAATAGACAAGTATCTTCTGATGATATT 
CAAATTCAAGATATAACAATCAATTTATCTACAAAGCAAGTTTGGAGAAACGACAATTTGATTGATTTAACAGCTAAGGAATACGAAGTCCTTGAG 
TATTTGGCACGTCACAGAGACCAAGTCCTCTCTCGTCATCAAATTCGTGAACACGTTTGGGATTATGATTATTATGGAGAGTCCAATATTATTGAT 
GTCCTTATCAAAAACCTTCGTCGAAAACTAGATAACAATCGAGATGGATCACTAATAAAAACTAAACGAGGTTTAGGATATGTTATTCCAAAG 
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SEQ ID 3258 

MKILWEDEFDLNRSIVKLLKKQHYSVDSASNGEEALQFVSVAEYDVIILDVMMPKMDGFTFLKLLRKKGSQVSILMLTARDAVEDRIAGLDFGAD 
DYLVKPFEFGELMARIRAMLRRANRQVSSDDIQIQDITINLSTKQWRNDNLIDLTAKEYEVLEYLARHRDQVLSRHQIREHWDYDYYGESNIID 
VLI KWLRRKLDNNRDGSLI KTKRGLGYVI PK 

SEQ ID 3259 

ATGACAAAGAAAATTTTAATTATTGAAGATGAAAAGAATCTGGCTAGATTCGTTTCTCTTGAGCTGCAACATGAGGGTTATGAAGTCATTGTTGAG 
GTCAATGGTCGTGAAGGGTTAGAAACTGCTTTGGAAAAAGAGTTTGATTTAATCCTGCTTGACTTAATGTTACCAGAGATGGATGGTTTTGAAGTG 
ACCCGTCGTTTGCAAACCGAAAAAACAACGTATATCATGATGATGACTGCGCGTGATTCTATTATGGATGTGGTTGCAGGTTTAGACCGCGGTGCA 
GACGACTATATTGTTAAACCGTTTGCCATTGAAGAACTACTTGCCCGTATTCGTGCTATTTTCCGCCGTCAAGATATTGAATCTGAGAAGAAAGTG 
CCTAGTCAAGGCATTTATCGAGATCTAGTTTTAAATCCACAAAACCGTTCAGTTAATCGTGGCGACGATGAGATTTCTCTCACTAAACGTGAATAT 
GATTTGCTTAATATTTTGATGACTAATATGAATCGTGTCATGACACGTGAAGAATTATTGTCAAATGTTTGGAAATATGATGAAGCCGTTGAGACT 
AATGTTGTAGATGTCTATATTCGTTATCTCCGCGGCAAAATTGACATTCCAGGCAAGGAATCTTATATCCAAACAGTGCGTGGCATGGGATACGTT 
ATTCGTGAGAAA 

SEQ ID 3260 

MTKKILIIEDEKNLARFVSLELQHEGYEVIVEVNGREGLETALEKEFDLILLDLMLPEMDGFEVTRRLQTEKTTYIMMMTARDSIMDWAGLDRGA 
DDYIVKPFAIEELLARIRAIFRRQDIESEKKVPSQGIYRDLVLNPQNRSVNRGDDEISLTKREYDLLNILMTNMNRVMTREELLSNVWKYDEAVET 
NWDVYIRYLRGKIDIPGKESYIQTVRGMGYVIREK 

SEQ ID 3261 

ATGACAAACTATAAAAACAACTTTAAAAAATTCATGAGCAATAAATTATACGTAGGGTTAGCTTCCATTACGCTACTTGGTATTGGGGGAGCTATA 
GGAGTAAGTGGAGCTGCATTAGCGCATAACCATCACTCAGAACACATGTCTTTTGAACATAAGCATGAAGGACACGATAAACATCACGATCATAGA 
GAAAAATACTCACTAAAAACATTAAAGAATATCTCGACAAAAATCGATTATAAGACTGCCTTAGAAACTGCCAAAAAAGAAGCTCGCTCAGGCTTT 
ATTTCACAAATTGAATTAAATACCAAAGGTGATACACCTTTTTATGAAATCAAAGTTATTGATAATAAAATAGCTAAAAAATATAAAATTGATGCT 
AATTCTGGGAAGATCCTTTCAACAACATCAGATAATCAACTCAATTCAAAAGATGCCCAATTAAAACAACCAAGTAAAGATATTCAGACTGCATTA 
CAAGCTATTCAAGCAAAATATAAAAATGCAAAAATAAAAGAAATTTCTCTTGCGAATAACAAATCAAATAAGCTAGTTTATAAAGTAAAACTACTT 
GATGGAAATACTCCTAAGATTGCCCAATTTGATAGTGATAAAGCATCATTTATAAAGGCAAATAAGCTTAATACAACTCATAAAAATCACGAC 

SEQ ID 3262 

MTNYKNNFKKFMSNKLYVGLASITLLGIGGAIGVSGAALAHNHHSEHMSFEHKHEGHDKHHDHREKYSLKTLKNISTKIDYKTALETAKKEARSGF 
ISQIELNTKGDTPFYEIKVIDNKIAKKYKIDANSGKILSTTSDNQLNSKDAQLKQPSKDIQTALQAIQAKYKNAKIKEISLANNKSNKLVYKVKLL 
DGNTPKIAQFDSDKASFIKANKLNTTHKNHD 

SEQ ID 3263 

ATGCCCAAGAATAGGATAAACAATTTCATCAATATAGGAGGCTTAATCTTAGTAATCTCTTTTCTACTATTAGTCCTTGATATAGTTAATCTTCCA 
ACGAAATTTGGTTTTAATATAAAGACTTTAAATATTGAAATTTGGAATATTTACGCTACGCTTTTAGGAAGCGGGTTAACTCTGTATGGTGTAATT 
ATAACAATTAACAGTCAGTATGAGTCACAGATAGAGGATACTAAACGGATTGTAAAGCCTATGATTAATGTGTCACCTGTTGACGAGTATAGCTAC 
AAGGATAAGTATATTCAATTTGACTTTATATTCCCCAAAGCATATCCAAACCTTTTAAGAAAGGATAATATTGACACTCCAAATGTCACCATCTCT 
CTGGAAAATCTTGGAACTAGAGAATTGTATAATTTATATATAGGAAATTTTGAAGCTACTTATTTTGATGATGGTGGCTATTATTATCAACTTAAT 
CCAATTTTATATTCAAACCATAAGGTACAACTTAATCTTATGTTCTATGAAAAAAATGGTTATCTTAAAGAATTTAATCAGGAAGATAAATTTCAT 
TTGCTCATTTCTCCTATCAAATTTTCAATCTATTTTCAGGATTGCTTGAATAATTGGTACGAACAATCGTTTAAATTACGTATTTTCCACCAAGTT 
CAAGCAGACAGGTCAGATGAAGAAAATTCACTAACAGTTAGTATTGAAAGAGTAGAGATATATTCTGCCCCTAAAGAAATTTCTCCCGATTCACTT 
CCGTGGATAACTAATCCAAGTAAGTTATGCCAGTTTGGG 

SEQ ID 3264 , . 

MPKNRINNFINIGGLILVISFLLLVLDIVNLPTKFGFNIKTLNIEIWNIYATLLGSGLTLYGVIITINSQYESQIEDTKRIVKPMINVSPVDEYSY 
KDKYIQFDFIFPKAYPNLLRKDNIDTPNVTISLENLGTRELYNLYIGNFEATYFDDGGYYYQLNPILYSNHKVQLNLMFYEKNGYLKEFNQEDKFH 
LLISPIKFSIYFQDCLNNWYEQSFKLRIFHQVQADRSDEENSLTVSIERVEIYSAPKEISPDSLPWITNPSKLCQFG 

SEQ ID 3265 

ATGATTTTAGAAAGGAAGATGCAAATGGATAACAAATTCAAAAATATCCCAAAACGGCATTTACCACAAAAACTCCCATTTGACTACACGTCAATA 
TATACTGACCCACAAATCATTAAATTAACTACTAGGGCAAATATTGCAATCGGTACTTACGAAGGATTTCTAGAGTCTATCATTAACCCTATGCTA 
CTAATCTCCCCTTTGCTTAGCCAAGAAGCCGTTCTCTCTTCAAAACTTGAAGGGACCCATGCCACCTTGAAAGACTTACTTAATTATGAAGCTGGT 
AATAAAGTAGATATTGAGCGTGATGAATTGCATGAAATCATTAACTACCGAAAGGCTCTCTTTTATGCTCTAGAAAACATTTCCACCATCAACAAC 
ATCGATTCTAAAGGATTACCGTTATCCAATAGAATTATTAAAGAAATGCACAAAATTCTTCTAGATAATGTTAGAGGTAGTAGTAAAAATCCTGGT 
AATTTTAAGAGAAGTCAAAACTATATCGGTAGTGTATCCTCGATTTCATACACTCCTGTCCCCGCGGAAAAAACACCAGAATACATGTCTAATTTG 
GAGCAATATATCCATTATGATGACTTAGACTTATTGGTTCAGTCAGCAATTATCCATGCTCAATTTGAAATGATTCACCCTTTTGAAGACGGTAAT 
GGACGAATTGGACGATTGCTTATACCACTATTCCTGTACTATCAGGAACTACTTTCTTATCCAACATTTTATATGAGTTCGTATTTTGAAAGAGAT 
AGGTCTCTTTACATATCACACCTATCAAACATTTCAAAAGACAACAACTGGAAAGACTGGTTTGAGTATTACCTAGAAGGAGTGATATTGTCCGCA 
GAAGAGAGTACAAAAAAAGCTCAGGACATACTAAGCCTATATAACATTATGAAGGAACAAGTCATCCCTAAACTTAATTCTGTTTCAGGTATCCAG 
CTTCTTGACTTTATATTCTCGGCTCCAATCTTTAAGGCAGAACAAGTTAGTGAACACCTAAAAATTTCTAAGAGAACTACCTATACTTTACTAAAT 
AAGTTAATTGATGAAGGTTATCTTTCAACAGATAATGCTCAAAGGAATAGAACCTACTATTGTCCTCAACTTCTTTCAATCGTTCAA 

SEQ ID 3266 

MILERKMQMDNKFKNIPKRHLPQKLPFDYTSIYTDPQIIKLTTRANIAIGTYEGFLESIINPMLLISPLLSQEAVBSSKLEGTHATLKDLLNYEAG 
NKVDIERDELHEIINYRKALFYALENISTINNIDSKGLPLSNRIIKEMHKILLDNVRGSSKNPGNFKRSQNYIGSVSSISYTPVPAEKTPEYMSNL 
EQYIHYDDLDLLVQSAIIHAQFEMIHPFEDGNGRIGRLLIPLFIiYYQELLSYPTFYMSSYFERDRSLYISHLSNISKDNNWKDWFEYYLEGVILSA 
EESTKKAQDILSLYNIMKEQVIPKLNSVSGIQLLDFIFSAPIFKAEQVSEHLKISKRTTYTLLNKLIDEGYLSTDNAQRNRTYYCPQLLSIVQ 

SEQ ID 3267 

ATGTTTGAAATACTTAAACCTGATAAAAAGGCTGTTGGGAAAAGATTGAGGCAAGTCAAGGATGAGTTAAATTTGTCTTTTACAGATTTTGGAAAT 
CGTCTTGGACTAAAAAAATCAACCATCAACGCATATGTAAGAGGAGATAACTTAGCGCCTCTTGAAGTTTTAGAAAAAGTATCAAAAATCTATGGA 
AAACCTGTAGGTTGGTTTTACTATGGAGAATTGGAAGAATATATTGAACTTTACCTTAGAAAACTTGGTTATGGTACATTCCTAGATGAATATCCT 
GAGACACCGTTAAAGATAAAGGATGAGCTTTTTAGGATTAAAGCAAATCCAAAACAATTAATCACAACTAACGGGGGAGTAACCATTGGAACATTT 
GAGAATCCTAATTGGGAAAATGACTTTGGTTACCCAAATGAAGGCTACCTAGATGATATCTTTTTTGAAATGCTTTGTGAAACTCTAAAGAACTCA 
ATTAGACAGGAAGCTCAAACCTACCTAAGTCAGCAAGAAGGACTTGACGATACTAAAATCAAAGAACTCTCTAATTACTTTGCCAACCAAATCTAC 
ATCTCATATGATTTTGTCGGAAATTTAGAAAATCTTTCTAAAGATAAAATCAAGCAAGAAGTTAAAGAAAGCTATGAACGTCTGCTTAAAGATTCA 
CCTCAAGCAGGTGTAGAAGTTAGCTATGATTCCAATTACCTACTTGGTTTTCTAATAAATACACTTGCGGATAGTCAAACAACAAGGCAATTACTT 
TCAGATATGTCACAAGCAACAGTCGGTATGCCTTTTTCACAATTTCATGAGGGACACGAATTAGTTGAGGTTATCCAATCTGTCAGACCACGGCTG 
ATAGAACTTTACAATAACACGACCTTTGATGATTGGACTGACTGGGCGGAGAAA 

SEQ ID 3268 

MFEILKPDKKAVGKRLRQVKDELNLSFTDFGNRLGLKKSTINAYVRGDNLAPLEVLEKVSKIYGKPVGWFYYGELEEYIELYLRKLGYGTFLDEYP 
ETPLKIKDELFRIKANPKQLITTNGGVTIGTFENPNWENDFGYPNEGYLDDIFFEMLCETLKNSIRQEAQTYLSQQEGLDDTKIKELSNYFANQIY 
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ISYDFVGNLENLSKDKIKQEVKESYERLLKDSPQAGVEVSYDSNYLLGFLINTLADSQTTRQLLSDMSQATVGMPPSQFHEGHELVEVIQSVRPRL 
I ELYNNTTFDDWTDWAEK 

SEQ ID 3269 

ATGAATGAATATGATTATCAAGAAGTTGTGGATAGGGTTGACGGTCTTAACTCAGTTTCAACACTGAAAAAGTGGCGATTAAAAATTGAAAGCTTG 
ACTGGTACTCAATTTAAAGAAAGTAGAGTGAGAACGGGTCGGAAATCTTATTCTAAAATCTATCTCTTTACAGATGATGACCTTGCCTACTTTCAA 
GCGGTCGCGGATAAGAAGTCCTCATTAGGGCTTGAGAGGGCAATTCTAAGCGTTTATGGGAGTTCCAAGGGAAAAGACCATCAGAAACCCATTAGA 
GAGCTTGTAGACGAGCTAGAAGTTTCTTTTATGGAAATTCAAGAGGATTACCAAAGAAACCTAACTGAGTTGAAACAGAAGTTAGAAGTGCTTCTT 
GTCAGAATTCAGAACTTAGAGAAAGAGACAGGGGATAAAACATCTAAGAGAATTGGTTTCTTCAAACGA 

SEQ ID 3270 

MNEYDYQEWDRVDGLNSVSTLKKWRLKIESLTGTQFKESRVRTGRKSYSKIYLFTDDDLAYFQAVADKKSSLGLERAILSVYGSSKGKDHQKPIR 
ELVDELEVSFME I QEDYQRNLTELKQKLEVLLVRI QNLEKETGDKTSKRIGFFKR 

SEQ ID 3271 

ATGAAGACGGTTCGCCACCCCACCGCTGGGCGAGTGGTCAATACGGTAGCCCAGAGCAGGTGGGGAAGGTGGCAAACGGCTGAAATCGAAATTGAA 
ATTGCACCCCGTTCCCTATTAGGGGGTGCACACATACACGAAATGTGGTCAAAACCCTTGATAAGCAAGGGGTTCAGCGATTTGAAGCAAATTTCA 
CGAAAAAAATCTTTA 

SEQ ID 3272 

MKTVRHPTAGRWNTVAQSRWGRWQTAEIEIEIAPRSLLGGAHIHEMWSKPLISKGFSDLKQISRKKSL 

SEQ ID 3273 

ATGACAAAATTTAACTTAACAGACGAAACCATAAAAGTTGGTGATTTGAAATTAGATAAATCACAATTTGACATTCCAAAGAAAGTGACTATCCTT 
TCTTCACGGGTTGCACCAGTCTATAAAAATGTCAATGGCGAAAGCATTGCGACAGATGAAGTGGCTAAAATCACTTGCTCTGTACAAGATACAGAC 
AAAATTCAAGCCTTGAAAGACTTGGGCTATTCTTCTGATGACCTTAAGGGCATTCGCTTGGAGATTGTAGACAATCTTGACAAGTTGGCTAAATCC 
GTTGAAAAGGATGGGTTAAACTCCCTTGTGGTAGAACTTGTCAATCCAGAAGTCCATCTTGGTTGGCGAGCCAACAATAATGGTGGAGGGAATTGG 
GGTGGCTTAAAGCTAGTGGCAACCGATATTAAATTTATTGGAGCC 

SEQ ID 3274 

MTKFNLTDETIKVGDLKLDKSQFDIPKKVTILSSRVAPVYKNVNGESIATDEVAKITCSVQDTDKIQALKDLGYSSDDLKGIRLEIVDNLDKLAKS 
VEKDGLNSLWELVNPEVHLGWRANNNGGGNWGGLKLVATDIKFIGA 

SEQ ID 3275 

ATGGATAACTCAGTGATGTTAGACTATTTAGCCGTAACGATTAAAGGCTTGGCTCCAGATGATGTCATTGAGAAAATCCTCATTCTTCCTAAAGAC 
AAGTTTGTCCTCAATGAATGGGGGATAAACAAGTATCAACGGCATTATTCCTTCTCAGAGATAAAGGTTTACTTCAATAAGGACTGGCAATCAAAG 
ATGGGAGTCTTTATCGAACTGAGAGGGCAGGGGTGCCGTCAGTATGAAGAATATATGGAAAACAATGTCAATAACTGGGTAACCTTGATGAAACGC 
ATTTCTGAATGTCATAGTAACGTTACGAGACTAGATATTGCCAACGATATCTTTGATGACAGTCTATCCGTCCCACTCATTTACAGTTATTGTAAA 
AAGCAACTCTGCATATCAACCGCTAAAACCTTTGATTACCATGAAAAGAGCCTTCTTGAAAATGGTGAAAAGGTCGGTGAAATGGTTACGATTGGT 
GTTAGAGGTACTCAGCAATGGTGTGTCTATAACAAATTGTTAGAACAAAAGCTAGACCAAGAATTGCCAAATACGCCCTTATCATGGACAAGAGCA 
GAGCTGAGGTGCTGGCAGGAAAAAGCAAATTTACTAGCCAAACAGATTAAAGAGGGGCGACCGCTCAAAGAGATTTACTTTGAAGTTATTAACGGA 
CACTACCGTTTTGTCAGCCCGAGGGACAAGGATTCTAACCGTTGGCGAAGAAAGACGGTAAAATGGTGGAATGACTATCTAGAGACACAAGAAAAG 
ACGGTCTTAAGCGTAAAACGGACAAAACCTACCCTAAAACGTTCTGAGAAGTGGACAGAGAAACAAGTCTCACGAACACTCGGAAAACTCTATGTC 
GCTAAGGCGGAATCTCACGGGCAAGAAAAGGCAGATAGCTATATCCAGCACTTACTTGAATTGGGGATTTCTAAGCTAACCGAAACAGACGAGACT 
GACATTCAGCAGTACAAACAAGAGCAACTAAGCTCAGCCTATTGGGGCATAAGAAAAGACGACCTG 

SEQ ID 3276 

MDNSVMLDYLAVTIKGLAPDDVIEKILILPKDKFVLNEWGINKYQRHYSFSEIKVYFNKDWQSKMGVFIELRGQGCRQYEEYMENNVNNWVTLMKR 
ISECHSNVTRLDIANDIFDDSLSVPLIYSYCKKQLCISTAKTFDYHEKSLLENGEKVGEMVTIGVRGTQQWCVYNKLLEQKLDQELPNTPLSWTRA 
ELRCWQEKANLLAKQIKEGRPLKEIYFEVINGHYRFVSPRDKDSNRWRRKTVKWWNDYLETQEKTVLSVKRTKPTLKRSEKWTEKQVSRTLGKLYV 
AKAESHGQEKADSYIQHLLELGISKLTETDETDIQQYKQEQLSSAYWGIRKDDL 

SEQ ID 3277 

ATGAGAGATAATGGTTCAAGAGTACTTATCATCAGTTCTTGGCGACCAGACCCTTATAAGGCGGGTAATGTCTTGGTGAAATTCGCTATGCGATTC 
ACCCACCCTATTACTAAAAAATCTCATAAGAAATACCTTTCTACAGGTGCTAGTAAAGGGTGGTTTACCACCAAGGCAACACCGAGCAAAAAGTTA 
CCTTCTGGGAAAGAACGTCTCTTGGTCAGCGATATTAAAAACACACAATTAATTACTCAGGTCACGCAAGAACTGAATAAATTAGTTGATGACTAT 
ATCGCCGAGCTAATGGGCATTAAGCCTAAGAAAGCCAAGAAACTTTTAACCCTAGAAGAAATCGCCAAGCCATTTGATAAAGATGGAAATTTTTAC 
GGTAAAGCCTTTAAAGCATGGCATGAAAGGGTCAAGCCAGCCAATAATACCCTTAAAACAAGGGTTACTATCTATAATCGCTATATTGAGCCGAAC 
TTTGATACCAGAATGTCCATCACGAAATTTGCCTTTATGACAGATGAAATTCAAAATCTTATCAATGCTTCTTCTATGCACATGGCGAGAAATCTG 
CATATCTACCTTAAGATGATTTTTGACTGGTCAGTTGAAAATGGACAGATAACTCTTACACAAGACCCGATTGCCAGCAATAAGGTTAAAAGGCGA 
GTTCTGACAAAGAGTGAGGAGCAGGACAAGAAGCGTGAAGATATAGCAGAGAAGTATCTAGAAGCAAGTGAGGTTAACCATGTTCTCCGCCTGATA 
GAGAGCTGGACTAATCGACCTGATAACCAACTTATCGCAGATGTATTGAGAATGATTTTTCTAACAGGCATGCGACCAAGTGAGGTTTTAGGCTTA 
AATGAAGACATGCTTGATTTTGAGAAAAAGTGGATAAAAGTTCATTGGCAGAGGGCAAGTAAGAATAAATCGGATGATATGATGGAAGCACTCAAT 
CTTGACGAAAAGGAACGCTACCGAGCAGACCTTAAGACCAAGGAAAGTGTCCGCACGATTCCAATGAGCCCTGAGGTTGAGAAGATTCTACGTCAC 
TATATTGACAGAAATAAATTTCAAGCTCAATTCAGTCCGACTTACCAAGACTTAGGGTATCTCTTTACTAGAACCTATATTAGGGCAGGTAATCGA 
CAAGGCTCTCCGCTTTATCACAACGAACTCTCACAATTCCTGAGAGGTGGCTCTAGTCAGTCAGCAAAGTATAACAAGAAAGCAGGCAAGCCCTAT 
AAGGATATCGATAGCTTTCTAGACTTTGGCAGACCGATTCATGTCATCCCTCATATGTTCCGCCATAGCTTTATCTCTATTATGGCTAGCGAAGGT 
ATTGACCTCCCTACTATTCGAGAATTTGTCGGACACTCGGAGGATTCCAAGGAGATTGAGCGTGTCTATCTCCATGTGATTAAGAAGCAAAAAGAT 
ACCATGAGAGGGGCAGTTGAAAAGCTAGAAAAGTTGATTGAA 

SEQ ID 3278 

MRDNGSRVLIISSWRPDPYKAGNVLVKFAMRFTHPITKKSHKKYLSTGASKGWFTTKATPSKKLPSGKERLLVSDIKNTQLITQVTQELNKLVDDY 
IAELMGIKPKKAKKLLTLEEIAKPFDKDGNFYGKAFKAWHERVKPANNTLKTRVTIYNRYIEPNFDTRMSITKFAFMTDEIQNL2NASSMHMARNL 
HIYLKMIFDWSVENGQITLTQDPIASNKVKRRVLTKSEEQDKKREDIAEKYLEASEVNHVLRLIESWTNRPDNQLIADVLRMIFLTGMRPSEVLGL 
NEDMLDFEKKWIKVHWQRASKNKSDDMMEALNLDEKERYRADLKTKESVRTIPMSPEVEKILRHYIDRNKFQAQFSPTYQDLGYLFTRTYIRAGNR 
QGSPLYHNELSQFLRGGSSQSAKYNKKAGKPYKDIDSFLDFGRPIHVIPHMFRHSFISIMASEGIDLPTIREFVGHSEDSKEIERVYLHVIKKQKD 
TMRGAVEKLEKLIE 

SEQ ID 3279 

ATGTGGTCAGAAAAACACAAAAGCGGAAAAGTAAATTTTGTAGAACGGTACAAACACCCATACACTGGCAAGTGGTGCAGAGCTTCTGTCCTTATG 
GAAAAAGACACGCCACGAATACGAAAAGAAGCCCAAAAATATCTTGACGAAAAAATATCTGAAATCTTAACAAGTCTTACCACAACCGATGCCTAC 
CTACTAGATGTCATGAACGAATGGTGGGAACATCATCAGAAATCACTCAAATCAACTTCTGTCCGCTCTCTTGATTTTAGAATAAGAGAATTGCGA 
AACTTAATTGATCCAGAAGTGATGATTGCCAAGATAACCACGAAATACCTGCAAAGTATTATCGACAAAATACCAGGTAGTTATGACAAACGTAAA 
CGAGCACGGCAGCTGCTCAAACAAACCTTCGACTACGCTATCGCTTTAGAGTATGTCTCAATCAATCCAGTTATTAGTACCCAACTCGCAAAACCT 
GTTAAGACCATCAAAGACTTTGAAGACGTTGCCCAGAAGTTTTTAGAAAAAGATGAACTCAAAAGGCTATTAGATGAAATGTATAGACGTAAAGGA 
TCGATTAAAATGGCTTATCTGGCAGAATTTATGAGCTTAAATGGCTGCCGCATTGGAGAAGCTCTAGCTATACAGCCAGACAATATCAAAAATGAT 
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ATCATTGAAATCCACGGAACTCTTGACTACACCTCAAATGGCTATAGAAACGCTATCAAAACCACCCCTAAAACAAATTCCAGTTGGCGTGAAACA 
TTGATAACCAAACGTGAAAAAGAAATTATTCAGGATATACTGAAAATTAATGCTCTTGAAAAAAATACTAATCCTAATTACAAGGACATGGGCTAC 
ATCTTCATTTCCAGAAATGGTGTTCCTATTCAAGACAACGCCCTCAACACCTCTATCAGAGCGGCAAATAAGAGACTAGAAAAACCGATTCAAAAA 
GAACTCACCAGCCACATCTTCCGTCACACCCTGGTGAGTCGCCTTGCAGAAAACAAAGTGCCCTTAAAAACTATCATGGATAGAGTTGGACATGCT 
GACTCGAAAACTACTCAACAAATCTATACCCACGTCACGAAAAGCATGAAAAATGAAGTCGTCGACATCTTAAACCGGCTA 

SEQ ID 3280 

MWSEKHKSGKVNFVERYKHPYTGKWCRASVLMEKDTPRIRKEAQKYLDEKISEILTSLTTTDAYLLDVMNEWWEHHQKSLKSTSVRSLDFRIRELR 
NLIDPEVMIAKITTKYLQSIIDKIPGSYDKRKRARQLLKQTFDYAIALEYVSINPVISTQLAKPVKTIKDFEDVAQKFLEKDELKRLLDEMYRRKG 
SIKMAYLAEFMSLNGCRIGEALAIQPDNIKNDIIEIHGTLDYTSNGYRNAIKTTPKTNSSWRETLITKREKEIIQDILKINALEKNTNPNYKDMGY 
IFISRNGVPIQDNALNTSIRAANKRLEKPIQKELTSHIFRHTLVSRLAENKVPLKTIMDRVGHADSKTTQQIYTHVTKSMKNEWDILNRL 

SEQ ID 3281 

TTGAATAAAATTCATTTGATATATAGAATTATAAAAGCTGTACTTCCTAAGAAAAAGAGAAAAGAATATGATACAATGAACTTGACTAAATTAAAG 
AGGAAAGAAATGAGAACATATTCAGATAAAAACGAACTTAAGGAAGAAGTACTAAAATCATATAAAAAATATATTGCTGAATTCAATGACATTCCT 
GAGAAGTTGAAAGATTTAAGAATTGATGAGGTTGATAGGACACCAGCGGAGAATCTAGCCTATCAGGTTGGCTGGACTACCCTGATACTAAAATGG 
GAGTCAGATGAACAGAGTGGCTTAGAAGTTAAAACACCAACTGAGACGTTTAAATGGAATCAACTTGGAGAGCTATATCAGCATTTTACTGAGACC 
TACGCTAGTCTAACCATCAAAGAACTTACGGCTCAACTCAATGATAATGTAGATGCTATAGGTAACATGATTGATTCAATGAGCGACGAAGTCCTA 
TTTAAACCTCATATGAGAAATTGGGCTGATAGTGCGACTAAGAATGCAGTCTGGGAAGTTTATAAGTTTATTCATATTAATACGGTAGCTCCTTTC 
GGAACATTTAGAACTAAGATTCGCAAGTGGAAAAAAGTTGCTTTAAAG 

SEQ ID 3282 

MNKIHLIYRIIKAVLPKKKRKEYDTMNLTKLKRKEMRTYSDKNELKEEVLKSYKKYIAEFNDIPEKLKDLRIDEVDRTPAENLAYQVGWTTLILKW 
ESDEQSGLEVKTPTETFKWNQLGELYQHFTETYASLTIKELTAQLNDNVDAIGNMIDSMSDEVLFKPHMRNWADSATKNAVWEVYKFIHINTVAPF 
GTFRTKIRKWKKVALK 

SEQ ID 3283 

ATGCGCGTAAATATTACACTTGAACATAAAGAATCTGGTGAACGCTTGTACCTTACTTCAAAAAACAAACGTAACACTCCAGACCGTCTTCAATTG 
AAAAAATACTCACCAAAACTTCGTAAACACGTTGTTTTCACTGAAGTTAAA 

SEQ ID 3284 

MRVNITLEHKESGERLYLTSKNKRNTPDRLQLKKYSPKLRKHWFTEVK 

SEQ ID 3285 

ATGCGCGTAAATATTACACTTGAACATAAAGAATCTGGTGAACGCTTGTACCTTACTTCAAAAAACAAACGTAACACTCCAGACCGTCTTCAATTG 
AAAAAATACTCACCAAAATTACGTAAACACGTTACATTTACAGAGGTTAAG 

SEQ ID 3286 

MRWITLEHKESGERLYLTSKNKRNTPDRLQLKKYSPKLRKHVTFTEVK 

SEQ ID 3287 

ATGGCAAAACCTGCACGTCACACTTCAAAAGCGAAGAGAAACAAACGTCGTACACACTACAAATTGACAGCTCCATCTGTACAATTCGACGAAACT 
ACTGGAGATTACTCACGTTCACACCGTGTATCACTCAAAGGATACTACAAAGGACGTAAAATCGCTAAAGCTAACGAAGCTAAA 

SEQ ID 3288 

MAKPARHTSKAKRNKRRTHYKLTAPSVQFDETTGDYSRSHRVSLKGYYKGRKIAKANEAK 

SEQ ID 3289 

ATGACAGCTCCATCTGTACAATTCGACGAAACTACTGGAGATTACTCACGTTCTCACCGTGTATCCCTTAAAGGATACTACAAAGGACGTAAAATC 
GCTAAAGCTAACGAAGCTAAA 

SEQ ID 3290 

MTAPSVQFDETTGDYSRSHRVSLKGYYKGRKIAKANEAK 

SEQ ID 3291 

ATGTTTAAAGAGAAAACTAATCGAAGAGGTAAACTTATGAAACTTCAAAAACCAAAAGGGACTCAGGATATCTTACCTGGAGAATCAGCAAAGTGG 
CAATACGTTGAAAATGTTATACGCAATCTCTTTAAACAATATCATTATGATGAAATTCGTACACCAATGTTTGAACATTACGAGGTTATTAGTCGC 
TCAGTTGGGGATACAACGGATATCGTTACAAAAGAGATGTATGATTTTCATGATAAAGGAGATCGTCACATTACGCTTCGTCCAGAAGGAACAGCA 
CCTGTTGTACGTTCTTATGTTGAAAATAAACTATTTGCACCAGAAGTTCAAAAACCAACCAAAATGTATTATATTGGATCAATGTTCCGATATGAG 
CGCCCACAGGCTGGTCGTTTACGAGAATTTCATCAAGTAGGCGTTGAGTGCTTTGGATCAAATAATCCAGCAACTGATGTTGAAACAATCGCAATG 
GGACATCATCTATTTGAAGATTTAGGTATCAAAAACGTTAAACTTCATCTTAATAGTTTAGGGAATCCAGAAAGTCGTCAGGCCTATCGCCAAGCT 
CTTATTGATTACTTAACACCCATACGTGAACAATTGTCTAAGGATAGTCAACGTCGTTTGAATGAAAATCCATTGCGCGTACTAGACTCTAAGGAG 
CCAGAAGACAAACTAGCAGTTGAAAATGCTCCTTCTATTTTAGATTATTTAGATGAGTCAAGCCAAGCCCACTTTGATGCTGTGTGTCATATGCTT 
GATGCTCTAAATATTCCATACATCATTGATACTAATATGGTTCGTGGTCTTGATTATTATAATCATACTATTTTTGAGTTTATCACTGAGATTGAA 
GATAATGAATTAACGATCTGTGCTGGAGGCCGTTATGACGGCTTAGTATCCTATTTTGGTGGACCAGAAACACCAGCATTTGGTTTTGGATTAGGA 
■TTAGAACGCTTGCTCTTAATATTAGATAAGCAAGGGATTTCTTTACCAATAGAAAATACTATAGATCTGTATATAGCTGTATTAGGATCAGAGGCT 
AATCTAGCTGCCTTAGATTTGGCACAATCAATACGTCATCAGGGTTTTAAAGTAGAGCGTGATTATTTGGGTCGTAAAATCAAAGCACAATTTAAG 
TCTGCAGATACTTTTAATGCTAAAGTGATTATGACATTAGGTAGCAGTGAAGTAGATTCGAAAGAGGTCGGTTTAAAAAATAATCAAACACGTCAA 
GAAGTTAAAGTTAGTTTTGAAAACATTAAAACAGATTTTTCATCTGTGCTTAAACAATTAGGATTG 

SEQ ID 3292 

MFKEKTNRRGKLMKLQKPKGTQDILPGESAKWQYVENVIRNLFKQYHYDEIRTPMFEHYEVISRSVGDTTDIVTKEMYDFHDKGDRHITLRPEGTA 
PWRSYVENKLFAPEVQKPTKMYYIGSMFRYERPQAGRLREFHQVGVECFGSNNPATDVETIAMGHHLFEDLGIKNVKLHLNSLGNPESRQAYRQA 
LIDYLTPIREQLSKDSQRRLNENPLRVLDSKEPEDKbAVENAPSILDYLDESSQAHFDAVCHMLDALNIPYIIDTNMVRGLDYYNHTIFEFITEIE 
DNELTICAGGRYDGLVSYFGGPETPAFGFGLGLERLLLILDKQGISLPIENTIDLYIAVLGSEANLAALDLAQSIRHQGFKVERDYLGRKIKAQFK 
SADTFNAKVIMTLGSSEVDSKEVGLKNNQTRQEVKVSFENIKTDFSSVLKQLGL 

SEQ ID 3293 

ATGAAACTTCAAAAACCAAAAGGAACCCAGGATATTCTGCCTGGGGATGCTGCGAAATGGCAGTATGTGGAATCTGTTGCGCGTGATACGTTTAGC 
CAATATAATTATGGAGAAATTCGTACTCCTATGTTTGAACACTACGAGGTAATCTCGCGGTCTGTAGGTGATACGACTGATATTGTGACGAAGGAA 
ATGTATGATTTCTATGATAAAGGAGATCGTCACATTACCTTGCGACCAGAGGGTACAGCTCCAGTGGTGCGTTCTTATGTTGAAAATAAATTGTTT 
GCGCCAGAGGTCCAAAAACCCGTCAAACTTTATTATATCGGTTCCATGTTCCGCTACGAACGTCCTCAAGCTGGTCGTTTACGTGAATTTCACCAG 
ATTGGGGTAGAATGTTTCGGCGCTGCTAATCCAGCAACAGATGTTGAAACCATTGCGATGGCCTATCACCTCTTTGAAAAATTGGGCATTAAGGAT 
GTCACCCTTCATTTAAATAGTTTGGGGAGTCCTGAGAGTCGTGCAGCTTATCGTCAAGCCTTGATTGACTACTTAACACCAATGCGTGATCAATTA 
TCTAAAGATAGTCAACGTCGCTTGGATGAAAACCCACTGCGCGTGCTTGATTCTAAAGAAAAAGAAGATAAACTAGCCGTTGAAAAAGCGCCTTCT 
ATTTTGGATTACTTAGATGAGGAAAGTCAGGCGCACTTTGAGGCGGTCAAAGATATGCTTGAAGCACTTGACATTCCTTATGTGATTGACACCAAT 
ATGGTGCGTGGCCTTGATTACTATAGCCACACTATTTTTGAATTCATCACGTCTGTGGAAGGTTCTGACTTAACTATCTGTGCGGGTGGACGTTAT 
GATAGTTTGGTAGGTTATTTTGGTGGGCCTGAGACTCCAGGATTTGGCTTTGGTCTTGGTTTAGAACGTCTCTTGATGATTATTGAAAAGCAGGGC 
ATTACCTTGCCAATTGAGACAGAGATGGATATTTACCTTGCTGTGTTAGGTGATGGTGCTAATAGCAAAGCTTTAGAATTGGTTCAAGCCATTCGC 
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CGTCAAGGGTTTACAGCTGAACGAGATTACCTTGGCCGTAAGATTAAGGCTCAGTTTAAATCAGCCGATACCTTTAAAGCAAAATTGGTAATGACT 
TTAGGAGAAAGTGAAGTTGAAGCAGGCAAAGCTGTGATTAAGAATAATCGTAGTCGTCAAGAAGTGGAAGTCAGTTTTGAAGATATGATGACAAAC 
TTTGCGAACATCTCAGAGCAATTATTATCT 

SEQ ID 3294 

MKLQKPKGTQDILPGDAAKWQYVESVARDTFSQYNYGEIRTPMFEHYEVISRSVGDTTDIVTKEMYDFYDKGDRHITLRPEGTAPWRSYVENKLF 
APEVQKPVKLYYIGSMFRYERPQAGRLREFHQIGVECFGAANPATDVETIAMAYHLFEKLGIKDVTLHLNSLGSPESRAAYRQALIDYLTPMRDQL 
SKDSQRRLDENPLRVLDSKEKEDKLAVEKAPSILDYLDEESQAHFEAVKDMLEALDIPYVIDTNMVRGLDYYSHTIFEFITSVEGSDLTICAGGRY 
DSLVGYFGGPETPGFGFGLGLERLLMIIEKQGITLPIETEMDIYLAVLGDGANSKALELVQAIRRQGFTAERDYLGRKIKAQFKSADTFKAKLVMT 
LGESEVEAGKAVIKNNRSRQEVEVSFEDMMTNFANISEQLLS 

SEQ ID 3295 

GTGCTTTTTGTTATAATAGGTTGGAATGAATATTTTAAATGGAGAAAACAGATGAAACGTAGTATGTATGCTGGGCGTGTTCGTAGTGAGCACATA 
GGAACATCGATTACTTTAAAAGGATGGGTTGGTCGTCGTCGTGACCTTGGAGGCCTTATTTTTATTGATCTTCGCGATCGCGAGGGAATCATGCAA 
TTAGTTATTAATCCTGAAGAAGTATCAGCCTCAGTTATGGCAACCGCAGAAAGTCTCCGTAGTGAATTTGTTATAGAGGTTAGCGGTGTAGTGACA 
GCACGAGAACAAGCTAATGATAATTTACCAACAGGAGAAGTTGAATTAAAAGTGCAAGAATTATCGATTCTTAATACCTCGAAAACAACACCATTT 
GAAATTAAAGATGGTATTGAGGCAAATGATGATACACGCATGCGTTACCGTTACTTGGATCTTCGTCGTCCGGAAATGCTTGAAAATTTCAAATTA 
CGTGCGAAAGTAACACACTCAATCCGTAATTACCTTGACAACTTAGAGTTTATTGATGTCGAAACTCCGATGCTAACAAAATCAACTCCAGAGGGG 
GCACGAGACTATTTGGTTCCATCACGTGTCAACCAAGGACATTTTTATGCCCTTCCACAAAGCCCTCAAATTACAAAACAGCTATTGATGAATGCG 
GGATTTGATCGTTATTATCAAATTGTCAAATGTTTCCGTGATGAGGATTTACGTGGAGACCGTCAACCTGAGTTTACACAAGTTGACTTAGAGACA 
TCATTCCTTAGTGATCAAGAAATTCAAGACATTGTTGAGGGTATGATTGCTAAAGTAATGAAAGACACTAAAGGTTTAGAGGTTTCTTTACCATTC 
CCAAGGATGGCATATGATGATGCAATGAATAACTACGGGTCTGATAAGCCTGATACAAGGTTTGATATGCTTTTACAAGACTTGACAGAAATTGTC 
AAAGAAGTTGACTTCAAGGTGTTCTCAGAAGCTTCAGTAGTTAAAGCGATTGTTGTCAAAGATAAGGCGGACAAGTACTCTCGAAAAAATATTGAT 
AAATTAACAGAAATTGCAAAACAATACGGTGCCAAAGGTTTAGCATGGCTAAAATATGCAGATAATACTATTTCAGGTCCGGTTGCTAAGTTCTTG 
ACAGCTATTGAAGGTAGGTTGACAGAAGCTTTACAGCTAGAGAATAATGACTTAATTCTATTTGTAGCAGATAGTCTTGAAGTAGCTAACGAGACT 
TTAGGAGCGCTTCGTACACGCATTGCAAAAGAACTTGAACTCATTGATTATTCTAAATTTAATTTCCTATGGGTTGTTGATTGGCCAATGTTTGAG 
TGGTCAGAAGAAGAGGGACGATATATGTCGGCTCATCATCCATTCACCTTGCCAACAGCGGAGACAGCGCATGAGTTGGAAGGGGATTTGGCTAAA 
GTACGTGCAGTTGCCTATGATATTGTTTTGAATGGATATGAGTTAGGCGGTGGTAGCCTACGTATTAACCAAAAAGATACACAAGAGCGTATGTTC 
AAGGCTTTAGGATTTAGCGCTGAATCAGCTCAGGAACAGTTTGGTTTCTTACTTGAAGCTATGGATTACGGCTTCCCACCACATGGTGGATTGGCA 
ATAGGCCTTGACCGCTTTGTTATGTTGTTAGCAGGCAAGGACAATATTCGAGAAGTTATTGCATTCCCTAAAAACAATAAGGCTAGTGATCCAATG 
ACTCAAGCTCCTAGTCTCGTTTCAGAACAACAATTAGAAGAATTATCACTTACTGTAGAAAGTTATGAAAAC 

SEQ ID 3296 

MLFVIIGWNEYFKWRKQMKRSMYAGRVRSEHIGTSITLKGWVGRRRDLGGLIFIDLRDREGIMQLVINPEEVSASVMATAESLRSEFVIEVSGWT 
AREQANDNLPTGEVELKVQELSILNTSKTTPFEIKDGIEANDDTRMRYRYLDLRRPEMLENFKLRAKVTHSIRNYLDNLEFIDVETPMLTKSTPEG 
ARDYLVPSRVNQGHFYALPQSPQITKQLLMNAGFDRYYQIVKCFRDEDLRGDRQPEFTQVDLETSFLSDQEIQDIVEGMIAKVMKDTKGLEVSLP.F 
PRMAYDDAMNNYGSDKPDTRFDMLLQDLTEIVKEVDFKVFSEASWKAIWKDKADKYSRKNIDKLTEIAKQYGAKGLAWLKYADNTISGPVAKFL 
TAIEGRLTEALQLENNDLILFVADSLEVANETLGALRTRIAKELELIDYSKFNFLWWDWPMFEWSEEEGRYMSAHHPFTLPTAETAHELEGDLAK 
VRAVAYDIVLNGYELGGGSLRINQKDTQERMFKALGFSAESAQEQFGFLLEAMDYGFPPHGGLAIGLDRFVMLLAGKDNIREVIAFPKNNKASDPM 
TQAPSLVSEQQLEELSLTVESYEN 

SEQ ID 3297 

ttggaaacgagcaggtttcacaggattctgtttgttttagggaatttatttatgaaacgtagcatgtatgcagggcgtgttcgcgaagaacacatt 
ggaacgacaatcacattgaaaggatgggtcagtcgtcgtcgtgacttgggtggtctcatctttattgatttgcgtgaccgtgagggtgtgatgcaa 
ttagtcattaaccctgaggaagtttccagtgatgtgatggcaactgctgaacgcttacgtagtgaatatgtgattgaagtggaaggttttgttgaa 
gctcgacaacaagccaatgataagttggcgacaggaatggttgagttaaaagtatctgctttgaccattttaaacacagctaaaacgacgcctttt 
gaaattaaagatgacgttgaagtaagtgatgacacgcgtttacgttaccgttacttagatttacgacgtccagaaatgttagaaaacttcaagcta 
cgtgcaaaagtgactcattctatccgtaattaccttgatgaccttgagtttatcgatgtcgagacacctatgttgacaaaatcaactccagaaggt 
gcgcgtgactatctggtaccaagtcgtgttagccaagggcatttctatgctttgccacaaagtccgcaaataaccaaacagttattgatgaatgct 
ggctttgatcgctattatcaaattgtgaaatgtttccgcgatgaagatctacgtggtgaccgtcaacctgagtttacacaagttgacttggaaacg 
tcattcctttctgaacaagaaattcaagacatcgttgaaggcatgattgctaaagtgatgaaagagacaaaagaaatagatgtaaccctaccattc 
ccacgtatgagctacgatgtagcaatgaatagctacggctctgataaaccagacacacgttttgaaatgcttttacaagacttgacagtaactgtc 
aaaggaaatgacttcaa'ggttttctcagaagcaccagctgtcaaggcgattgtggtgaagggaaatgcagatcgatactctcgtaaagatattgac 
aaattaactgagtttgccaaacaatttggtgctaaaggccttgcctgggttaaggtgacagatggtcaattggcaggcccagtagccaagttcttg 
acagctattgagacagagttgtcaagccaattaaaacttgctgagaatgatttggttttatttgtagcggatactcttgaggttgctaataataca 
ttaggtgcccttcgtaatcgtattgccaaggaccttgacatgattgatcagtcgcagtttaatttcctttgggtggttgattggccaatgtttgag 
tggtcagaagaagaaggacgttatatgtcagctcatcaccccttcactcttccaacgccagaatctgctcatgagttagagggtgatttggctaag 
gtacgggctattgcttacgacatcgttttaaatggttacgagcttggtggtggtagcctgcgtatcaatcaaaaagagatgcaagagcgcatgttc 
aaggctcttggctttaccgctgatgaagctaacgaccaatttggtttcttactagaagcgatggactacggctttcctcctcatggtggcttggca 
attggtcttgaccgttttgtcatgttgcttgctggaaaagacaatattcgagaagttattgccttccctaaaaataacaaagcctctgatccaatg 
acgcaagcacctagtcttgtttctgaaaaccaattagaagaactcagtcttcaaatagaaagtcatgat 
SEQ ID 3298 

LETSRFHRILFVLGNLFMKRSMYAGRVREEHIGTTITLKGWVSRRRDLGGLIFIDLRDREGVMQLVINPEEVSSDVMATAERLRSEYVIEVEGFVE 
ARQQANDKLATGMVELKVSALTILNTAKTTPFEIKDDVEVSDDTRLRYRYLDLRRPEMLENFKLRAKVTHSIRNYLDDLEFIDVETPMLTKSTPEG 
ARDYLVPSRVSQGHFYALPQSPQITKQLLMNAGFDRYYQIVKCFRDEDLRGDRQPEFTQVDLETSFLSEQEIQDIVEGMIAKVMKETKEIDVTLPF 
PRMSYDVAMNSYGSDKPDTRFEMLLQDLTVTVKGNDFKVFSEAPAVKAIWKGNADRYSRKDIDKLTEFAKQFGAKGLAWVKVTDGQLAGPVAKFL 
TAIETELSSQLKLAENDLVLFVADTLEVANNTLGALRNRIAKDLDMIDQSQFNFLWWDWPMFEWSEEEGRYMSAHHPFTLPTPESAHELEGDLAK 
VRAIAYDIVLNGYELGGGSLRINQKEMQERMFKALGFTADEANDQFGFLLEAMDYGFPPHGGLAIGLDRFVMLLAGKDNIREVIAFPKNNKASDPM 
TQAPSLVSENQLEELSLQIESHD 

SEQ ID 3299 

ATGAAAACTAGACGAACCCCTTTAGAAAAAAAGGTAAAATATATTATCAGTGTATGGGCTAAAAAATTTGGTCTCTTACACACTTTAAAAAGTATC 
TCACGAGAAAAATATGCAGAGAAAATTTCGGCTTCATTGCTGTATGGTATTCTATCCAGTGTTGCTGTCAATTTCTTTTTTCAACCTGGACATGTT 
TATTCAAGTGGAGCAACTGGTTTAGCTCAGGTTATTTCAGCTGTCAGTAAACACTGGTTTTCTTTTGAAATACCAGTTGCTTTAGCTTTTTATGCC 
ATTAATATCCCTTTGCTGATATTATCTTGGCGTAAGATTGGACATAAATTTACTATTTTTACGTTTATCACAGTAACTGTAAGCTCTATCTTCATT 
CAACTAATGCCTCAAATCACCCTTACAACTGATCCCTTAATCAATGCTATCTTTGGTGGTTTAATTATGGGAGCTGGTGTTGGTTTTAGCTTTAAG 
TCTAGAATTTCTAGTGGGGGAACAGATATTATCAGTTTGACAATTAGAAAGAAAACAGGCAGAGATGTAGGTAGTATTTCTTTTATTATTAATGGr 
ATTATTTTATTATTTGCAGGTCTTTTATTTGGTTGGAAGTACGCTTTGTACTCGATGGTGACCATTTTTGTATCAAGTAGAGTTACAGATGCCATT 
TTTACAAAGCAAAAAAAGATGCAAGCGATGATTGTTACCAGTAAGCCTTATTGCGTCATTAAACGTATCCATCGTGATTTACATCGTGGTGTAACC 
TGTATCAATGATGCTGAAGGTACTTATAATCATGAGAAAAAAGCAGTTTTAATAACTATATTAACACGTGAAGAATTTAGTGATTTTAAATATTTA 
ATGCTAAAAGCGGATCCAAAAGCCTTTGTTTCCGTTGCAGAAAATGTTCATATTATTGGACGATTCGTTGATGATGAT 
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SEQID3300 •■ 

MKTRRTPLEKKVKYIISVWAKKFGLLHTLKSISREKYAEKISASLLYGILSSVAVNFFFQPGHVYSSGATGLAQVISAVSKHWFSFEIPVALAFYA 
INIPLLILSWRKIGHKFTIFTFITVTVSSIFIQLMPQITLTTDPLINAIFGGL1MGAGVGFSFKSRISSGGTDIISLTIRKKTGRDVGSISFIING 
IILLFAGLLFGWKYALYSMVTIFVSSRVTDAIFTKQKKMQAMIVTSKPYCVIKRIHRDLHRGVTCINDAEGTYNHEKKAVLITILTREEFSDFKYL 
MLKADPKAFVSVAENVHIIGRFVDDD 

SEQ ID 3301 

ATGATTAAGAAAaCAACCTATAAGAAAAAAGTTAAATATGTCATTAGTAGAGGGGCCAAGAAAGTTGGCCTACTCCACGCTCTAAGAAGTATTTCA 
AGAGAAAAATATGCAGAGAAGATTTCGGCTTCTCTGCTTTATGGCATTCTCTCTAGTATTGCTGTGAATTTTTTCTTCCAGCCTGGGCATGTTTAT 
TCAAGTGGAGCAACTGGTCTAGCACAGGTTTTTTCAGCTCTTAGTCATCGTCTTTTAGGCTATGATTTTCCCATCGCCTTTGCGTTTTATTTGATT 
AATATTCCTTTGCTTATTTTAGCTTGGTATAAAATTGGGCATCAATTTACCATTTTTACCTTTATCACAGTCAGCATGAGTTCTTTCTTTATTCAA 
ATCATGCCTCAAGTGACGCTGACGACTGATCCTCTTATCAATGCTATTTTTGGTGGTTTGGTTATGGGAATGGGAATTGGTACAGGTCTCAAATCA 
CGTATCTCTAGTGGGGGGACTGATATTGTCAGTTTGACCCTTAGGAAACG21ACAGGCAAGGATGTGGGCAGTCTCTCATTGATGGTTAATGGTGCA 
ATTTTAGCCTTTGCAGGGATTTTATTTGGCTGGCAGTACGCCCTTTATTCTATGGTCTCTATCTTTGTATCAAGTCGTGTTACGGATGCCATTTTC 
ACCAAGCAAAAGAAAATGCAGGCAACTATTGTTACCAGCCATCCAGAGCGTGTGATTCATATGATCCATAAACGTCTGCATCGCGGAGTGACCAGT 
ATCAACGACGCAGAAGGGACTTACAAGCATGAACAAAAAGCAGTTTTGATTACCATTTTGACATGTGAAGAATACCCAGAATTCAAATGGCTGATG 
TTAAAAACAGACCCACAAGCCTTTGTTTCAGTGGCTGAGAATGTTAGAATTATCGGTCGTTTTGTGGAAGATGAT 

SEQ ID 3302 

MIKKTTYKKKVKYVISRGAKKVGLLHALRSISREKYAEKISASLLYGILSSIAVNFFFQPGHVYSSGATGLAQVFSALSHRLLGYDFPIAFAFYLI 
NIPLLILAWYKIGHQFTIFTFITVSMSSFFIQIMPQVTLTTDPLINAIFGGLVMGMGIGTGLKSRISSGGTDIVSLTLRKRTGKDVGSLSLMVNGA 
ILAFAGILFGWQYALYSMVSIFVSSRVTDAIFTKQKKMQATIVTSHPERVIHMIHKRLHRGVTSINDAEGTYKHEQKAVLITILTCEEYPEFKWLM 
LKTDPQAFVSVAENVRIIGRFVEDD 

SEQ ID 3303 

ATGTTGAAACTGGATTTAAAAACAAAGATAAAAGAAACTATTTTAATTGCCTTTGGTGTGGCTCTCTATACTTTCGGCTTTGTCAAATTTAATATG 
GCTAATCATTTGGCTGAAGGAGGTATTTCCGGTGTCACTTTGATTATCCATGCACTTTTCGGAGTTAATCCAGCACTTTCATCACTTCTCCTTAAT 
ATCCCGTTATTTATATTAGGGGCTAGGATTTTAGGGAAAAAATCCTTATTGTTAACTATATATGGTACAGTGTTAATGTCTTTTTTCATGTGGTTT 
TGGCAACAAATCCCTGTAACAGTCCCTTTGAAAAACGATATGATGTTAGTTGCAGTAGCTGCTGGAATTTTAGCAGGAACTGGTAGTGGTTTAGTA 
TTTAGATATGGTGCAACTACAGGTGGTGCAGATATTATTGGTCGTATTGTAGAGGAAAAATCTGGAATAAAATTAGGGCAAACCTTATTGTTTATT 
GATGCTATAGTTCTAACGTCTTCACTTGTTTATATTAATTTACAACAGATGCTATATACGTTAGTAGCTAGCTTTGTATTTAGTCAAGTGTTAACA 
AATGTTGAAAATGGGGGCTACACTGTTCGTGGAATGATCATTATTACCAAAGAATCAGAATCTGCAGCAGCAACCATTTTGCATGAAATTAATAGG 
GGTGTAACTTTTTTACGGGGCCAAGGTGCCTACTCAGGTAGAGAGCATGATGTCTTGTACGTAGCTCTTAACCCAAGTGAAGTGCGTGATGTGAAA 
GAAATCATGGCTGATTTAGACCCAGATGCTTTTATTTCTGTTATAAATGTAGATGAAGTTATTAGCTCAGATTTTAAAATTCGACGAAGAAATTAC 
GATAAA 

SEQ ID 3304 

MLKLDLKTKIKETILIAFGVALYTFGFVKFNMANHLAEGGISGVTLIIHALFGVNPALSSLLLNIPLFILGARILGKKSLLLTIYGTVLMSFFMWF 
WQQIPVTVPLKKDMMLVAVAAGILAGTGSGLVFRYGATTGGADIIGRIVEEKSGIKLGQTLLFIDAIVLTSSLVYINLQQMLYTLVASFVFSQVLT 
NVENGGYTVRGMIIITKESESAAATILHEINRGVTFLRGQGAYSGREHDVLYVALNPSEVRDVKEIMADLDPDAFISVINVDEVISSDFKIRRRNY 
DK 

SEQ ID 3305 

ATGGCACATCACGATAAATTGACTAAACTACTAAAACTGTTTTTGATTGCCCTAGGTGTAGCCATTTATACCTTCGGTTTTGTTAATTTTAACATG 
GCTAATGCTTTGGCTGAAGGTGGTGTGGCAGGAATAACCTTGATTTTACACGCGCATTTTGGGATTAATCCTGCTTACTCTTCTCTCTTATTTAAT 
CTTCCACTTTTTATTTTAGGGGCAAAGATTTTTGGGAAGCGTTCTTTGGCTCTAACCATCTATGGAACAGTTCTGATGTCCGCTTTTATCTGGATG 
TGGCAAAAAGTTCCTATCGAACTTGGCTTGGAAAATGACATGATGTTGGTGGCTGTAGTGGCAGGTCTCTTTTCAGGGATTGGGAGTGGCATTGTT 
TTTCGCTATGGTGCAACCACAGGTGGAACGGATATTATTGGTCGCATTGCAGAAGAAAAATTTGGAGCTAAGCTAGGTCAAACTTTGCTTTTGGTG 
GATGCTCTTGTATTGACAGCTTCGTTGACTTATGTGGATTTAAAACACATGCTTTACACTTTGGTGGCAAGCTTTGTTTTTAGCCAAS.TGATTAGT 
GTGGTTCAAAATGGTGGTTACACTATCCGTGGAATGATTATTATTACCAAGCATTCAGAGGCTGCCGCTCAAGCTATCCTAACCGAAATCAATCGT 
GGAGTGACTTACTTGAAAGGTCAAGGAGCTTACTCTGGTAATGATTACAATATCATGTATGTGACCTTGAACCCAACTGAAGTTCGGGAAGTCAAA 
CGTATTTTAGCTGGTTTGGATCCAGATGCCTTTATCTCCATTATTGATGTGGACGAAGTTATTAGCTCTGATTTTAAAATTCGCCGAAGAAATTAT 
GATAAA 

SEQ ID 3306 

MAHHDKLTKLLKLFLIALGVAIYTFGFVNFNMANALAEGGVAGITLILHAHFGINPAYSSLLFNLPLFILGAKIFGKRSLALTIYGTVLMSAFIWM 
■ WQKVPIELGLENDMMLVAWAGLFSGIGSGIVFRYGATTGGTDIIGRIAEEKFGAKLGQTLLLVDALVLTASLTYVDLKHMLYTLVASFVFSQMIS 
WQNGGYTIRGMIIITKHSEAAAQAILTEINRGVTYIiKGQGAYSGNDYNIMYVTLNPTEVREVKRILAGLDPDAFISIIDVDEVISSDFKIRRRNY 
DK 

SEQ ID 3307 

ATGCCATCAGAAAAAGAAATATTAGATGCTCTTAGTAAAGTTTATAGCGAAGAAGTAATACAAGCAGATGATTATTTTCGTCAAGCTATTTTCGAG 
CTCGCTAGTCAACTTGAAAAAGAGGGGATGAACTCACTCCTAGCTACAAAAATTGACTCACTTATCAATCAATACGTCTTAACACATCAATTTGAT 
GCTCCTAAAAGCATATTTGATCTTAGTCGCTTGGTAAAAACAAAAGCTAGCCATTACAAGGGAACTGCTATCTCAGCTATTATGCTTGGTAGTTTC 
TTAAGTGGAGGACCAAAA 

SEQ ID 3308 

MPSEKEILDALSKVYSEEVIQADDYFRQAIFELASQLEKEGMNSLLATKIDSLINQYVLTHQFDAPKSIFDLSRLVKTKASHYKGTAISAIMLGSF 
LSGGPK 

. SEQ ID 3309 [ 

ATGTTACAGGAGAATGCCATGCCATCAGAAAAAGAAATATTAGATGCTCTTAGTAAAGTTTATAGCGAACAAGTAATACAAGCAGATGATTATTTT 
CGTCAAGCGATCTTCGAGCTCGCCAGTCAACTTGAAAAAGAGGGGATGAGCTCACTCCTAGCTACAAAAATTGACTCACTTATCAATCAATACATC 
TTAACACATCAATTTGATGCTCCTAAAAGCATATTTGATCTTAGTCGCTTGGTAAAAACAAAAGCTAGCCATTACAAGGGAACTGCTATATCAGCT 
ATTATGCTTGGTAGTTTCTTAAGTGGGGGACCAAAA 

SEQ ID 3310 

MLQENAMPSEKEILDALSKVYSEQVIQADDYFRQAIFELASQLEKEGMSSLLATKIDSLIMQYILTHQFDAPKSIFDLSRLVKTKASHYKGTAISA 
IMLGSFLSGGPK 

SEQ ID 3311 

GTGACTATATTACTAATTAAAATAGGAGATACCATGGATACAAAACATCTAATTGCGAGTGAAATTCAAAAAGTTGTTCCAGATATGGAACAATCG 
ACCATTCTTTCTTTATTAGAAACCCCAAAAAATTCGAGCATGGGAGATTTAGCTTTCCCAGCATTCTCTTTGGCTAAAACTCTACGCAAAGCACCT 
CAAATAATTGCTAGTGACATTGCTGAACAAATTAAAAGCGACCAATTTGAAAAGGTGGAAGCTGTTGGACCTTACGTTAACTTTTTCCTTGATAAA 
GCCGCAATCTCAAGTCAAGTTTTAAAACAAGTCTTATCTGATGGTTCTGCCTATGCTACTCAAAATATTGGTGAAGGACGAAATGTTGCCATTGAC 
ATGTCTAGTCCAAATATTGCTAAGCCATTCTCAATTGGACACCTTCGTTCAACAGTTATTGGTGATAGTTTAGCTAATATTTTTGATAAAATTGGC 
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TATCATCCTGTTAAAATTAATCACCTTGGCGACTGGGGTAAACAATTTGGAATGTTAATCGTTGCCTATAAAAAATGGGGCAATGAAGAGGCTGTC 
CGTGCTCATCCCATCGATGAACTTTTAAAACTTTATGTCCGTATTAATGCTGAAGCCGAGACAGACCCTAGCGTTGATGAAGAGGCACGTGAGTGG 
TTTCGTAAACTTGAAGCTAACGATCCTGAAGCAACTGAATTATGGCAATGGTTCCGTGACGAGTCATTATTAGAATTCAACCGTCTTTACGATCAA 
ATGAATGTTACATTTGATAGCTATAACGGCGAGGCATTCTACAACGACAAAATGGATGAAGTGCTTGAACTGCTAGAATCTAAAAACCTCCTAGTC 
GAATCTAAAGGTGCACAAGTTGTTAACCTAGAAAAATACGGTATTGAACATCCTGCCCTCATTAAAAAATCCGATGGAGCAACTCTCTACATTACA 
CGTGACTTAGCTGCTGCACTTTACCGTAAACGTACCTACGATTTTGCAAAATCAATCTACGTTGTAGGAAACGAACAGTCTGCACACTTTAAGCAA 
CTAAAAGCTGTGCTTAAAGAAATGGACTACGATTGGTCCGATGATATGACTCATGTTCCTTTTGGCCTTGTAACAAAAGGAGGAGCAAAATTATCA 
ACTCGTAAAGGAAATGTAATTCTACTTGAACCTACTGTTGCAGAAGCTATTAATCGTGCGGCATCTCAGATTGAAGCTAAAAACCCTAACCTAGCA 
GATAAAGATAAAGTTGCTCAAGCAGTTGGTGTAGGTGCTATTAAATTTTACGATTTGAAAACTGATCGTACAAATGGTTATGACTTTGACTTAGAA 
GCAATGGTATCATTTGAAGGTGAAACTGGGCCATATGTACAATATGCACATGCTCGTATTCAATCAATCTTACGTAAAGCTAACTTTAGCCCATCT 
AATAGCGATAATTACAGTCTCAACGATGTTGAAAGCTGGGAAATCATCAAACTCATCCAAGATTTTCCTCGTATTATTGTACGTGCGGCAGATAAT 
TTTGAGCCCTCTATTATTGCAAAATTCGCTATTAATTTAGCTCAGTGCTTCAATAAATATTACGCCCACACACGTATTTTAGATGAAGACGCTGAA 
ATCAGTAGTCGTCTAGCACTTTGCTATGCAACTGCTACAGTATTAAAAGAATCTCTTCGCCTCCTAGGAGTTGATGCTCCGAATGAAATG 

SEQ ID 3312 

MTILLIKIGDTMDTKHLIASEIQKWPDMEQSTILSLLETPKNSSMGDLAFPAFSLAKTLRKAPQIIASDIAEQIKSDQFEKVEAVGPYVNFFLDK 
AAISSQVLKQVLSDGSAYATQNIGEGRNVAIDMSSPNIAKPFSIGHLRSTVIGDSLANIFDKIGYHPVKINHLGDWGKQFGMLIVAYKKWGNEEAV 
RAHPIDELLKLYVRINAEAETDPSVDEEAREWFRKLEANDPEATELWQWFRDESLLEFNRLYDQMNVTFDSYNGEAFYNDKMDEVLELLESKNLLV 
ESKGAQWNLEKYGIEHPALIKKSDGATLYITRDLAAALYRKRTYDFAKS1YWGNEQSAHFKQLKAVLKEMDYDWSDDMTHVPFGLVTKGGAKLS 
TRKGNVILLEPTVAEAINRAASQIEAKNPNLADKDKVAQAVGVGAIKFYDLKTDRTNGYDFDLEAMVSFEGETGPYVQYAHARIQSILRKANFSPS 
NSDNYSLNDVESWEIIKLIQDFPRIIVRAADNFEPSIIAKFAINLAQCFNKYYAHTRILDEDAEISSRLALCYATATVLKESLRLLGVDAPNEM 

SEQ ID 3313 

ATGGATACTAAAACTCTAATCGCAAGTGAAATAGCTAAAGTTGTTCCAGAATTAGAACAAGATGCTATTTTTAACTTGCTTGAAACCCCAAAAAAT 
TCTGACATGGGAGACGTTGCCTTTCCAGCTTTTAGCTTAGCAAAAGTCCTTCGCAAAGCCCCTCAAATGATTGCTAGCGAGTTAGCTGAACAGATT 
GATGAGAGCCAATTTGAAAAAGTCGTAGCTGTCGGCCCTTACATCAACTTTTTCCTTGATAAAGCTAAGATTTCCTCACAGGTCCTTGAACAAGTG 
ATTACAGCAGGTTCAGACTATGCTCAGCAAGACGAAGGTCAAGGGCGAAATGTTGCTATTGACATGTCAAGCCCAAACATCGCTAAGCCATTTTCA 
ATCGGTCACCTCCGCTCAACAGTTATTGGTGATAGTCTCGCTCACATTTTTGCCAAAATGGGCTATAAACCTGTAAAAATCAATCACCTTGGTGAC 
TGGGGTAAACAATTTGGTATGCTCATTGTTGCCTACAAAAAATGGGGAGATGAAGCTGCTGTTCAGGCACATCCTATTGATGAACTCTTAAAACTT 
TACGTTCGTATCAATGCTGAAGCTGAAACTGATCCCACCGTTGATGAAGAAGCTCGTGAATGGTTCCGTAAATTGGAAGATGGCGACAAAGAAGCT 
ACTGAATTATGGCAATGGTTCCGTGATGAAAGTTTACTTGAGTTCAACCGACTTTATGACCAATTACATGTCACCTTCGATAGTTACAACGGTGAG 
GCCTTCTATAATGACAAAATGGATGAGGTTCTTGACTTATTAGAAGCTAAAAACCTTCTTGTAGAATCTAAAGGTGCCCAAGTTGTTAATCTTGAA 
AAATATGGTATTGAACACCCTGCCTTGATCAAAAAATCAGATGGCGCTACTCTTTACATTACCCGTGACCTAGCTGCCGCACTTTACCGTAAACGC 
ACTTATGACTTTGCTAAATCCGTTTATGTTGTTGGTAATGAGCAAGCTGCTCACTTCAAACAATTAAAAGCAGTGCTAAAAGAAATGGGTTACGAT 
TGGTCAGATGATATGACACACGTTGCTTTTGGACTTGTCACAAAAGGCGGTGCTAAATTATCAACACGTAAAGGTAATGTTATTCTTCTTGAACCT 
ACQGTTGCTGAAGCCATTAACCGTGCAGCTTCTCAAATTGAAGCGAAAAATCCAAACCTTGCTGACAAAGAAGCTGTTGCACACGCTGTTGGTGTC 
GGCGCCATCAAGTTTTACGATCTCAAAACAGATCGTATGAATGGGTATGACTTTGACCTTGAGGCCATGGTTTCCTTTGAAGGAGAAACTGGACCT 
TATGTTCAATACGCTCACGCTCGTATCCAATCTATTCTACGTAAAGCTGACTTTACGCCATCTGCAACCACCACTTACAGTTTAGCTGATGCTGAA 
AGCTGGGAAATTATCAAACTTATCCAAGATTTCCCACGCATTATCAAGCGAACATCAGATAACTTTGAGCCTTCTATTATGGCTAAATTTGCTATT 
AACTTAGCCCAAAGCTTTAACAAATATTATGCTCACACTCGCATTCTCGACGACAACTCAGAACGTGATAACCGCTTAGCTCTCTGCTATGCAACT 
GCTACTGTTCTTAAAGAAGCGCTTCGCTTACTCGGTGTTGACGCACCAAATGAAATG 

SEQ ID 3314 

MDTKTLIASEIAKWPELEQDAIFNLLETPKNSDMGDLAFPAFSLAKVLRKAPQMIASELAEQIDESQFEKWAVGPYINFFLDKAKISSQVLEQV 
ITAGSDYAQQDEGQGRNVAIDMSSPNIAKPFSIGHLRSTVIGDSLAHIFAKMGYKPVKINHLGDWGKQFGMLIVAYKKWGDEAAVQAHPIDELLKL 
YVRINAEAETDPTVDEEAREWFRKLEDGDKEATELWQWFRDESLLEFNRLYDQLHVTFDSYNGEAFYNDKMDEVLDLLEAKNLLVESKGAQWNLE 
KYGIEHPALIKKSDGATLYITRDLAAALYRKRTYDFAKSVYWGNEQAAHFKQLKAVLKEMGYDWSDDMTHVAFGLVTKGGAKLSTRKGNVILLEP 
TVAEAINRAASQIEAKNPNLADKEAVAHAVGVGAIKFYDLKTDRMNGYDFDLEAMVSFEGETGPYVQYAHARIQSILRKADFTPSATTTYSLADAE 
SWEIIKLIQDFPRIIKRTSDNFEPSIMAKFAINLAQSFNKYYAHTRILDDNSERDNRLALCYATATVLKEALRLLGVDAPNEM 

SEQ ID 3315 

TTGAATAACATGAATAAAATAGAACGCCAAAAACGTATTAAACGTTTGATCCAATCAGGGCAGATTGGCACACAAGAAGAAATTAAATTACATTTA 
AAAAATGAAGGAATCGATGTCACGCAAGCGACTCTATCAAGAGACTTGCGTGAGATTGGTCTTTTAAAATTACGTAGCCCAGAAGGTAAGCTATAT 
TATAGTTTATCAACAGCTACTTCAAATCGATTTAGCCCAGCCTTACGCTCATATATTTTGAAAGTATCGCGAGCAAGTTTTATGTTAGTTTTAAAT 
ACTAATTTAGGGGAGGCTAGCGTTTTAGCAAACTTTATTGATGAGAAAGGGCTGCCAGAGATTTTAGGAACAATGGCAGGAGCAGACACCTTGTTG 
GTGATTTGTCAAAATGAAGATATTGCCAAAGTTTTTGAAAAAGAACTATCAGTAGGTTTA 

SEQ ID 3316 

MNNMNKIERQKRIKRLIQSGQIGTQEEIKLHLKNEGIDVTQATLSRDLREIGLLKLRSPEGKLYYSLSTATSNRFSPALRSYILKVSRASFMLVLN 
TNLGEASVLANFIDEKGLPEILGTMAGADTLLVICQNEDIAKVFEKELSVGL 

SEQ ID 3317 

ATGAATAAAATGGAGCGTCAACAGCAGATTAAGCGAATCATTCAAGCAGAGCATATTGGCACACAAGAAGATATTAAAAATCACCTTCAAAAAGAA 
GGCATTGTGGTCACCCAAGCAACTCTATCTCGGGACTTAAGAGAAATTGGCCTTTTGAAATTGAGAGATGAACAAGGCAAACTCTATTATAGTTTG 
TCTGAACCCGTTGCAACACCATTTAGTCCTGAGGTGCGTTTTTATGTTTTGAAAGTTGATCGAGCAGGTTTTATGCTGGTTCTCCATACCAATTTA 
GGAGAGGCTGATGTTCTAGCTAATTTGATTGACAATGATGCCATTGAAGATATTCTAGGAACCATTGCTGGTGCGGATACCTTGCTTGTGATTTGC 
AGAGACGAAGAGATTGCTAAACGCTTTGAAAAAGATTTGGCTGCAGGCCTA 

SEQ ID 3318 

MNKMERQQQIKRIIQAEHIGTQEDIKNHLQKEGIW.TQATLSRDLREIGLLKLRDEQGKLYYSLSEPVATPFSPEVRFYVLKVDRAGFMLVLHTNL 
GEADVLANLIDNDAIEDILGTIAGADTLLVICRDEEIAKRFEKDLAAGL 

SEQ ID 3319 

ATGGCCAAGCCAACGATATCACCGGGAATGCAACAGTATCTGGATATAAAAGAGAATTATCCAGATGCTTTTTTGCTTTTTAGAATGGGTGATTTT 
TATGAATTATTTTATGATGATGCGGTAAAAGCAGCACAAATCCTGGAAATTAGCTTGACTAGTCGAAATAAGAACGCAGAAAAGCCAATCCCAATG 
GCAGGAGTTCCCTATCACTCAGCTCAACAGTATATTGACGTTTTAGTTGAATTAGGTTACAAAGTAGCCATTGCTGAGCAGATGGAAGATCCTAAA 
AAAGCTGTGGGAGTGGTCAAGCGTGAGGTAGTGCAAGTTGTTACCCCAGGAACGGTTGTGGAGTCAACGAAGCCGGATAGTGCTAATAATTTCTTA 
GTAGCGATTGATTCGCAAGATCAACAAACATTTGGTCTAGCATATATGGATGTCTCAACTGGAGAGTTTCAGGCAACCCTTTTAACAGATTTTGAG 
TCCGTCCGTAGTGAAATACTAAATTTAAAAGCTCGTGAGATTGTAGTAGGATATCAATTGACGGACGAAAAAAATCACCTACTGACGAAGCAGATG 
AACTTGCTTTTATCATACGAAGACGAACGACTTAATGATATTCATTTGATTGATGAGCAGTTAACTGATTTGGAAATATCTGCTGCGGAAAAACTT 
TTACAATATGTGCATAGAACACAAAAGCGTGAACTTAGTCATTTACAGAAAGTAGTTCATTATGAAATAAAGGACTATTTACAAATGTCATATGCA 
ACGAAAAATAGTCTAGATTTACTGGAGAATGCTAGAACAAGCAAGAAGCATGGAAGTCTTTACTGGTTGTTAGATGAGACTAAAACAGCGATGGGA 
ACTCGAATGCTGAGAACTTGGATTGACAGGCCTTTGGTAAGTATGAATCGAATCAAGGAACGTCAAGATATTATTCAAGTGTTTCTTGATTATTTT 
TTTGAGAGAAACGATCTCACAGAAAGTTTAAAGGGTGTATATGATATTGAACGCCTAGCAAGTCGAGTATCTTTCGGAAAAGCCAACCCTAAAGAT 
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CTATTGCAACTCGGACAGACCTTATCACAAATTCCTCGGATTAAAATGATTTTACAGTCCTTCAATCAACCTGAGCTTGACATCATTGTCAACAAA 
ATTGACACTATGCCTGAATTAGAAAGTTTAATTAATACGGCGATAGCCCCAGAAGCACAGGCTACTATCACTGAGGGAAACATTATCAAGTCTGGA 
TTTGATAAGCAATTGGATAATTATCGAACAGTGATGCGTGAAGGTACAGGTTGGATTGCTGATATTGAAGCTAAGGAAAGAGCAGCAAGTGGTATC 
GGTACTCTTAAAATTGATTATAATAAAAAAGACGGTTATTACTTCCATGTTACCAATTCCAATTTATCACTAGTACCGGAGCATTTTTTCCGTAAA 
GCGACATTAAAAAATTCTGAACGCTATGGAACAGCTGAACTAGCCAAAATTGAAGGTGAAATGCTCGAAGCTCGCGAGCAATCTTCAAATTTAGAA 
TATGATATTTTTATGCGTGTTCGTGCCCAAGTAGAATCTTATATTAAACGTCTTCAAGAGTTAGCAAAGACGATTGCAACCGTTGATGTTCTACAG 
AGTTTGGCAGTAGTTGCAGAAAATTATCACTATGTTCGTCCCAAATTTAATGATCAACATCAGATTAAGATTAAGAATGGGCGTCATGCAACTGTT 
GAAAAAGTGATGGGAGTGCAAGAATATATTCCCAATAGCATCTATTTTGATAGTCAGACAGATATCCAGTTGATTACAGGACCAAATATGAGTGGT 
AAGTCGACCTATATGCGCCAGTTAGCTTTGACAGTTATTATGGCACA2iATGGGAGGTTTTGTATCGGCAGACGAAGTTGATTTGCCTGTATTTGAT 
GCAATATTTACTAGGATTGGTGCTGCTGACGACTTAATTTCTGGGCAATCAACCTTTATGGTAGAAATGATGGAAGCGAATCAAGCTGTAAAACGA 
GCCAGTGATAAATCTTTGATTCTTTTTGATGAATTAGGTCGAGGGACAGCCACTTATGATGGTATGGCATTAGCTCAATCGATTATAGAATATATT 
CATGACCGTGTTAGGGGAAAAACAATGTTTGCGACTCATTACCATGAGTTGACAGATTTATCTGAACAGTTGACAAGGCTTGTCAATGTACACGTG 
GCTACTTTAGAGAGAGATGGAGAAGTTACCTTCTTACATAAAATTGAATCTGGACCTGCGGATAAGTCTTATGGGATACACGTCGCAAAAATAGCT 
GGTTTACCAATTGACTTATTGGATAGGGCAACTGATATTTTATCACAGTTGGAAGCTGATGCAGTACAGTTGATCGTATCGCCCTCCGAAGAAGCT 
GTTACTGCTGACTTAAATGAGGAACTAGATTCTGAGAAGCAACAAGGACAATTATCGCTTTTTGAAGAACCTTCAAATGCAGGTAGGGTTATTGAG 
GAGTTAGAAGCGATAGATATAATGAATCTAACTCCAATGCAAGCTATGAATGCTATATTTGACTTAAAGAAATTATTA 

SEQ ID 3320 

MAKPTISPGMQQYLDIKENYPDAFLLFRMGDFYELFYDDAVKAAQILEISLTSRNKNAEKPIPMAGVPYHSAQQYIDVLVELGYKVAIAEQMEDPK 
KAVGWKREWQWTPGTWESTKPDSANNFLVAIDSQDQQTFGLAYMDVSTGEFQATLLTDFESVRSEILNLKAREIVVGYQLTDEKNHLLTKQM 
NLLLSYEDERLNDIHLIDEQLTDLEISAAEKLLQYVHRTQKRELSHLQKWHYEIKDYLQMSYATKNSLDLLENARTSKKHGSLYWLLDETKTAMG 
TRMLRTWIDRPLVSMNRIKERQDIIQVFLDYFFERNDLTESLKGVYDIERLASRVSFGKANPKDLLQLGQTLSQIPRIKMILQSFNQPELDIIWK 
IDTMPELESLINTAIAPEAQATITEGNIIKSGFDKQLDNYRTVMREGTGWIADIEAKERAASGIGTLKIDYNKKDGYYFHVTNSNLSLVPEHFFRK 
ATLKNSERYGTAELAKIEGEMLEAREQSSNLEYDIFMRVRAQVESYIKRLQELAKTIATVDVLQSLAWAENYHYVRPKFNDQHQIKIKNGRHATV 
EKVMGVQEYIPNSIYFDSQTDIQLITGPNMSGKSTYMRQLALTVIMAQMGGFVSADEVDLPVFDAIFTRIGAADDLISGQSTFMVEMMEANQAVKR 
ASDKSLILFDELGRGTATYDGMALAQSIIEYIHDRVRAKTMFATHYHELTDLSEQLTRLVNVHVATLERDGEVTFLHKIESGPADKSYGIHVAKIA 
GLPIDLLDRATDILSQLEADAVQLIVSPSQEAVTADLNEELDSEKQQGQLSLFEEPSNAGRVIEELEAIDIMNLTPMQAMNAIFDLKKLL 

SEQ ID 3321 

ATGGCAAAAACTAACATTTCTCCTGGAATGCAACAGTATCTGGACATCAAAAAAGATTATCCAGATGCTTTTTTGCTTTTTAGGATGGGTGACTTT 

TATGAATTATTTTACGAGGACGCTGTCAAAGCAGCACAACTCTTAGAAATTGGTTTGACCAGTCGCAACAAGAATGCGGAAAATCCAATTCCTATG 

GCAGGCGTGCCACATCATTCTGCCCAACAATACATTGATGTGTTAATTGAGTTGGGTTACAAGGTTGCTGTCGCAGAACAAATGGAAGACCCAAAG 

CAAGCTGTTGGGGTGGTGAAGCGTGAGGTCGTTCAAGTCATAACTCCTGGAACGGTTGTGGATTCAGCTAAGCCAGATAGCGCCAATAACTTTTTG 

GTAGCTGTTGACTTTGATGGTTGCCGTTATGGATTGGCTTATATGGATGTATCCACAGGTGAATTTTGCGTGACAGATTTGGCGGACTTTACGAGT 

GTTCGTAGCGAAATCCAAAACCTCAAGGCGAAAGAAGTCTTACTAGGTTTTGATTTATCTGAAGAAGAACAGACGATTTTGGTCAAGCAGATGAAT 

TTGCTGCTTTCTTATGAAGAAACGGTCTATGAAGATAAATCTTTAATTGACGGCCAATTGACAACGGTAGAACTGACAGCGGCAGGAAAACTCTTG ' 

CAATACGTTCACAAAACACAAATGCGAGAACTCAGCCACTTGCAAGCATTGGTTCACTATGAGATCAAGGATTATTTGCAGATGTCGTATGCCACT' 

AAGTCAAGTTTAGATTTGGTAGAAAATGCTAGGACTAATAAAAAACATGGAAGTCTCTATTGGCTGTTAGATGAAACCAAGACAGCTATGGGGATG 

AGGCTTTTGCGCTCATGGATTGATCGACCTTTGGTTTCTAAAGAAGCTATTTTAGAGCGTCAAGAAATTATTCAAGTTTTTCTGAATGCTTTTATT 

GAGCGAACCGATTTAAGCAATAGTTTAAAAGGTGTTTACGACATCGAACGCTTATCTAGTCGCGTGTCTTTTGGCAAGGCAAATCCGAAAGATTTA 

CTTCAATTGGGGCATACCTTAGCTCAAGTGCCTTATATCAAAGCTATCTTAGAGTCTTTTGACAGTCCTTGTGTTGACAAACTTGTCAATGATATT 

GACAGTTTGCCTGAGTTGGAATACTTGATTAGAACAGCCATTGATCCAGATGCACCAGCAACTATTAGTGAAGGAAGTATTATCCGCAATGGTTTT 

GATGAGCGCTTGGACCATTATCGTAAAGTAATGCGAGAGGGGACAGGCTGGATTGCGGATATTGAGGCCAAAGAGCGTCAAGCAAGTGGCATTAAT 

AACCTAAAAATTGATTACAATAAAAAAGATGGTTATTATTTTCACGTTACGAATTCAAATCTTAGCTTAGTTCCCGAGCATTTTTTCAGAAAGGCA 

ACTTTAAAAAATTCTGAACGTTATGGAACAGCAGAATTGGCTAAGATTGAAGGTCAGATGTTAGAGGCTAGGGAAGAGTCATCTAGTTTAGAATAC ■ 

GATATTTTTATGTGTATTCGAGCTCAAGTTGAAACCTATATTAATCGTTTACAGAAACTGGCTAAAATTTTGGCAACGGTAGATGTTTTGCAAAGT 

TTAGCAGTCGTTGCTGAAACCAATCATTATATCCGGCCGCAGTTCAATGATAATCATGTGATTACAATTCAAGAAGGTCGTCACGCGGTTGTTGAA 

AAGGTTATGGGAGTGCAGGAATACATTCCCAATAGTATCTCTTTTGACCAACAGACCAGTATTCAGCTGATTACAGGTCCAAATATGAGTGGTAAG 

TCGACTTATATGAGACAGCTGGCCTTAACGGTTATCATGGCCCAGATGGGTTCATTTGTGGCTGCTGATCATGTTGATTTACCTTTATTTGATGCG 

ATTTTTACGCGTATTGGGGCTGCTGATGATTTGATTTCTGGGCAATCAACCTTTATGGTGGAGATGATGGAAGCAAACCAAGCAATCAAACGCGCA 

AGTGACAACTCTCTTATTCTATTTGATGAACTGGGACGAGGCACGGCAACTTATGATGGTATGGCTTTAGCCCAGGCAATTATTGAATATATCCAT 

GATAGAGTTGGTGCTAAGACCATATTTGCAACGCATTATCATGAATTGACAGACTTGTCAACTAACTTGACAAGTCTAGTCAATGTTCATGTAGCA 

ACGCTTGAAAAAGATGGCGATGTTACCTTCCTTCATAAGATTGCTGAGGGACCGGCGGATAAATCTTACGGTATTCATGTGGCAAAAATAGCAGGA 

CTGCCAAAATCCCTATTAAAGAGAGCAGACGAAGTTCTGACCCGTTTAGAAACACAGTCACGATCTACTGAGATAATATCAGTCCCTTCACAAGTT 

GAGTCAAGCAGCGCTGTTAGACAGGGGCAATTATCCCTTTTTGGTGATGAAGAGAAAGCTCATGAGATTAGGCAAGCACTGGAAGTTATTGATGTC 

ATGAACATGACCCCGCTTCAAGCAATGACAACTCTTTACGAATTGAAAAAGTTGTTA 

SEQ ID 3322 

MAKTNISPGMQQYLDIKKDYPDAFLLFRMGDFYEDFYEDAVKAAQLIiEIGIiTSRNKNAENPIPMAGVPHHSAQQYIDVLIELGYKVAVAEQMEDPK 
QAVGWKREWQVITPGTWDSAKPDSANNFLVAVDFDGCRYGLAYMDVSTGEFCVTDLADFTSVRSEIQNLKAKEVLLGFDLSEEEQTILVKQMN 
LLLSYEETVYEDKSLIDGQLTTVELTAAGKLLQYVHKTQMRELSHLQABVHYEIKDYLQMSYATKSSLDLVENARTNKKHGSLYWLLDETKTAMGM 
RLLRSWIDRPLVSKEAILERQEIIQVFLNAFIERTDLSNSLKGVYDIERLSSRVSFGKANPKDLLQLGHTLAQVPYIKAILESFDSPCVDKLWDI 
DSLPELEYLIRTAIDPDAPATISEGSIIRNGFDERLDHYRKVMREGTGWIADIEAKERQASGINNLKIDYNKKDGYYFHVTNSNLSLVPEHFFRKA 
TLKNSERYGTAELAKIEGQMLEAREESSSLEYDIFMCIRAQVETYINRLQKLAKILATVDVLQSLAWAETNHYIRPQFNDNHVITIQEGRHAWE 
KVMGVQEYIPNSISFDQQTSIQLITGPNMSGKSTYMRQLALTVIMAQMGSFVAADHVDLPLFDAIFTRIGAADDLISGQSTFMVEMMEANQAIKRA 
SDNSLILFDELGRGTATYDGMALAQAIIEYIHDRVGAKTIFATHYHELTDLSTNLTSLVNVHVATLEKDGDVTFLHKIAEGPADKSYGIHVAKIAG 
LPKSLLKRADEVLTRLETQSRSTEIISVPSQVESSSAVRQGQIiSLFGDEEKAHEIRQALEVIDVMNMTPLQAMTTLYELKKLL 

SEQ ID 3323 

ATGACACAAGGTACAGTGAAATGGTTTAACTCAGAAAAAGGTTTTGGCTTTATTTCTAGCGAAACTGGAACAGACGTCTTCGCTCATTTTTCAGAG 
ATTAAAGTTGATGGCTTCAAAACTCTTGAAGAAGGACAAAAAGTAACATTTGATATTCAAGATGGTCAACGTGGACCACAAGCAACAAATATCAAT 
CTTGTTAAA 

SEQ ID 3324 

MTQGTVKWFNSEKGFGFISSETGTDVFAHFSEIKVDGFKTLEEGQKVTFDIQDGQRGPQATNINLVK 

SEQ ID 3325 

ATGTATATGGCACAAGGTACAGTAAAATGGTTTAATGCTGAAA2UVGGTTTTGGTTTTATTTCAACTGAAAACGGTCAAGATGTCTTTGCACATTTT 
TCAGCCATCCAAACTAATGGTTTTAAAACGTTAGAAGAAGGACAAAAAGTGGCATTTGACGTCGAAGAAGGTCAACGTGGACCTCAAGCAGTCAAT 
ATCACTAAATTGGCC 

SEQ ID 3326 

MYMAQGTVKWFNAEKGFGFISTENGQDVFAHFSAIQTNGFKTLEEGQKVAFDVEEGQRGPQAVKITKLA 
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SEQ ID 3327 

GTGTCATTTGTTTATTACCTTTCTAAAAATGTTACTGTAAAAAATAAAAAAGGTAAAAATGTTAAACAAAAATACAACTTCAAAACTTATTACGCT 
CCC 

SEQ ID 3328 

MSFVYYLSKNVTVKNKKGKNVKQKYNFKTYYAP 

SEQ ID 3329 

ATGGCTAAGATATCACAAAAAAAGTTACAAAAAATCATAAAAAAAGGAGGGATGAACTTGTCTAAAATTATTGAATTACCGGATATATTAGCTAAC 
CAGATTGCTGCTGGTGAGGTTGTTGAAAGGCCTAGTAGCGTCGTTAAAGAATTAGTTGAAAATGCCATAGATGCAGGAAGTAGCCAAATTACCATA 
GAGGTTGAAGAATCTGGTCTTAAAAAGATTCAAATAACGGATAACGGTGAAGGGATGACTAGTGAGGATGCCGTTCTCAGTTTACGACGTCACGCT 
ACATCCAAAATCAAAAGCCAGAGTGACCTTTTTCGTATTCGGACCTTAGGTTTTCGTGGTGAAGCTCTACCATCAATCGCTTCGATTAGTTTAATG 
ACGATAAAAACAGCTACAGAGCAAGGGAAACAAGGGACGTTACTTGTTGCTAAAGGGGGAAACATTGAAAAACAGGAAGTTGTTTCAAGTCCTCGT 
GGAACAAAAATTTTAGTTGAAAATTTATTCTTTAACACGCCTGCCAGATTGAAATACATGAAGAGTTTACAGTCTGAACTAGCTCATATTATTGAT 
ATTGTTAATAGACTCAGTCTAGCGCATCCGGAAGTTGCTTTTACACTGATAAATGATGGTAAAGAAATGACTAAAACTAGTGGGACTGGCGATTTG 
AGACAGGCGATTGCAGGTATTTATGGTTTAAATACTGCAAAAAAAATGATTGAGATTTCAAATGCAGATTTAGATTTTGAAATTTCGGGTTATGTA 
AGTTTGCCTGAATTGACACGAGCTAACCGAAACTATATTACCCTATTAATTAACGGTCGTTACATTAAAAATTTTCTTTTGAACCGCTCAATTCTA 
GATGGTTATGGTTCAAAGTTGATGGTTGGAAGATTTCCAATTGCTGTCATTGATATTCAGATAGATCCTTATCTAGCAGATGTCAACGTTCATCCG 
ACTAAGCAAGAGGTGAGAATTTCTAAGGAACGAGAATTAATGAGTTTAATAAGCACAGCAATTTCTGAGAGTCTTAAACAATATGACTTGATTCCG 
GATGCTTTAGAGAATTTAGCTAAAACTAGTACCCGAAGTGTAGATAAGCCTATACAAACAAGCTTCTCACTAAAACAGCCTGGTTTGTATTACGAT 
AGGGCTAAAAATGACTTTTTTATAGGTGCAGATACTGTATCTGAACCTATTGCTAACTTTACAAACCTTGACAAAAGTGACGGTTCAGTTGACAAT 
GATGTAAAAAACTCTGTTAATCAAGGAGCAACGCAGTCTCCTAATATAAAGTATGCTAGTAGAGATCAAGCTGATAGTGAGAACTTCATTCATTCT 
CAGGATTACCTTAGTAGTAAACAGTCACTTAACAAACTTGTTGAAAAATTAGATTCGGAAGAAAGTTCGACTTTTCCAGAGCTCGAATTTTTTGGT 
CAAATGCATGGGACCTACTTATTTGCTCAAGGGAATGGTGGGTTGTATATTATTGATCAACATGCAGCTCAAGAGCGTGTAAAATACGAGTATTAC 
CGTGAAAAGATAGGTGAGGTTGATAATAGTCTTCAACAATTGTTAGTACCATTTCTATTTGAATTTTCAAGTTCAGATTTTCTTCAATTACAAGAA 
AAAATGTCATTATTACAAGATGTTGGTATTTTCTTGGAACCGTATGGTAATAATACTTTCATTTTAAGGGAACATCCAATTTGGATGAAAGAAGAA 
GAGGTAGAGTCTGGCATTTATGAAATGTGTGATATGTTGTTGCTCACTAATGAAGTATCAGTGAAAAAATATCGCGCAGAGTTGGCTATTATGATG 
TCTTGCAAGCGATCTATTAAAGCAAACCATACGCTAGACGATTACTCAGCACGTCATTTATTAGATCAGTTAGCGCAATGTAAAAATCCTTATAAT 
TGCCCTCATGGAAGACCTGTTTTAGTTAATTTTACAAAAGCTGATATGGAGAAAATGTTTAAACGAATCCAAGAAAATCATACAAGCCTCAGGGAT 
TTAGGAAAATAT 

SEQ ID 3330 

MAKISQKKLQKIIKKGGMNLSKIIELPDILANQIAAGBWKRPSSWKELVENAIDAGSSQITIEVEESGLKKIQITDNGEGMTSEDAVLSLRRHA 
TSKIKSQSDLFRIRTLGFRGEALPSIASISLMTIKTATEQGKQGTLLVAKGGNIEKQEWSSPRGTKILVENLFFNTPARLKYMKSLQSELAHIID 
IVNRLSLAHPEVAFTLINDGKEMTKTSGTGDLRQAIAGIYGLNTAKKMIEISNADLDFEISGYVSLPELTRANRNYITLLINGRYIKNFLLNRSIL 
DGYGSKLMVGRFPIAVIDIQIDPYLADVNVHPTKQEVRISKERELMSLISTAISESLKQYDLIPDALENLAKTSTRSVDKPIQTSFSLKQPGLYYD 
RAKNDFFIGADTVSEPIANFTNLDKSDGSVDNDVKNSVNQGATQSPNIKYASRDQADSENFIHSQDYLSSKQSLNKLVEKLDSEESSTFPELEFFG 
QMHGTYLFAQGNGGLYIIDQHAAQERVKYEYYREKIGEVDNSLQQLLVPFLFEFSSSDFLQLQEKMSLLQDVGIFLEPYGNNTFILREHPIWMKEE 
EVESGIYEMCDMLLLTNEVSVKKYRAELAIMMSCKRSIKANHTLDDYSARHLLDQLAQCKNPYNCPHGRPVLVNFTKADMEKMFKRIQENHTSLRD 
LGKY 

SEQ ID 3331 

TTGTTATATCAACGTTTAGAAAGTGTTAAAAAdAAAATTATGACAAACATTATTGAATTACCGGAAGTTCTCGCCAACCAAATTGCAGCTGGTGAA 
GTTGTAGAAAGGCCAGCGAGTGTTGTCAAGGAATTGGTTGAGAATGCTATTGATGCTAAAAGTAGCCAGATTACCGTTGAAATTGAAGAGTCTGGC 
CTTAAGATGATACAGGTTACAGACAACGGTGAGGGAATGTCTCATGAAGATTTACCTTTAAGTCTGCGTCGCCACGCTACTAGTAAAATTAAGAGT 
CAGAGTGATTTGTTTAGAATTAGAACACTTGGCTTCCGTGGAGAGGCTTTACCGTCTGTTGCCTCTATCAGTAAAATCACGATAAAAACAGCAACA 
AAAGAAGTCACTCACGGTTCTCTTCTTATAGCTACTGGTGGGGAAATTGAGACACTTGAAGCGATCTCAACTCCTACTGGAACCAAAATTAAGGTT 
GAAAACCTTTTTTACAACACGCCTGCTCGTCTCAAATATATGAAAAGTTTACAGGCAGAATTAGCTCACATTGTAGATGTGGTCAACCGGTTGAGT 
TTGGCACATCCAGAAGTTGCTTTCACACTGATTAGTGATGGTCGCCAATTAACTCAGACATCAGGAACTGGCGATTTACGCCAAGCAATTGCAGGG 
ATTTATGGTTTGAATACTACCAAAAAAATGCTGGCTATCTCTAATGCTGATTTGGATTTTGAAGTTTCCGGCTATGTTAGCTTGCCAGAGTTGACA 
CGCGCCAACCGTAATTACATGACGATTTTGGTTAATGGGCGTTACATCAAGAATTTCTTGCTTAATCGAGCAATTCTTGATGGTTACGGTTCTAAG 
CTCATGGTTGGACGTTTCCCAATTGTTGTGATTGATATTCAGATTGATCCCTATTTGGCCGATGTCAATGTTCACCCCACAAAACAAGAGGTTCGT 
ATTTCAAAAGAGCGTGAATTAATGGCTTTAATTAGCACGGCTATTTCAGAGAGTCTTAAGGAACAAGATTTGATTCCAGATGCTCTGGAAAATTTA 
GCCAAATCAAGCACACGACATTTCTCTAAACCAGAGCAAACACAACTTCCTTTACAGTCTAGGGGACTTTATTATGATCCTCAAAAGAATGACTTT 
TTTGTCAAAGAGTCGGCTGTCTCGGAAAAAATACCTGAAACTGATTTTTATTCCGGCGCTGTTGACAACAGTGTAAAGGTTGAAAAAGTAGAGCTG 
TTACCCCACTCAGAAGAAGTTATAGGACCTTCTTCGGTTAAACACGCAAGTCGTCCCCAGAATACCTTTACCGAGACTGATCATCCTAATCTTGAC 
TTAAAAAACAGACAAAAGTTATCTCAAATGCTAACCCGTTTGGAAAATGAAGGGCAATCAGTGTTTCCCGAATTGGATTATTTTGGTCAGATGCAC 
GGAACTTATCTCTTTGCTCAGGGAAAAGATGGTTTATTTATAATTGACCAACACGCTGCCCAGGAGCGGGTTAAATACGAATATTATCGTGATAAG 
ATAGGTGAGGTTGACAGTAGTTTACAGCAATTGTTGGTGCCCTATTTGTTTGAGTTTTCTGGTTCTGATTTCATTAACTTACAGGAGAAAATGGCA 
CTCTTAAATGAAGTTGGTATCTTCTTAGAAGTTTATGGGCACAATACTTTCATTTTGAGGGAGCATCCTATCTGGATGAAAGAAGAAGAGATTGCA 
TCTGGTGTCTATGAAATGTGTGACATGTTACTTCTAACCAATGAGGTATCTATTAAAACTTACCGAGCAGAGTTAGCTATTATGATGAGTTGTAAA 
CGATCTATCAAGGCAAATCATAGCTTGGATGATTATTCAGCAAGAAATCTGCTACTGCAATTGGCCCAATGTCAAAATCCTTATAACTGCCCTCAT 
GGTAGACCCGTATTGATTAATTTTAGTAAGGCAGATATGGAAAAAATGTTCCGTCGAATTCAAGAAAATCACACTAGCCTGCGAGAGCTAGGAAAA 
TAT 

SEQ ID 3332 

LLYQRLESVKNKIMTNIIELPEVLANQIAAGEWERPASWKELVENAIDAKSSQITVEIEESGLKMIQVTDNGEGMSHEDLPLSLRRHATSKIKS 
QSDLFRIRTLGFRGEALPSVASISKITIKTATKEVTHGSLLIATGGEIETLEAISTPTGTKIKVENLFYNTPARLKYMKSLQAELAHIVDWNRLS 
LAHPEVAFTLISDGRQLTQTSGTGDLRQAIAGIYGLNTTKKMLAISNADLDFEVSGYVSLPELTRANRNYMTILVNGRYIKNFLLNRAILDGYGSK 
LMVGRFPIWIDIQIDPYLADVNVHPTKQEVRISKERELMALISTAISESLKEQDLIPDALENLAKSSTRHFSKPEQTQLPLQSRGLYYDPQKNDF 
FVKESAVSEKIPETDFYSGAVDNSVKVEKVELLPHSEEVIGPSSVKHASRPQNTFTETDHPNLDIiKNRQKLSQMLTRLENEGQSVFPELDYFGQMH 
GTYLFAQGKDGLFIIDQHAAQERVKYEYYRDKIGEVDSSLQQLLVPYLFEFSGSDFINLQEKMALLNEVGIFLEVYGHNTFILREHPIWMKEEEIA 
SGVYEMCDMLLLTNEVSIKTYRAELAIMMSCKRSIKANHSLDDYSARNLLLQLAQCQNPYNCPHGRPVLINFSKADMEKMFRRIQENHTSLRELGK 
Y 

SEQ ID 3333 

GTGAAAAACGTCATGGCAATCAAAATAGCTCCAAAAGTGTTTAGAGAAATATTAAAAAGCATTCCAAAACCACAAATCAAGCTCCCTAATATTAGT 

SEQ ID 3334 

MKNVMAIKIAPKVFREILKSIPKPQIKLPNIS 

SEQ ID 3335 
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TTGTTAGGGAAGAAGGGAGAAAAAGTGAAAGAGTTTTTTGCTTTGCCAAAACAGCTACAGTTAAGAGAATTATTGCGTTTTATTTCCATTACGGTT 
GGTTCAGCTATTTTTCCTTTTATGGCAATGTATTATGTTCAATATTTTGGAAATCTAGTTACAGGAATCTTGATCATCATAACTCAACTATCAGGG 
TTTGTAGCGACCTTATATGGAGGCCATTTGTCAGATGCTATGGGGAGGAAAAAAGTTGTGATTATAGGTTCACTGCTGGCAACCATTGGTTGGGCT 
ATAACTATAGCTGCAAATGTTCCAAATCATATTACGCCACACTTGACCTTTGTAGGTATCCTTATCATTGAAATAGCTCACCAATTTTATTTCCCT 
GCCTATGAAGCTATGACCATTGATTTGACGAACGAACAGAATCGTCGCTTTGTTTACACTATAGGTTATTGGTTGGTTAACATCGCTGTAATGCTA 
GGTTCTGGAATTGCTGGGATTTTCTATGATCACCATTTTTTTGAATTATTAATAGTTCTTCTTATTATTTCAGCGATTTGTTGTTTCGTGGTCTAC 
TTCAAGTTTGATGAGACAAAACCACAGGAGGGAACCTTCAAGCATGATAAAGGAGTTTTAGGAACTTTTAAAAATTATAGTCAGGTTTTAGTGGAT 
AAAGCGTTTGTTGTTTATACTTTAGGAGCAATTGGTTCCAGTGTTGTCTGGCTCCAGGTTGATAATTATTTCTCGGTCAATCTTAAGCAAAATTTT 
GAAGTAGTGTCCATTTTAGGACATACAATCACAGGTGCTAAAATGCTTAGTTTAGCAGTCTTTACAAACACTCTATTAATTGTCTTACTAATGACA 
ACTATAAATAAATTCATAGAGAATTGGCCTTTGAAACGTCAACTAATATTAGGGAGCTTGATTTGTGGTTTTGGAATGCTTTTTAATATTTCTCTA 
AACACTTTTGGAGCTATTTTGATTGCCATGACGTTTTTCACCTTTGGCGAAATGATTTATGTTCCAGCTAGTCAGGTTCTAAGGGCGGAGATGATG 
GTGGAGGGAAAAATTGGATCATATTCTGGATTTTTAGCTATCGCACAACCTGTTGCAAGTGTATTAGCAGGTGCCATGGTTTCGCTCAGCTATTTT 
ACAGGAAAAATAGGTGTTCAAATAACATTGACCATTTTTATGTTAGCAGGTCTGGTTTTAATCTTATATGCTACCAAAATGAAAAATATTGAGATA 
GGAAAA 

SEQ ID 3336 

MLGKKGEKVKEFFALPKQLQLRELLRFISITVGSAIFPFMAMYYVQYFGNLVTGILIIITQLSGFVATLYGGHLSDAMGRKKWIIGSLLATIGWA 
ITIAANVPNHITPHLTFVGILIIEIAHQFYFPAYEAMTIDLTNEQNRRFVYTIGYWLVNIAVMLGSGIAGIFYDHHFFELLIVLLIISAICCFWY 
FKFDETKPQEGTFKHDKGVLGTFKNYSQVLVDKAFWYTLGAIGSSWWLQVDNYFSVNLKQNFEWSILGHTITGAKMLSLAVFTNTLLIVLLMT 
TINKFIENWPLKRQLILGSLICGFGMLFNISLNTFGAILIAMTFFTFGEMIYVPASQVLRAEMMVEGKIGSYSGFLAIAQPVASVLAGAMVSLSYF 
TGKI GVQ I TLTI FMLAGL VL I L YATKMKNI E I GK 

SEQ ID 3337 

ATGCAAGAGTTTTTAAACCTTCCTAAGCAGATTCAGCTGAGGCAACTGGTACGCTTTGTGACCATTACCTTAGGCAGTAGTATCTTTCCCTTTATG 
' GCCATGTATTATACGACTTACTTTGGTACGTTTTGGACAGGCCTCTTAATGATGATTACCAGTTTGATGGGATTTGTTGGAACTTTATACGGTGGG 
CATCTGTCAGATGCTCTTGGTCGCAAAAAAGTCATTATGATTGGGTCAGTAGGAACAACACTAGGCTGGTTTCTGACTATTTTAGCTAATTTGCCT 
AATGCGGCTATTCCTTGGTTAACCTTTGCGGGTATTTTATTGGTAGAGATTGCTTCTAGTTTTTATGGTCCTGCCTATGAAGCTATGTTGATTGAT 
TTGACTGATGAGAGTAATCGTCGATTTGTTTACACCATCAATTATTGGTTTATCAATATTGCCGTCATGTTTGGTGCAGGGCTATCTGGGCTTTTT 
TATGACCATCATTTTTTAGCCTTGTTAGTAGCCTTATTACTCGTCAATGTACTTTGTTTTGGCGTTGCTTACTACTGTTTTGATGAAACTAGACCA 
GAAACACACGCTTTTGACCATGGTAAAGGATTACTGGCGAGTTTTCAGAACTACCGTCAGGTGTTTCATGATCGTGCCTTTGTCTTGTTTACCTTA 
GGTGCCATCTTTTCTGGTAGTATCTGGATGCAGATGGATAACTATGTGCCAGTCCATTTGAAACTGTATTTTCAGCCAACGGCTGTATTAGGTTTC 
CAAGTAACTAGTTCTAAAATGTTATCATTAATGGTTTTAACTAATACATTGCTGATTGTCCTTTTCATGACAGTAGTAAATAAATTAACGGAAAAA- 
TGGAAACTATTACCTCAGCTTGTGGTTGGTTCTTTACTATTTACTCTAGGGATGCTCTTGTCATTTACCTTTACGCAGTTCTATGCTATCTGGTTA 
TCAGTTGTTTTGTTAACTTTTGGGGAAATGATAAATGTTTCTGCTAGTCAAGTCCTACGTGCTGATATGATGGATCATTCCCAAATAGGATCTTAT 
ACAGGTTTTGTGTCAATGGCACAACCCCTAGGTGCTATTTTGGCTAGTCTACTAGTATCTGTCAGCCATTTTACAGGTCCTTTAGGCGTGCAATGC 
TTATTTGCAGTCATTGCTTTGCTAGGGATTTATTTTACGGTTGTTTCTGCAAAAATGAAAAAGGTG 

SEQ ID 3338 

MQEFLNLPKQIQLRQLVRFVTITLGSSIFPFMAMYYTTYFGTF.WTGLLMMITSLMGFVGTLYGGHLSDALGRKKVIMIGSVGTTLGWFLTILANLP 
NAAIPWLTFAGILLVEIASSFYGPAYEAMLIDLTDESNRRFVYTINYWFINIAVMFGAGLSGLFYDHHFLALLVALLLVNVLCFGVAYYCFDETRP 
ETHAFDHGKGLLASFQNYRQVFHDRAFVLFTLGAIFSGSIWMQMDNYVPVHLKLYFQPTAVLGFQVTSSKMLSLMVLTNTLLIVLFMTWNKLTEK 
WKLLPQLWGSLLFTLGMLLSFTFTQFYAIWLSWLLTFGEMINVSASQVLRADMMDHSQIGSYTGFVSMAQPLGAILASLLVSVSHFTGPLGVQC 
LFAVIALLGIYFTWSAKMKKV 

SEQ ID 3339 

ATGTACGATTATATTAAAGGAAAATTGAGTAAAATAACGGCTAAATTTATTGTTGTGGAAACAGCTGGATTGGGATACATGATATATGTGGCAAAT 
CCCTACTCTT.TTTCAGGTTACGTTAATCAAGAAGTTACCATCTACTTACATCAAGTCATTCGCGATGATGCACATCTTTTATTTGGCTTTCATACG 
• GAAAATGAAAAAGAAATTTTTCTTAATTTAATTTCAGTATCAGGAATTGGTCCAACGACCGCTTTAGCAATTATTGCAGTCGATGACAATGAAGGT 
CTCGTAAGTGCCATTGATAATAGTGATATTAAGTATTTGACTAAATTTCCAAAGATAGGAAAAAAAACAGCACAACAGATGATCCTTGATTTGTCA 
GGGAAGTTTGTAGAAGCTTCTGGTGAGAGTGCGACTAGTCGTAAGGTTAGCTCTGAGCAGAATAGCAATCTTGAAGAAGCTATGGAAGCTTTGTTA 
GCGTTGGGGTATAAGGCGACTGAATTGAAAAAAGTAAAAGCCTTTTTTGAAGGTACGAACGAGACTGTGGAGCAATACATCAAATCTAGTTTGAAG 
ATGTTGATGAAA 

SEQ ID 3340 

MYDYIKGKLSKITAKFIWETAGLGYMIYVANPYSFSGYVNQEVTIYLHQVIRDDAHLLFGFHTENEKEIFLNLISVSGIGPTTALAIIAVDDNEG 
LVSAIDNSDIKYLTKFPKIGKKTAQQMILDLSGKFVEASGESATSRKVSSEQNSNLEEAMEALLALGYKATELKKVKAFFEGTNETVEQYIKSSLK 
MLMK 

SEQ ID 3341 

ATGTACGATTATATTAAAGGTCAATTGACCAAAATTACGGCAAAATACATTGTCGTTGAAGCTAATGGATTGGGCTACATGATTAATGTTGCCAAT 
CCTTATAGCTTTACAGATAGTGTCAACCAATTGGTAACCATTTATCTGCATCAAGTGATTCGTGAGGATGCTCACCTGTTGTTTGGGTTTCACACG 
GAAGATGAAAAAGATGTTTTTCTGAAATTAATTTCTGTATCAGGTATTGGTCCGACAACAGCTCTTGCTATTGTGGCAGTTGATGATAATGAGGGA 
CTTGTGAATGCCATTGATAACAGTGACATTAAGTACCTAATGAAATTTCCTAAAATTGGTAAAAAAACAGCGCAGCAAATGGTTCTTGACTTAGCT 
GGCAAATTTGTGGAGGCTCCACAAGAGACTGGTCATACCAAAGCGCGCAGCAATAAAGCAGGCAATACTCAACTGGACGAAGCGATTGAAGCCCTC 
CTTGCTCTCGGTTATAAAGCAAAAGAGCTGAAAAAAATTCGTGCCTTCTTTGAGGGGACCTCTGAGACGGCAGAGCAATACATCAAATCAGCATTG 
AAACTGTTAATGAAAGGG 

SEQ ID 3342 

MYDYIKGQLTKITAKYIWEANGLGYMINVANPYSFTDSVWOLVTIYLHQVIREDAHLLFGFHTEDEKDVFLKLISVSGIGPTTALAIVAVDDNEG 
LVNAIDNSDIKYLMKFPKIGKKTAQQMVLDLAGKFVEAPQETGHTKARSNKAGNTQLDEAIEALLALGYKAKELKKIRAFFEGTSETAEQYIKSAL 
KLLMKG 

SEQ ID 3343 

ATGAGGTTTCACATGAAACGATGTTCTTGGGTGAATTTAGATAATCCATTATATGTAGCTTACCATGATAAAGAGTGGGGGAGAGCTGTTCATGAC 
GATCATGTACTCTTTGAGTTACTATGTTTAGAAACTTATCAATCGGGTTTATCTTGGGAAACAGTATTAAATAAACGTCAGGAGTTCAGACAAGTT 
TTTCATCACTATAATATTGAAAAGGTAGCTGCAATGTCAGATGCGGATTTAGAGATAATCTTACAAAATCCTAGGGTTATTCGTCATCGTCTAAAA 
CTTTTCTCAACACGACAAAATGCTAGGTCAATTATATTAATTCAGAAAGAATTCGGAAGTTTTGATCGCTACATTTGGTCTTTTGTAGATAATAAA 
GTACAGGTTAACTCAGTTAACAACTACAACGATGTGCCTGCAAGTACTACCTTATCCGAACGCTTATCTAAGGATTTAAAAAAACGCGGTTTTAAA 
TTTGTTGGTCCAACTTGCCTCTATTCTTTTATTCAGGCCGCGGGTATGGTTAATGACCATGAAAATATATGTGATTTCAAG 

SEQ ID 3344 

MRFHMKRCSWVNLDNPLYVAYHDKEWGRAVHDDHVLFELLCLETYQSGLSWETVLNKRQEFRQVFHHYNIEKVAAMSDADLEIILQNPRVIRHRLK 
LFSTRQNARSIILIQKEFGSFDRYIWSFVDNKVQWSVNNYNDVPASTTLSERLSKDLKKRGFKFVGPTCLYSFIQAAGMVNDHENICDFK 

SEQ ID 3345 
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GTGTTTCACATGAAACGTTGCTCATGGGTTCCTAAGGATAACCAGCTTTACTGTGATTACCACGATTTAGAATGGGGTCAACCCCTGGATGATGAT 
AGAGATTTTTTTGAATTGCTGTGCCTTGAAAGTTACCAGTCAGGCTTATCCTGGCTGACTGTTTTGAAAAAACGCCAAGCTTTCAGAACTGTTTTT 
CATCATTACGACATTGCATCGGTTGCAACCTTTACCTCGGAGGAAATGGCTGATGCTTTAGAGAATCCATCCATTATCCGCCACAAGCTAAAGCTA 
GCAGCAACTGTCAACAACGCTATCGCAGTACAGAAAATTCAAAAAGAGTTTGGTAGTTTTTCAACTTATCTCTGGAATTTTGTTGGGGGAAAGCCA 
ATTAACAACCTTGTCAATCAAGAGAATCTTGTTCCTGCTCAAACAGAATTATCTATTCGCTTAGCTAAGGATTTAAAGAAAAGAGGATTTAAATTT 
TTAGGGCCTACAACGGTTTATTCTTTTATGCAAGCATCGGGTCTGGTAAATGACCATGAAGAGGCTTGTGTTTTCAATAGAATCTTC 

SEQ ID 3346 

VFHMKRCSWVPKDNQLYCDYHDLEWGQPLDDDRDFfELLCLESYQSGLSWLTVLKKRQAFRTVFHHYDIASVATFTSEEMADALENPSIIRHKLKL 
AATVNNAIAVQKIQKEFGSFSTYLWNFVGGKPINNLVNQENLVPAQTELSIRLAKDLKKRGFKFLGPTTVYSFMQASGLVNDHEEACVFNRIF 

SEQ ID 3347 

TTGGTTGAAGGCTCAATACCTCTACAAAACCTTACTGGTCTAGCTGTTGGTGGTATCGTTACATCTAAGGGAGTCCAATATATGGTTTTAC.CAGGT 
CCGCCTAGTGAATTAAAGCCAATGGTTATGGAGCAGGTAGTACCTATTTTGTCAAATAATGGCACAAAATTATATTCACGTGTATTGAGATTCTTT 
GGTATCGGTGAGAGTCAGTTAGTCACAATCTTAGAAGACATAATTAAGAATCAGACAGACCCAACTATAGCACCATATGCAAAGGTTGGTGAGGTA 
ACTTTAAGGTTATCAACGAAAGCTGAAAATCAGGATGAGGCCGACTTTAAATTAGATAGCTTAGAAAAAGAAATACTTGCTCTTAAGACATTAGAT 
AACCGTAAATTAAAAGATTTATTATATGGTTATGGTGATAATAATAGTATGGCACGTACTGTTTTAGAATTATTGAAAGTACAAAATAAAACGATT 
ACTGCCGCAGAGAGCTTAACAGCAGGGTTATTTCAATCTCAGTTAGCAGAATTTTCTGGTGCTTCGCAAGTTTTTAATGGTGGTTTTACGACCTAT 
AGTATGGAAGCAAAATCACAACTTCTCGGCATCCCTAAGAAAAAATTGCAAGAATATGGAGTTGTCAGTCATTTTACAGCTGAGGCAATGGCTCAG 
CAAGCTCGCCAACTTTTAAAAGCAGATTTTGGTATCGGTTTAACGGGAGTTGCTGGTCCTGATGAGTTGGAAGGATACCCTGCAGGTACAGTTTTT 
ATTGGGATTGCAACCCCTGAAGGCGTTTCTTCTATTAAAGTATCGATTGGAGGGAAGAGTCGCTCAGATGTCCGTCATATCAGTACTTTACATGCT 
TTTGACTTGGTGCGTAGGGCTTTATTAAAGATA 

SEQ ID 3348 

MVEGSIPLQNLTGLAVGGIVTSKGVQYMVLPGPPSELKPMVMEQWPIIiSNNGTKLYSRVLRFFGIGESQLVTILEDIIKNQTDPTIAPYAKVGEV 
TLRLSTKAENQDEADFKLDSLEKEILALKTLDNRKLKDLLYGYGDNNSMARTVLELLKVQNKTITAAESLTAGLFQSQLAEFSGASQVFNGGFTTY 
SMEAKSQLLGIPKKKLQEYGWSHFTAEAMAQQARQLLKADFGIGLTGVAGPDELEGYPAGTVFIGIATPEGVSSIKVSIGGKSRSDVRHISTLHA 
FDLVRRALLKI 

SEQ ID 3349 

ATGAAAGCTGAACTGATTGCAGTAGGTACCGAAATTTTGACTGGTCAAATTGTGAATACCAATGCTCAATTTCTGTCGGAAAAAATGGCAGAGCTA 
GGTATTGATGTCTATTTTCAAACGGCTGTTGGGGACAACGAGGAGCGTTTACTTTCAGTGATTACAACTGCTAGTCAGCGTAGTAACTTGGTAATT 
TTATGTGGTGGCCTTGGTCCAACGAAAGATGATTTAACCAAACAAACTTTAGCAAAGTACCTTAGGAAAGACTTGGTTTATGATGAGCAAGCTTGT 
CAGAAACTAGATGACTTTTTTGCTAAGCGCAAGCCTTCATCACGGACACCAAATAATGAGCGACAGGCACAAGTGATTGAAGGGTCAATCCCTTTG 
CCAAATAAAACTGGTCTTGCGGTTGGTGGGTTCATCACAGTCGATGGTATTAGTTATGTTGTCTTACCGGGTCCTCCAAGTGAATTGAAGCCGATG 
GTAAATGAAGAATTGGTACCACTTCTGTCAAAACAATACAGTACATTGTATTCAAAGGTACTACGCTTTTTTGGTATTGGGGAAAGTCAGTTGGTA 
ACAGTCTTGTCAGATTTTATTGAGAATCAAACTGATCCAACCATTGCTCCGTATGCTAAGACTGGCGAAGTGACTCTTCGCTTATCAACAAAAACT 
GAAAACCAAGCTCTGGCAGATAAAAAGTTAGGTCAGCTAGAAGCGCAGCTACTATCCCGAAAAACTCTTGAAGGTCAACCCTTAGCTGATGTCTTT 
TATGGCTATGGGGAGGATAATTCCTTAGCGCGTGAGACATTTGAGCTCTTAGTAAAATATGATAAGACAATTACAGCAGCAGAAAGTCTAACCGCG 
GGATTATTTCAGTCAACTTTGGCGAGTTTTCCAGGAGCTTCTCAAGTATTCAATGGAGGCTTTGTGACTTATAGCATGGAAGAAAAAGCGAAAATG 
CTAGGCCTTCCTTTAGAGGAGTTGAAATCGCATGGCGTTGTTAGTGCTTATACGGCCGAGGGGATGGCGGAGCAAGCAAGGTTATTGACTGGTGCT 
GATATTGGGGTAAGTTTAACAGGTGTTGCCGGACCAGATATGTTGGAGGAACAGCCTGCAGGTACAGTTTTCATTGGTCTTGCCACTCAAAATAAG 
GTAGAATCAATAAAGGTTTTGATTAGCGGGCGAAGTCGTTTGGATGTGCGCTATATCGCTACTTTACATGCTTTTAATATGGTCCGTAAAACTTTA 
TTAAAACTTGAGAATTTGCTA 

SEQ ID 3350 

MKAELIAVGTEILTGQIVNTNAQFLSEKMAELGIDVYFQTAVGDNEERLLSVITTASQRSNLVILCGGLGPTKDDLTKQTLAKYLRKDLVYDEQAC 
QKLDDFFAKRKPSSRTPNNERQAQVIEGSIPLPNKTGLAVGGFITVDGISYWLPGPPSEliKPMVNEELVPLLSKQYSTLYSKVLRFFGIGESQLV 
TVLSDFIENQTDPTIAPYAKTGEVTLRLSTKTENQALADKKLGQLEAQLLSRKTLEGQPLADVFYGYGEDNSLARETFELLVKYDKTITAAESLTA 
GLFQSTLASFPGASQVFNGGFVTYSMEEKAKMLGLPLEELKSHGWSAYTAEGMAEQARLLTGADIGVSLTGVAGPDMLEEQPAGTVFIGLATQNK 
VES I KVL I SGRSRLDVRYI ATLHAFNMVRKTLLKLENLL 

SEQ ID 3351 

TTGGCTAAAAAAACGAAAAAAGCAGAAGAAATTACTAAGAAATTCGGTGATGAACGTCGAAAAGCCTTAGATGATGCTTTGAAAAATATTGAAAAA 
GATTTTGGTAAGGGCGCAGTGATGCGCTTAGGTGAGCGAGCTGAACAAAAGGTTCAAGTAATGAGTTCAGGTTCTCTTGCTTTAGATATCGCTTTA 
GGAGCAGGTGGATATCCTAAAGGACGTATCGTCGAAATTTATGGACCAGAGTCATCTGGTAAAACAACGGTTGCCCTTCATGCCGTAGCTCAAGCC 
CAAAAGGAAGGTGGGATTGCTGCCTTTATTGATGCTGAGCACGCTCTTGACCCAGCCTATGCTGCGGCTCTTGGAGTTAATATTGATGAGTTACTT 
TTGTCTCAACCTGACTCAGGTGAGCAAGGTCTTGAAATTGCAGGTAAATTGATTGATTCAGGCGCAGTTGATTTAGTTGTTGTCGATTCAGTTGCA 
GCCCTTGTTCCTCGTGCTGAGATTGATGGTGATATTGGTGACAGCCACGTTGGTTTGCAAGCTCGTATGATGAGTCAAGCAATGCGTAAATTGTCA 
GCATCCATTAACAAGACAAAGACAATCGCAATTTTTATCAACCAGTTAAGGGAAAAAGTAGGCGTTATGTTTGGTAACCCTGAAACAACACCTGGT 
GGTCGTGCTTTGAAATTTTATTCATCGGTTCGTCTAGATGTTCGTGGTAATACTCAAATCAAGGGAACTGGTGAGCATAAAGATCATAATGTTGGT 
AAAGAGACAAAAATCAAAGTTGTTAAAAATAAAGTTGCTCCACCATTCCGTGAAGCTTTTGTCGAAATTATGTATGGTGAAGGTATTTCTCGCACG 
GGTGAGTTAATTAAAATTGCTAGTGATTTGGATATTATCCAAAAAGCAGGTGCATGGTACTCATATAATGGTGAGAAAATTGGACAAGGTTCTGAA 
AATGCCAAAAAATATTTAGCAGATAATCCAGCAATTTTTGATGAAATTGACCATAAAGTGCGCGTGCACTTTGGAATGACTGAAGATGATTCGGCA 
GTTCAGTCTGAGCTCGTTGAAGAAAAAAATGAAGCTGATGATCTTGTTTTAGATTTGGACAATGCTATTGAAATT'GAGGAA 

SEQ ID 3352 

MAKKTKKAEEITKKFGDERRKALDDALKNIEKDFGKGAVMRLGERAEQKVQVMSSGSLALDIALGAGGYPKGRIVEIYGPESSGKTTVALHAVAQA 
QKEGGIAAFIDAEHALDPAYAAALGVNIDELLLSQPDSGEQGLEIAGKLIDSGAVDLWVDSVAALVPRAEIDGDIGDSHVGLQARMMSQAMRKLS 
ASINKTKTIAIFINQLREKVGVMFGNPETTPGGRALKFYSSVRLDVRGNTQIKGTGEHKDHNVGKETKIKWKNKVAPPFREAFVEIMYGEGISRT 
GELIKIASDLDIIQKAGAWYSYNGEKIGQGSENAKKYLADNPAIFDEIDHKVRVHFGMTEDDSPVQSELVEEKNEADDLVLDLDNAIEIEE 

SEQ ID 3353 

TTGGCAAAAAAATTAAAAAAGAATGAAGAAATCACTAAGAAGTTTGGTGACGAACGTCGCAAAGCCCTTGATGATGCTTTGAAAAATATTGAAAAA 
GATTTTGGTAAGGGTGCAGTGATGCGATTAGGAGAACGTGCAGAGCAAAAAGTTCAGGTTATGAGTTCAGGAAGTCTAGCTCTTGATATTGCGCTT 
GGAGCTGGTGGTTATCCTAAAGGACGTATCATCGAAATCTATGGTCCAGAGTCTTCCGGTAAAACGACTGTGGCTTTACATGCTGTAGCACAAGCT 
CAAAAAGAAGGTGGAATCGCAGCCTTTATCGATGCCGAGCATGCGCTTGATCCAGCTTATGCTGCTGCGCTTGGGGTTAATATTGATGAACTCCTC 
TTGTCTCAACCAGATTCTGGAGAACAAGGACTTGAAATTGCAGGTAAATTGATTGATTCTGGTGCGGTTGATCTGGTTGTTGTCGATTCAGTAGCA 
GCTTTAGTGCCACGTGCTGAAATTGATGGTGATATTGGCGATAGCCATGTCGGATTGCAAGCACGTATGATGAGTCAGGCCATGCGTAAATTATCA 
GCTTCTATTAATAAAACAAAAACTATCGCTATCTTTATTAACCAATTGCGTGAAAAAGTTGGTGTGATGTTTGGAAATCCTGAAACAACACCAGGT 
GGTCGAGCTTTGAAATTCTATGCTTCTGTTCGGCTGGATGTGCGTGGAAC^ACTC^IAATTAAAGGAACTGGTGACCAAAAAGATAGCAGTATTGGT 
AAGGAGACCAAAATCAAGGTTGTTAAAAACAAGGTCGCTCCGCCATTTAAGGTAGCAGAAGTTGAAATCATGTATGGGGAAGGTATTTCTCGTACA 
GGGGAGCTTGTGAAAATTGCTTCTGATTTGGACATTATCCAAAAAGCAGGTGCTTGGTTCTCTTATAATGGTGAGAAGATTGGCCAAGGTTCTGAA 
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AATGCTAAGCGTTATTTGGCCGATCACCCAGAATTGTTTGATGAAATCGACCTTAAAGTACGTGTTAAATTTGGTTTGCTTGAAGAAAGCGAAGAA 
GAATCTGCTATGGCAGTAGCATCAGAAGAAACCGATGATCTTGCTTTAGATTTAGATAATGGTATTGAAATTGAAGAT 

SEQ ID 3354 

LAKKLKKNEEITKKFGDERRKALDDALKNIEKDFGKGAVMRLGERAEQKVQVMSSGSLALDIALGAGGYPKGRIIEIYGPESSGKTTVALHAVAQA 
QKEGGIAAFIDAEHALDPAYAAALGVNIDELLLSQPDSGEQGLEIAGKLIDSGAVDLVVVDSVAALVPRAEIDGDIGDSHVGLQARMMSQAMRKLS 
ASINKTKTIAIPINQLREKVGVMFGNPETTPGGRALKFYASVRLDVRGTTQIKGTGDQKDSSIGKETKIKWKNKVAPPFKVAEVEIMYGEGISRT 
GELVKIASDLDIIQKAGAWFSYNGEKIGQGSENAKRYLADHPELFDEIDLKVRVKFGLLEESEEESAMAVASEETDDLALDLDNGIEIED 

SEQ ID 3355 

GTGAGAAGGCACATGATTAAGATTTATACTATTTCAAGTTGOlCAAGTTGTAAAAAAGCAAAAACTTGGCTAAATGCTCArCAACTTCCATATAAA 
GAACAAAACCTAGGTAAAGAATCACTAACACGTGATGAAATTTTAGAAATATTAACAAAAACTGAAAGTGGTATTGAAAGTATCGTTTCTTCTAAA 
AATCGTTATGCTAAGGCGCTCAATTGTAATATTGAGGAGTTGAGTGTAAATGAAGTTATTGATCTTATTCAAGAAAATCCACGTATTTTAAAGAGT 
CGAATTCTAATTGATGACAAACGTCTTCAAGTAGGTTATAAGGAAGATGATATTCGTGCTTTTCTACCTCGCTCrATTCGTAACGTTGAAAATGCA 
GAAGCTCGTCTTCGTGCAGCACTT 

SEQ ID 3356 

MRRHMIKIYTISSCTSCKKAKTWLNAHQLPYKEQNLGKESLTRDEILEILTKTESGIESIVSSKNRYAKALNCNIEELSVNEVIDLIQENPRILKS 
P I L I DDKRLQVGYKEDD I RAFL PRS I RNVENAE ARLRAAL 

SEQ ID 3357 

ATGATTAAAATTTACACGATTTCAAGTTGTACGAGCTGCAAGAAAGCCAAAACTTGGCTAAATGCCCATAAGCTTGCTTATAAAGAACAGAACTTA 
GGAAAAGAACCGCTAACTAAAGAAGAAATTTTAGCAATTTTATCAAAAACCGAAAATGGAGTGGAGAGCATTGTTTCATCTAAAAATCGTTATGCC 
AAAGCTCTCGATTGCGATATTGAAGAATTAAGTGTTAGTGAGGTTATTGATTTGATTCAAGATAACCCGCGCATCCTTAAAAGTCCCATTTTGATT 
GATGATAAACGTCTGCAAGTAGGCTACAAAGAAGACGATATTCGTGCTTTTTTACCTCGCTCTATTCGTAATATTGAAAATACTGAAGCACGATTA 
CGTGCTGCACTC 

SEQ ID 3358 

MIKIYTISSCTSCKKAKTWLNAHKLAYKEQNLGKEPLTKEEILAILSKTENGVESIVSSKNRYAKALDCDIEELSVSEVIDLIQDNPRILKSPILI 
DDKRLQVGYKEDDIRAFLPRSIRNIENTEARLRAAL 

SEQ ID 3359 

ATGGGATTTACAGATGAAACTGTTCGTTTTAGATTAGATGATAGTAACAAAGTAGAAATTAGTGAAACATTAACAGCTGTTTATCGTTCATTAGAA 
GAAAAAGGTTACAATCCCATCAATCAAATTGTTGGTTACGTATTGAGTGGGGACCCTGCTTATGTACCTCGTTACAATGATGCTCGCAATCAAATT 
CGTAAATATGAACGTGATGAGATTGTAGAAGAGCTCGTTCGTTATTATTTACAAGGAAATGGAATAGATTTG 

SEQ ID 3360 

MGFTDETVRFRLDDSNKVEISETLTAVYRSLEEKGYNPINQIVGYVLSGDPAYVPRYNDARNQIRKYERDEIVEELVRYYLQGNGIDL 

SEQ ID 3361 

ATGGGATTTACAGATGAAACAGTCCGCTTTAAGTTGGATGATGGCGACAAACGACAAATTAGTGAAACATTAACAGCAGTCTATCATTCACTTGAT 
GAAAAGGGTTATAATCCAATTAATCAAATTGTTGGTTATGTCTTGAGTGGGGACCCAGCTTATGTTCCTCGTTATAATGATGCTCGAAATCAGATT 
CGTAAATATGAACGTGATGAAATTGTAGAAGAACTTGTTCGCTACTATTTACAAGGAAATGGAATTGATGTTAAA 

SEQ ID 3362 

MGFTDETVRFKLDDGDKRQISETLTAVYHSLDEKGYNPINQIVGYVLSGDPAYVPRYNDARNQIRKYERDEIVEELVRYYLQGNGIDVK 

SEQ ID 3363 

ATGAGAATAATGGGACTTGACGTCGGCTCGAAAACTGTCGGCGTTGCAATTAGTGATCCACTCGGTTTCACTGCACAAGGTCTTGAAATCATTAAG 
ATCGATGAAGAATCTGGAAATTTTGGTTTTGACCGCTTAGCAGAGTTAGTAAAAGAGTACAAAGTTGATAAATTTGTAGTTGGTCTACCTAAAAAT 
ATGAATAATACAAGTGGTCCTCGTGTAGAGGCTAGTCAGGCATATGGCGATAAAATCACTGAATTATTCAATCTTCCAGTTGAATATCAAGATGAA 
CGTTTAACGACTGTTCAAGCAGAGCGTATGCTAGTTGAGCAAGCTGATATTAGTCGTGGTAAGCGTAAGAAAGTTATCGATAAATTAGCAGCTCAA 
CTAATCTTACAAAATTATTTAGACCGCATGTTT 

SEQ ID 3364 

MRIMGLDVGSKTVGVAISDPLGFTAQGLEIIKIDEESGNFGFDRLAELVKEYKVDKFWGLPKNMNNTSGPRVEASQAYGDKITELFNLPVEYQDE 
RLTTVQAERMLVEQADISRGKRKKVIDKLAAQLILQNYLDRMF 

SEQ ID 3365 

ATGAGAATAATGGGACTTGATGTTGGCTCGAAAACGGTTGGTGTAGCTATTAGTGATCCTCTTGGCTTTACAGCCCAAGGACTTGAAATTATCAAG 
ATTGATGAGGAAAAAGCAGAATTTGGCTTTACACGTTTAGAAGAGCTTGTTAAGCAGTACCAAGTTGAACAGTTTGTTATTGGATTGCCAAAAAAT 
ATGAATAACACCAATGGTCCACGTGTTGATGCAAGTATAACTTATGGAAACCACATAGAGCACCTCTTTGGACTTCCAGTCGATTATCAAGATGAA 
CGATTGACGACTGTTGAGGCAAAGCGTATGCTTATTGAGCAAGCTGACATTAGTCGTGGTAAGCGAAAAAAAGTCATTGATAAATTAGCTGCACAA 
CTCATTTTACAGAACTATTTAAATCGGAATTTT 

SEQ ID 3366 

MRIMGLDVGSKTVGVAISDPLGFTAQGLEIIKIDEEKAEFGFTRLEELVKQYQVEQFVIGLPKNMNNTNGPRVDASITYGNHIEHLFGLPVHYQDE 
RLTT VE AKRML I EQAD I S RGKRKKVI DKLAAQL I LQNYLNRNF 

SEQ ID 3367 

ATGGCACATAATCATAACCACGATCATAACCATGAACATCAACATGAAGTAATCACTCTTGTAGATGAGAATGGGAACGAAACACTTTTTGAAATT 
CTATTAACTATTGATGGGCGTGAAGAGTTTGGCAAAAACTATGTTCTCCTCGTTCCTGCAGGTGCGGAAGAAGACGAACAAGGTGAAATTGAGATT 
CAAGCTTACTCATTTACAGAAAATGCCGATGGAACTGAAGGAGACCTTCAGCCTATACCAGAAGATTCAGATGCAGAATGGGACATGATTGAGGAA 
GTTTTCAACAGCTTTCTAGATGAAGAA 

SEQ ID 3368 

MAHNHNHDHNHEHQHEVITLVDENGNETLFEILLTIDGREEFGKNYVLLVPAGAEEDEQGEIEIQAYSFTENADGTEGDLQPIPEDSDAEWDMIEE 
VFNSFLDEE 

SEQ ID 3369 

ATGACACATAATCATGAAAATGACCACCAACACGAAGTTATCACACTTGTGGATGAACAAGGAAATGAAACCTTGTTTGAAATTTTATTAACAATT 
GATGGTCGTGAAGAGTTTGGTAAAAATTATGTTCTCTTGGTTCCAGCGGGATCTGAAGAAGATGAGTCTGGTGAAATTGAAATCCAAGCCTATTCA 
TTTACTGAAAATGAAGATGGTACTGAAGGGGATTTACAACCGATTCCTGAGGATTCAGATGCTGAATGGGATATGATTGAAGAGGTATTTAATAGT 
TTTCTAGATGAGAAC 

SEQ ID 3370 

MTHNHENDHQHEVITLVDEQGNETLFEILLTIDGREEFGKNYVLLVPAGSEEDESGEIEIQAYSFTENEDGTEGDLQPIPEDSDAEWDMIEEVFNS 
FLDEN 

SEQ ID 3371 

TTGAGCAATTGTTCAGTCGTTTTTTTTTCGAATAATAATAGTGATGATGTAGTAAAAGGAGGTGATGTTAATGTCAGATACTCAGCTAACACTAGA 
AGAACAAGAATTTCTCAAACAATATATGTC 
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SEQ ID 3372 

MSNCSWFFSNNNSDDWKGGDVNVRYSANTERTRISQTIYV 

SEQ ID 3373 

ATGAGGAGAAAAATAGTGGTAGAAAACCTAGAAAAACCAATTGGAGTGAGCTATAAAAATAGCCCATCAATC3AGTAAACGAACGGCTATCAGAATG 
AAGAAATCTAGTCGATTTTCAATTTTACTATATAGTGTTTTGTCAACTCTCTTAGCAATTGCAAATCCTTTATTGACTTATTTTGCAAATGGTTTG 
CAGACTCAGAATCTCTATACAGGTTTGATGATGACCAAAGGACAGATCCCTTATAGTGATGTTTTTGCTACAGGAGGATTTTTATACTATGTAACG 
ATTGCTCTAAGTTACCTTTTAGGGTCTAGTATCTGGTTACTTATTGTACAGTTTATTGCTTACTATGTATCTGGAATTTATTTTTATAAATTAGTT 
TATTATGTGGCACAAAGTGAAATTGTCTCGATAGGCATGACGTTGATTTTCTATATAATGAATATTGTCTTAGGATTCGGTGGTATGTACCCAATA 
CAGTGGGCATTACCTTTTATGCTCATTTCGCTATGGTTTTTAATTAAATTTTGTGTCGATAATATCGTTGATGAAGCATTTATATTTTATGGCATT 
TTAGCAGCATTCTCACTATTTATAGATCCCCAAACACTGATTTTTTGGCTTTGCTCTTTTGTTCTCTTAACAGCAACCAATATTAAGCAAAAGCAG 
TCACTACGAGGATTTTATCAGTTTTTATGCGTTGTTTTTGGTATGATTTTAATTGCTTATACTGTTGGTTACTTTATGTTTAATCTACAGATTATC 
TCTTCTTATATTGACAAAGCTATTTTTTACCCCTTTACGTATTTCGCTAGGACAAACCACTCATTCCTTCTTAGTTTAGCAATTCAAATTGTTGTC 
CTTCTAGGGTCAGGTTGTCTCTTTGGACTATGGGATTTTATTCAAAATCGTAAAAAAGCATCTTATCAAATCGGCTTGAACTTTATTGCCTGTATT 
TTTATTATTTACGCTATAATGGCCATTTTTTCAAGAGATTTTAACCTTTACCACTTTTTACCTGCTTTACCATTTGGTCTTTTGCTAACGAGTAAT 
AAAATTACTATTCTTTACCAAAAAGTGATTGACAGACGTTCACATAGACGTCAGTATTTCTCTGGTAAATCTCTTATCGTAGACCTTTTTGTAAAG 
AAAACATATTATTTGCCCCTCTTACrAGTTTCCTTATCGATAGGGTTACTAGTTTATAATACTTATCAAAATGTTACTCTTAGTAAAGAAAGGCGT 
GACATTTCACATTATTTGACTACAAAAATTGATAGAGATGGTAAGATTTATGTTTGGGACAAAGTTGCTAGCATTTATAGCCAGACTCGGTTAAAA 
TCTGCTTCTCAATTTGTTTTGCCACATATTAATACAGCGCAAAAAAATAATGAGAAAATTTTGAAGGACGAGCTGCTTCAGCATGGGGCTAAATAC 
TTTATCTTAAATAAAAATGAGAAGTTACCAAATGAACTGAAATCTGATATTAAGAAGCACTACCAAGAAGTTCCTCTATCAAATATCACTCATTTT 
GTTCTATATCGTTTCAAA 

SEQ ID 3374 

MRRKIWENLEKPIGVSYKNSPSMSKRTAIRMKKSSRFSILLYSVLSTLLAIANPLLTYFANGLQTQNLYTGLMMTKGQIPYSDVFATGGFLYYVT 
IALSYLLGSSIWLLIVQFIAYYVSGIYFYKLVYYVAQSEIVSIGMTLIFYIMNIVLGFGGMYPIQWALPFMLISLWFLIKFCVDNIVDEAFIFYGI 
LAAFSLFIDPQTLIFWLCSFVLLTATNIKQKQSLRGFYQFLCWFGMILIAYTVGYFMFNLQIISSYIDKAI FYPFTYFARTNHSFLLSLAIQIW 
LLGSGCLFGLWDFIQNRKKASYQIGLNFIACIFIIYAIMAIFSRDFNLYHFLPALPFGLLLTSNKITILYQKVIDRRSHRRQYFSGKSLIVDLFVK 
KTYYLPLLLVSLSIGLLVYNTYQNVTLSKERRDISHYLTTKIDRDGKIYVWDKVASIYSQTRLKSASQFVLPHINTAQKNNEKILKDELLQHGAKY 
FILNKNEKLPNELKSDIKKHYQEVPLSNITHFVLYRFK 

SEQ ID 3375 

GTGATCGAGTTAAACGATGAATTCATCCGAAAAGAGACGATAGAACTGGCCAACGATGGCCCACGAGTACACACCACTCAATATGAAACTAAAGTA 
CCTCGGCTTCATAAATGCTATCTGCTTTTCTTTAGCATTATTATCAGTTCTTTAACAATTGCAGTACCTTTTTTAACAGATGCAGCCAATGGTCTT 
CAGTCCCAAAACTTATATATAGGAATGATGTTAACGAAGGGGCAACTTCCCTATAGTGCTGCTTTTACAACAGGAGGGCTCTTTTACTTTGTTATC 
ATTGCATTAAGTTATTATTTGGGATCGACACTTTGGCTAGTCTTTGTTCAGGTGTTTTGTTTTTACTTATCTGGTTTATATCTTTATAAACTCATT 
AATTATATGACAGGCTTTCAAAAAGTGGCTTTAACTTTTTCAATTAGCTACTATTTATTATCTGTTAGTCTTGGTTTTGGGGGATTGTATCCTACT 
CAACTGGCTATGCCATTTATATTAATATCGGCTTGGTTTTTAACTAAGTATTTTGCCTGTTTAGTGAAAGATGAGGCATTTATTCTTTTTGGCTTT 
GTAGGTGCTCTTGCAATGCTAATTGACCCGAGTACCCTTATCTTTTGGTCTTTTGCTTGTGTGACAGTTTTTTCTTATAATATAAGCCAAAAGCAT 
CTTGCAAGAGGTTTTTATCAACTGCTAGCTTCGATTTTTGGAATGATTTTAGTTTTTTACACAGCAGGATATTTCATTTTGAACTTACAAGTGCTA 

GCTTTGGGGCTTGGTCTTTTGACGGGAATGGAGAATGTCATTAGGCGATTTAAAAACAATTCTGATAGGGTCGTCAAGTGGCTATTTGTCATGGTC 
ATTCTAGAATCTATACTTGTGGCTATATTTTCACAAGACTATCGCCCCTATCATCTTTTACCTCTTTTACCTTTTGGATTAATTTTGACTGCTATT 
CCTGTTGGCTATCAGTATGGTATAGGATTAGGTCAGAGTAGTCATCGCAGACGTCATGGTAAAAATGGTGTTGGTCGAGTAATGATGATTTATCTT 
AAGAGACACTTTTATTTGCCAATTTTAATTGTAGGGACAATACTAATCTGTTCTACTTATTGTTTCATTAGTAGTATTCCTCTTAATCAGGAGCGT 
GATCATATTGCTAGTTATTTAGAACAGAAACrAAATAAAACTCAATCTATTTATGTTTGGGATGATACTTCTAAAATTTATTTGGACAGTAAAGCT 
AAATCTGTTTCTCAATTTAGTTCTCCTGACATCAATACGCAAAAAGAGAGTCATCGAAAAATATTAGAAGATGAACTATTAGAAAATAAGGCTGCT 
TATATCGTTGTTAATCGCTATAAAAACCTGCCTAAAATCATTCAAAAAGTATTATCTACTAATTACAAAGTAGATAAACAGATAACGACAAAAAGT 
TTTATTGTTTATCAGAAAAAG 

SEQ ID 3376 

VIELNDEFIRKETIELANDGPRVHTTQYETKVPRLHKCYLLFFSIIISSLTIAVPFLTDAANGLQSQNLYIGMMLTKGQLPYSAAFTTGGLFYFVI 
IALSYYLGSTLWLVFVQVFCFYLSGLYLYKLINYMTGFQKVALTFSISYYLLSVSLGFGGLYPTQLAMPFILISAWFLTKYFACLVKDEAFILFGF 
VGALAMLIDPSTLIFWSFACVTVFSYNISQKHLARGFYQLLASIFGMILVFYTAGYFILNLQVLNPYLSQTMIYPFTFFKSGNLSLLFGLAIQLFF 
ALGLGLLTGMENVIRRFKNNSDRWKWLFVMVILESILVAIFSQDYRPYHLLPLLPFGLILTAIPVGYQYGIGLGQSSHRRRHGKNGVGRVMMIYL 
KRHFYLPILIVGTILICSTYCFISSIPLNQERDHIASYLEQKLNKTQSIYVWDDTSKIYLDSKAKSVSQFSSPDINTQKESHRKILEDELLENKAA 
YIWNRYKNLPKIIQKVLSTNYKVDKQITTKSFIVYQKK 

SEQ ID 3377 

ATGATGGTATTGGAAAGAGAACGATTTATGACAGAATCTGATATCAAAGTGATTAAACGTGACGGGCGTTTGGTCAGCTTTGATAAGTATAAAATC 
TACACGGCTCTATTAAAAGCTAGTAATAAAGTTATCAAAATGTCTCCTTTAGTTGAGGCTAAACTTGAGATGATTGCAGATCATGTCATCGCTGAG 
ATCTACAATCGTTTTAAAGATAACATCAAGATATATGAAATACAAAATATCGTTGAACATAAATTATTGGAAGCTAATGAGTACGCTATTGCACAA 
GAATATATCAATTATCGTACCCAACGCGATTTTGAGCGTTCACAGGCTACAGATATCAATTTTTCTATTGGAAAATTAATTAATAAGGATCAAACT 
GTTGTTAATGAGAATGCTAATAAAGACTCTGATGTGTTTAATACCCAACGTGATTTAACAGCAGGTATTGTAGGGAAATCAATTGGTCTGAAAATG 
TTACCTTCTCATGTAGCAAATGCACATCAAAAGGGTGATATCCATTATCATGATTTAGATTACAGCCCATACACTCCCATGACAAATTGCTGTTTA 
ATCGATTTTAAGGGAATGCTTGCAAATGGTTTTAAGATTGGTAATGCAGAAGTTGAGAGTCCAAAATCTATTCAGACAGCGACTGCTCAGATTTCA 
CAGATTATTGCGAACGTTGCTTCAAGTCAATATGGTGGCTGTACAGCAGATCGCATTGATGAGTTTTTAGCTCCTTATGCACAGTTAAATTATCAA 
AAACATTTAAAAGATGCAAAAGAATGGGTTATTGAAGATAAACAAGAAGACTATGCGCGCGCTAAAACACAAAAAGATATATATGATGCCATGCAA 
TCTTTGGAGTATGAAATTAATACTTTATTTACTTCAAATGGGCAAACGCCATTTACTTCGCTTGGTTTTGGATTAGGAACTAATTGGTTTGAACGA 
GAAATTCAAAAAGCGATTTTGAAAATTCGGATTCAAGGTTTAGGAAGCGAGCATCGTACTGCTATTTTTCCAAAATTAATTTTTACGCTTAAAAAA 
GGTCTTAATTTAGAAGAAGATAGCCCCAATTATGATATTAAACAATTAGCATTAGAGTGTGCGACAAAACGGATGTATCCAGATGTCCTTTCTTAT 
GATAAAATTATTGACTTAACGGGCTCTTTTAAAGCCCCTATGGGCTGTCGTTCTTTCCTACAAGGGTGGCGAGATGCAAATGGTCAGGATGTAACA 
TCTGGTCGTATGAATCTTGGAGTTGTAACAGTTAATCTACCGCGTGTTGCCATGGAGTCTAACGGTGATATGGATAAATTCTGGGAGATATTTAAT 
GAACGTATGAGTATTGCTAGAGATGCCTTGGTTTATCGTGTGGAACGTGTCAAAGAGGCTATCCCAGCAAATGCGCCCATTCTTTACCAGTATGGA 
GCATTTGGAGAACGTTTAGGAAAATATGACAATGTTGATCGACTCTTTAATCACCGCCGTGCAACGGTGTCTCTTGGTTATATTGGTTTATATGAG 
GTGGCGAGTGTTTTTTATGGTGGTGACTGGGAAGATAACCATCAAGCTAAAGCATTTACTGTAGACATCGTTCGTAAGATGAAGCAGTTATGTGCA 
GATTGGTCTGATGAGTATGATTATCATTTTTCAGTTTATTCGACACCATCGGAGAGCTTGACTGACCGGTTTTGTCGTTTAGATACTGAAAAATTT 
GGTATAGTAACTGATATTACTGATAAGGAATACTACACTAATTCATTCCATTATGATGTGCGTAAGAATCCAACACCTTTTGAAAAACTAGATTTT 
GAGAAAATCTATCCTGAAACGGGTGCATCAGGAGGATTTATTCACTACTGTGAATACCCTGTTTTGCAACAGAATCCAAAAGCTTTAGAAGCAGTT 
TGGGACTATGCTTATGATCGGGTAGGTTATCTAGGTACTAATACACCGATTGATAAGTGTTACCAATGTCAATTTGAAGGGGATTTTACACCGACA 
GATCGAGGTTTTACTTGTCCAAATTGTGGTAACAGCGACCCTAAGACAGTAGATGTTGTCAAACGTACATGTGGTTATTTAGGTAATCCACAGGCT 
CGTCCGATGGTTAATGGTCGTCATAAGGAAATCTCTGCTCGTGTAAAACATATGAACGGATCAAGTATTAAAAATCAAGGTAAT 
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SEQ ID 3378 

MMVLERERFMTESDIKVIKRDGRLVSFDKYKIYTALLKASNKVIKMSPLVEAKLEMIADHVIAEIYNRFKDNIKIYEIQNIVEHKLLEANEYAIAQ 
EYINYRTQRDFERSQATDINFSIGKLINKDQTWNENANKDSDVFNTQRDLTAGIVGKSIGLKMLPSHVANAHQKGDIHYHDLDYSPYTPMTNCCL 
IDFKGMLANGFKIGNAEVESPKSIQTATAQISQIIANVASSQYGGCTADRIDEFLAPYAQLNYQKHLKDAKEWVIEDKQEDYARAKTQKDIYDAMQ 
SLEYEINTLFTSNGQTPFTSLGFGLGTNWFEREIQKAILKIRIQGLGSEHRTAIFPKLIFTLKKGLNLEEDSPNYDIKQLALECATKRMYPDVLSY 
DKIIDLTGSFKAPMGCRSFLQGWRDANGQDVTSGRMNLGVVTVNLPRVAMESNGDMDKFWEIFNERMSIARDALVYRVERVKEAIPANAPILYQYG 
AFGERLGKYDNVDRLFNHRRATVSLGYIGLYEVASVFYGGDWEDNHQAKAFTVDIVRKMKQLCADWSDEYDYHFSVYSTPSESLTDRFCRLDTEKF 
GIVTDITDKEYYTNSFHYDVRKNPTPFEKLDFEKIYPETGASGGFIHYCEYPVLQQNPKALEAVWDYAYDRVGYLGTNTPIDKCYQCQFEGDFTPT 
DRGFTCPNCGNSDPKTVDWKRTCGYLGNPQARPMVNGRHKEISARVKHMNGSSIKNQGN 

SEQ ID 3379 

ATGGTAAGTTTAGAAGAAGACAAGGTGACTGTTCAACCTGATATTAAAGTGATTAAACGAGATGGTCGCCTTGTTAATTTTGATAGTACAAAAATC 
TATAGTGCTTTATTAAAAGCAAGCATGAAAGTAACTCGGATGTCGCCACTTGTTGAGGCTAAATTAGAGGCTATTTCTGATCGCATTATAGCAGAA 
ATTATTGAGCGTTTTCCAACTAATATCAAAATTTATGAAATCCAAAATATTGTAGAGCATAAGCTTCTTGCAGCTAATGAATATGCTATTGCAAAA 
GAATACATTAATTATCGTACTCAGCGTGACTTTGCACGTTCACAAGCAACAGATATCAATTTTTCTATTGATAAATTAATTAATAAAGATCAAACA 
GTTGTTAATGAAAATGCTAACAAAGATAGCGATGTTTTTAATACTCAACGAGATTTAACTGCTGGAATCGTAGGGAAATCGATTGGTTTAAAAATG 
TTACCTTCGCATGTTGCTAATGCTCATCAAAAAGGAGATATCCATTACCATGATTTGGATTACAGTCCTTATACACCGATGACGAACTGCTGTTTA 
ATTGACTTTAAGGGCATGTTAGCCAATGGCTTTAAAATTGGTAATGCTGAAGTGGAAAGTCCCAAGTCTATTCAAACTGCAACAGCTCAGATCTCA 
CAGATTATTGCGAATGTAGCATCAAGTCAGTACGGCGGATGCACAGCTGATCGCATTGACGAGTTTTTAGCCCCATATGCGGAGCTTAACTTTAAA 
AAACATATGGCTGATGCTAAGAAATGGATCGTTGAGACTAAGAGAGAAAGCTATGCTTTTGAAAAGACTCAAAAAGATATTTATGATGCGATGCAG 
TCTTTGGAGTATGAAATTAATACGCTCTTTACGTCTAATGGTCAAACACCATTTACTTCTTTAGGATTTGGTTTGGGGACGTCTTGGTTTGAACGT 
GAGATTCAAAAAGCTATTTTGACCATTCGGATTAATGGTCTTGGTAGTGAACATCGCACGGCTATTTTCCCTAAATTAATTTTCACGGTTAAACGT 
GGCTTGAATTTAGAACCAGATTCACCAAACTATGATATTAAGACTTTGGCTTTAGAATGTGCGACTAAGCGGATGTACCCGGATATGTTATCTTAT 
GATAAAATTATTGATTTGACAGGATCTTTCAAATCTCCAATGGGATGCCGCTCTTTCCTTCAAGGCTGGAAAGATGAAAATGGGCAAGATGTGACC 
TCAGGCCGTATGAATCTTGGGGTTGTCACCCTCAATTTACCTCGCATTGCCATGGAATCAAATGGCGATATGGATAAGTTTTGGGAGCTGTTTAAT 
GAGAGGATGCTAATTAGTAAGGATGCTTTAATTTATCGTGTCGAACGTGTCACAGAAGCAAAACCAGCAAATGCTCCTATTCTTTATCAATATGGT 
GCTTTTGGAAAGCGTTTGGAGAAGACAGGGAATGTAAATGATCTCTTTAAGAATCGTCGTGCAACAGTCTCTCTTGGCTATATTGGTCTTTATGAA 
GTGGCGTCTGTTTTTTATGGTGGTCAATGGGAAGGTAATCCAGATGCTAAAGCTTTTACCTTGTCAATTGTCAAGGCAATGAAACAGGCCTGTGAG 
GATTGGTCAGATGAATATGGTTATCATTTCTCTGTTTATTCGACTCCATCAGAAAGTTTGACAGATCGCTTTTGTCGTTTAGATACGGAAAAATTT 
GGCATTGTGACAGATATTACGGATAAAGAATACTATACAAATTCTTTTCACTATGATGTGCGTAAGAGTCCGACACCTTTTGAAAAATTAGATTTT 
GAAAAAGATTATCCAGAAGCAGGTGCTTCAGGTGGTTTTATCCACTACTGTGAGTATCCTGTTTTGCAACAAAATCCAAAGGCCTTGGAAGCGGTT 
TGGGACTATGCTTATGATCGTGTGGGGTATTTGGGAACCAATACGCCTATTGATAAATGCTATAATTGCCAATTTGAAGGCGATTTTACCCCAACA 
GAACGTGGTTTTACTTGCCCAAACTGTGGCAATAATGACCCTAAAACAGTTGATGTGGTCAAACGTACATGTGGTTACTTGGGGAATCCTCAGGCC 
CGCCCAATGGTTAACGGTCGCCATAAGGAAATCTCTGCGCGTGTAAAACATATGAATGGTTCTACTATAAAATACCCAGGCCTG 

SEQ ID 3380 

MVSLEEDKVTVQPDIKVIKRDGRLVNFDSTKIYSALLKASMKVTRMSPLVEAKLEAISDRIIAEIIERFPTNIKIYEIQNIVEHKLLAANEYAIAK 
EYINYRTQRDFARSQATDINFSIDKLINKDQTWNENANKDSDVFNTQRDLTAGIVGKSIGLKMLPSHVANAHQKGDIHYHDLDYSPYTPMTNCCL 
IDFKGMLANGFKIGNAEVESPKSIQTATAQISQIIANVASSQYGGCTADRIDEFIiAPYAELNFKKHMADAKKWIVETKRESYAFEKTQKDIYDAMQ 
SLEYEINTLF'TSNGQTPFTSLGFGLGTSWFEREIQKAILTIRINGLGSEHRTAIFPKLIFTVKRGLNLEPDSPNYDIKTLALECATKRMYPDMLSY 
DKIIDLTGSFKSPMGCRSFLQGWKDENGQDVTSGRMNLGVVTLNLPRIAMESNGDMDKFWELFNERMLISKDALIYRVERVTEAKPANAPILYQYG 
AFGKRLEKTGNVNDLFKNRRATVSLGYIGLYEVASVFYGGQWEGNPDAKAFTLSIVKAMKQACEDWSDEYGYHFSVYSTPSESLTDRFCRLDTEKF 
GIVTDITDKEYYTNSFHYDVRK^PTPFEKLDFEKDYPEAGASGGFIHYCEYPVLQQNPKALEAVWDYAYDRVGYLGTNTPIDKCYNCQFEGDFTPT 
ERGFTCPNCGNNDPKTVDWKRTCGYLGNPQARPMVNGRHKEISARVKHMNGSTIKYPGL 

SEQ ID 3381 

ATGGGGAAATACCAATTAGATTACAAAGGGCAAGCACAAGTACAGAAGTTCCATGAGAAGCACTCTACTGGAGAGAATGCTAATCAAAAATCACGT 
CTAAAAGATTTAAGGAAACAATTTTTGGAAAAGGCAAAGAAAAAA 

SEQ ID 3382 

MGKYQLDYKGQAQVQKFHEKHSTGENANQKSRLKDLRKQFLEKAKKK 

SEQ ID 3383 

ATGGGAAAATATCAATTAGACTATAAAGGAATGCAGCAGGTAGAACGCTTTCATGAGAAGCATTCTAAAAAAAAGACGGATAAAAAATCCCGCGTT 
CAAGAACTTAAGGCTCGGTTTTTAGAGAAGTCAAAAAAACAGGATAAC 

SEQ ID 3384 

MGKYQLDYKGMQQVERFHEKHSKKKTDKKSRVQELKARFLEKSKKQDN 

SEQ ID 3385 

ATGTTGCAACTTGGAATTGTCGGTTTAGGAGGTATTTCACAGAAAGCTTATCTACCTTATATGCGTCAAGTGACAGGTGTGCACTGGCATCTTTTT 
ACACGCCAAAAACAGATTTTAGAAGAAGTTAATATGCTTTTTGGTTCTTCTACAGCTTATGACAGTTTAGATAGTCTAGCCGAGCATCCTTTGGAT 
GGAGTCTTCATTCATGTCGCGACTAGTGCTCACTTTGATATAGCAAAGCTTTTTTTAAAAAAGGGTATTCCAGTTTTTATGGATAAGCCTTTGACA 
GAAGATTATACTTCAACTAAAGCATTGTATGATTTGGCGAAGGATCATAAAACATTTTTAATGGCAGGTTTTAATCGTCGCTTTGCACCACGTATT 
ATGGAAATGAAAAAAGTAGAAGATAAAAACCATATTCGCACCTTTAAAAATGCTGTCAATGCACCAGCGGATTTTCAATATAAGCTTTTTGATATG 
TTTATCCATCCTTTAGATACGGCGCTATTTTTGACAAATAATGTTGTTAAAAGAGGATACTTTGTGACTAAACGTGATGGGAATAAGATATTACAA 
GTATCAGTAACGCTAGAAACAGACAGTGAGATAATAGAAGCAAGCATGAACCTGCAGTCGGGGTCTCGTCGAGAAATAATTGAAATAGAGTCGCCA 
GAAGTAACCTATTCATTAGATGATTTGTCAAATCTTTCTGTTATTGATGGCTTTGACCGTCGTGCTATCGGTTTTGGTTCTTGGGCAAGCACTCTA 
GAGAAACGTGGTTTTGAACCAATGATTGATGCTTTTATTCAAGCTATCACTACAGGTGTCAATCCTATATCACCAAAGTCTAGTTTATTGAGTCAT 
TTTATTTGTGACCAGATTAATAAAGCGAATGCTCCTTTTGGAATGCTTAACTTGAAGATAATGGAA 

SEQ ID 3386 

MLQLGIVGLGGISQKAYLPYMRQVTGVHWHLFTRQKQILEEVNMLFGSSTAYDSLDSLAEHPLDGVFIHVATSAHFDIAKLFLKKGIPVFMDKPLT 
EDYTSTKALYDLAKDHKTFLMAGFNRRFAPRIMEMKKVEDKNHIRTFKNAWAPADFQYKLFDMFIHPLDTALFLTNNWKRGYFVTKRDGNKILQ 
VSVTLETDSEIIEASMNLQSGSRREIIEIESPEVTYSLDDLSNI.SVIDGFDRRAIGFGSWASTLEKRGFEPMIDAFIQAITTGVNPISPKSSLLSH 
FICDQINKANAPFGMLNLKIME 

SEQ ID 3387 

TTGAGTATGCTTAATATTGGGATTGTGGGACTAGGTGCTATTTCACAAAAAGCCTATTTACCATATATGAGACAGCTGAGTGACATTACTTGGCAT 
CTATCAACGCGGAATGCAGCAGTACGTCAGCAGGTCGGTCAGTTATTTGGTCACGCTATTCTTTACAGTGATGTCAAGGAGTTGTCAAAAACAAAC 
TTAGATGGGGTCTTTATTCATGCGGCCACATCGGCCCACGCAGAGTTGGCTAGTTTATTTTTAAATCAGGGGATCCCAGTCTTTATGGATAAACCT 
ATAGCTGACAATTACCTGATGACAAAGAACCTCTATGACTTAGCCAAAGAAAATCAGACTTTTCTGATGGCAGGATTTAACAGGCGTTTTACACCT 
CGTGTCAAGAAGTTGTCAAGTTTGTCAACTAAGCGTAAAGTGGCTGTTGAAAAAAATGACTTGAACCGGCCAGGAGATATGACTTTTAAGCTCTTT 
GATTTCTTTATCCATCCTTTAGATACAGCCTTATTCTTGACAGAAGGGACCTTACTAAAAGGGCATTTTCAATATCATCTGGAAGCAGGCTTACTG 
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AGTCAAGTTATGGTAACCTTGATGACCGAAAGCATGACGACTACAGCTTCTATGAATTTACAATCAGGGAGTCGCCGTGAGGTAATGC3AAGTTCAA 
CGGGCTGAAGAAACTTATCATTTAGAGAACTTAGACGAGTTATCTATTTATAAAGGTACTGAAAAAAGGGTGCTTGGCTTTGCTTCTTGGGACACT 
ACCTTGCACAAAAGAGGTTTTGAAACAATGATCGATGCCTTTTTAGAAGCTATTAGCACAGGCGTCAATCCTGTCAGCCCTGAGTCTAGTCTTTTA 
AGCCACTGGATTTGTCAACAGATTGCTGACTCTCAGCTTTCTTATGGAGAGTTAACGGTAGAGTTGCCTAAGGAT 

SEQ ID 3388 

LSMLNIGIVGLGAISQKAYLPYMRQLSDITWHLSTRNAAVRQQVGQLFGHAILYSDVKELSKTNLDGVFIHAATSAHAELASLPLNQGIPVFMDKP 
IADNYLMTJOTLYDLAKENQTFLMAGFNRRFTPRVKKLSSLSTKRKVAVEKNDLNRPGDMTFKLFDFFIHPLDTALFLTEGTLLKGHFQYHLEAGLL 
SQVMVTLMTESMTTTASMNLQSGSRREVMEVQRAEETYHLENLDELSIYKGTEKRVLGFASWDTTLHKRGFETMIDAFLEAISTGWPVSPESSLL 
SHWICQQIADSQLSYGELTVELPKD 

SEQ ID 3389 

ATGAAATTACGGCGCCCAGTGTTAGAAGATAAAGAAGAAATTTTAGCCATGTATAAAGAGTTTCAAAAAGAAAGTAGTTCAGTGGACGGTGGTTTT 
TATGAACCAACTATGCATTTTGAAGACTGGCTAGATCATAACCTAAATATGGAGTrAGGGGrAGGCGTrcCTGATAATTTTGTTCCATATATTCAG 
TTTGTGTCTTTTGACAATGACAATAATGCTATAGGTTTCTTAAATTTACGTTTAAGACTAAATGATACTCTTTTAGAAAAAGGTGGACATATTGGT 
TATTCCATACGACCTCGCCAGCGTGGCAAAGGTTATGCTAAAGAACAGTTGAAGCTAGGAATTGAGCAAGCACATCTAAAAAATATTAATGAAATA 

CTTGTGACATGCCATGTAGACAATGATGCCAGCAAGTCAGTAATATTAGCTAACGGTGGTGTTTTAGAAGATTGTCTTCATCAGACAGAGCGTTAT 
TGGATAACC 

SEQ ID 3390 

MKLRRPVLEDKEEILAMYKEFQKESSSVDGGFYEPTMHFEDWLDHNLNMELGVGVPDNFVPYIQFVSFDNDNNAIGFLNLRLRLNDTLLEKGGHIG 
YSIRPRQRGKGYAKEQLKLGIEQAHLKNINEILVTCHVDNDASKSVILANGGVLEDCLHQTERYWIT 

SEQ ID 3391 

ATGGAAATAAGACGACCGACTTTAAAAGATAAAGACGCTGTATTGTCAATGATTAACGAATTTTTAGAGCAGAAAAGTGCTACAGATGGGTTATGG 
CATTTTAACGTCAATGACTTTAACTATGAAACATGGTTGGAAGATTCCTTGCGACAGGAAATGGGTTTGTCCAGTCAAGGAGTGCCTGCTATTCAA 
TACGTCGCATTTGATGAGAGAAGTCAGGCTATCGGGTTCTTAAATCTTCGTTTACGGTTAAATGAGAGATTACTTGAAAAAGGTGGGCATATTGGT 
TACTCTGTCCGTCCCAGCCAGCGTGGGAAAGGTTATGCCAAGGAGATGCTTAAACAAGCTGTCAGCTATGCGATTTCCAAGAATATCACGACAATT 
TTGGTAACTTGTGATGAGACTAATGTTGCAAGCCGAGCAGTTATTGTGGCTAACGTCGGTATCTTGGAAGATAGTCGAGGTGGAACGGAACGTTAT 
TGGATTGAAGAACAAAGAGGCGATAAG 

SEQ ID 3392 

MEIRRPTLKDKDAVLSMINEFLEQKSATDGLWHFNVNDFNYETWLEDSLRQEMGLSSQGVPAIQYVAFDERSQAIGFLNLRLRLNERLLEKGGHIG 
YSVRPSQRGKGYAKEMLKQAVSYAISKNITTILVTCDETNVASRAVIVANVGILEDSRGGTERYWIEEQRGDK 

SEQ ID 3393 

ATGTCAGAAGAAGCAAGTTGGAATACTCCAAAGCCTGGGGAGTGGAAAAGCGAAGAATTAAGTCATGGCCATATCATTGATTATAAAGCTTTTAAT 
TTTGrAGATGGTGAAGGTGTTAGAAACTCACTCTACGTAGCTGGATGTATGTTCCACTGTAAAGGGTGTTATAATACTGCTACATGGTCCTTTCGA 
GCCGGAATCCCTTATACAAAAGAGCTTGAAGATCAAATTATGACAGATTTAGAACAACCTTACGTCCAAGGTTTAACGTTATTAGGTGGAGAGCCG 
TTCTTAAATACAGGTATTTTGTTGCCACTTCTTCAGCGTATCCGACGTGAATTGCCAGAAAAAGATATTTGGTCATGGACGGGGTATACTTGGGAA 
GAAATGATGCTGGAGACTCAAGATAAATTGGAGATGTTATCTTTGATTGATATTTTAGTGGATGGTAGGTTTGATCAAAGTAAGCGAAATTTAATG 
CTACAATTTAGAGGATCTTCAAATCAAAGAATCATTGATGTACAAAAATCTTTAAAAGAAGGTGAAGTCGTGATTTGGGAAGGATTAAACGATGGT 
GACAATAGTTATGAACAAGTCAAACGAGATGATTTACTC 

SEQ ID 3394 

MSEEASWNTPKPGEWKSEELSHGHIIDYKAFNFVDGEGVRNSLYVAGCMFHCKGCYNTATWSFRAGIPYTKELEDQIMTDLEQPYVQGLTLLGGEP • 

FLNTGILLPLLQRIRRELPEKDIWSWTGYTWEEMMLETQDKLEMLSLIDILVDGRFDQSKRNLMLQFRGSSNQRIIDVQKSLKEGEWIWEGLNDG 

DNSYEQVKRDDLL 

SEQ ID 3395 

GTGATGGCAGAAAAGTGTTGGAATAATCCTAAGCCAAAGGAATGGCAGGCAGAGGAGTTAAGTCAAGGCCGGATTATTGACTATAAGGCTTTTAAC 
TTTGTTGATGGTGAAGGGGTTCGTAATTCCCTTTATGTGTCTGGTTGTTTATTCCATTGCAAGGGGTGTTATAATGCTGCGACTTGGTCTTTTAAG 
GCGGGAATGCCTTATACGCAAGAACTTGAAGAGCAGATAATGACGGATTTGGCACAGCCTTATGTTCAGGGACTGACACTTTTAGGTGGAGAACCC 
TTTTTGAATACGGGTATCTTAATTCCTCTGATTAAGCGTATTCGGCGTGAATTGCCAGAAAAAGATATTTGGTCTTGGACGGGTTATACTTGGGAA 
GAAATGATGCTTGAAACACCAGACAAACTGGAAATGCTGTCCTTAATTGATATTCTGGTAGATGGTCGTTTTGATATCACAAAAAAGAACCTCATG 
TTGCAATTTAGAGGCTCTTCTAACCAGCGAATTATCGATGTTCAAAAGTCTTTGGCTGCTAAAGAAGTGATTATCTGGGATAAGTTAAACGATGGG 
GACCAAACCTTTGAACAAATTAGTCGGGAGGATTTGCTT 

SEQ ID 3396 

VMAEKCWNNPKPKEWQAEELSQGRIIDYKAFNFVDGEGVRNSLYVSGCLFHCKGCYNAATWSFPCAGMPYTQELEEQIMTDLAQPYVQGLTLLGGEP 
FLNTGILIPLIKRIRRELPEKDIWSWTGYTWEEMMLETPDKLEMLSLIDILVDGRFDITKKNLMLQFRGSSNQRIIDVQKSLAAKEVIIWDKLNDG 
DQTFEQISREDLL 

SEQ ID 3397 

ATGArAAAAATTTrGATCCCAACTGCAAAAGAAATGAAAGTGTGTCAAAACATTGCATGGCCTAAACTGAGTGCTCAAACGAAAATTATAATTGAT 
TATTTTTCTACTTTAACTGTTTCAGACTTAGAGGATATCTACAGAATTAATACAAGTGCAGCTCGTTGTGAGGCTCAAAGATGGCAAGATTTTAAA 
GCTAAACAACTTACTCTGAATCCTGCTATTAAGTTATTCAACGGTCTTATGTACCGCAATATCAAAAGGCACAACTTATCCACAAGTGAAGCACAA 
TTTATGGAAAATTCTGTTTTTATTACTAGTGCTCTTTATGGCATCATTCCTGCTATGACACTAATATCCCCTCATCGTTTAGATTTTAACACTAAA 
ATCAAAATCAACAATAACTCTCTTAAAGTTTTTTGGCGTGAAAATTACGATACTTTTATGCAGTCAGATGACATTATGGTTTCTTTGCTTTCTAAT 
GAATTTGAAACTGTCTTTTCTCCTAAAGAGCGTCAAAAACTAATACATCTTAACTTTATTGAAGATCGAGATGGCCAATTAAAAACCCACTCTACC 
ATATCAAAAAAAGCAAGAGGAAAGTGTTTAACTGCTATGATGGAAAATAATTGCCAAACTCTAGAACACTTAAAGCAATTACGCTTTGATGGCTTC 
TGTTATGATAATGAACTCTCAGACTCTAAGCAATTAACTTTTGTTAAAAAACAGACT 

SEQ ID 3398 

MIKILIPTAKEMKVCQNIAWPKLSAQTKIIIDYFSTLTVSDLEDIYRINTSAARCEAQRWQDFKAKQLTLNPAIKLFNGLMYRNIKRHNLSTSEAQ 
FMENSVFITSALYGIIPAMTLISPHRLDFNTKIKINNNSLKVFWRENYDTFMQSDDIMVSLLSNEFETVFSPKERQKLIHLNFIEDRDGQLKTHST 
ISKKARGKCLTAMMENNCQTLEHLKQLRFDGFCYDNELSDSKQLTFVKKQT 

SEQ ID 3399 ' • 

ATGCTAACCTTrTTAATTCCAACCGCAAAAGAAATGACGATCCCTAAGGAATCTCACCCACACCTCCTTCCACAAGACAGCCAAGCCATTTTAAAA 
ATCATGGCAGCTATGACCACGGAGGACTTGGCCAAATCATATCGTATCAAAGAAGAGTCAGCTAAAAAAGAACAGCAACGCTGGCAAGACATGGCe 
TCTCAACAAAGCTTGGCTTACCCTGCCTACCAACTGTTCAATGGCCTTATGTACCGCCATATCAAGCGCGATAAGCTCACTACCCAAGAACAGGCT 
TACCTCACCCAGCAGGTTTACATCACCTCATCCTTTTACGGTATCATTCCCGCTAATCATCCTATCGCAGAGCACCGCCATGATTTTCACACCAGA 
ATAAAAATTGAAGGACAAAGCCTCAAGTCTTACTGGCGGCCCTGTTATAATCAGTTTGCCAAAGAGCATCCCCAAGTGATTTCCCTTTTATCCAGT 
GAATTTGACGATGTCTTTTCCAAAGACTGTAAACAATTGTGGATAAGTCCCAAGTTTATGGCAGAAAAAGAGGGCCAATTCAAAACCCATTCCACC 
ATTTCAAAAAAGGCACGAGGTGCATTTCTCACTGCCTGTATGGAAAATAATTGCCAAACTGTTGACAGCCTTAAAAGCCTTGTCTTTGCTGGTTTT 
TACTACCATCCAGACCTATCAACAGATCATGAATTTGTCTATATCAAAAAAGAGGCC 
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SEQ ID 3400 

MLTFLIPTAKEMTIPKESHPHLLPQDSQAILKIMAAMTTEDLAKSYRIKKESAKKEQQRWQDMASQQSLAYPAYQLFNGLMYRHIKEDKLTTQEQA 
YLTQQVYITSSFYGIIPANHPIAEHRHDFHTRIKIEGQSLKSYWRPCYNQFAKEHPQVISLLSSEFDDVFSKDCKQLWISPKFMAEKEGQFKTHST 
ISKKARGAFLTACMENNCQTVDSLKSLVFAGFYYHPDLSTDHEFVYIKKEA 

SEQ ID 3401 

ATGAACGGTGTAATATGTTACTATATAGTAATAATAGGAGGATTAACTATGTCGTATCCATACAAAGCCAATCATTCCATTGAATCAATCACCTTA 
AAAGTAAATGACCTCGAAAACCTCGTAAACTTCTATAGCGATATCATTGGGTTAACTGTTATTGACAAATCAAGCACTAGAGCCTTACTAGGGGTA 
AATCAKAAAATCCCTCTTATTATCCTTGAAAAAACTGAACTTGAAAAGCATAGTACCTATGGCCTTTATCACACTGCTATTTTAGTACCAGATGAA 
TACCATCTCAGTCTAGCTCTAAATCATTTATTATCTCAGCATATCCCTCTAGAGGGTGGAGCTGACCATGGCTATAGCAATGCTATCTATCTAAGT 
GATCCTGAAGGTAATGGAATTGAAATTTATAATGATAAGGATATCTCTATGTGGGATATCAGAGAGAGTGGACAAATTATTGGTATTACTGAAAGA 
CTAGATATTGACAATTTACTTGACAGCCTTGTCAACGTTCCTAATAATTATAAGCTTTCTGAAAAAACTAGTATTGGTCATATTCATTTGAGTGTT 
AAAGATGCTAAGATTAGCTCAAAACTCTATCAAAATGTTTTTGGCCTTGATGAGAAATTTGCAATCCCGACAGCTAGTTGGATTGCATCCGGCAAC 
TACCATCATCATCTAGCCTTTAATAATTGGGCTGGTCCAAATCTTTCTAAAAACCAAGAAGATAGACCCGGAATTTCCTTATTGACAATTGCTTAC 
AATGATGACAACCTTTTTAGAGATAGCTTAAAAAAAGCGCAACTTTACCAACTGACTTTCCTTGAAAAACAAGATCATTATTATATTATTGAAGAT 
TTTGATGGCATCCGAATTAAAGTTGTTCTAAAACCAGAGAAT 

SEQ ID 3402 

MNGVICYYIVIIGGLTMSYPYKANHSIESITLKVNDLENLVNFYSDIIGLTVIDKSSTRALLGVNQKIPLIILEKTELEKHSTYGLYHTAILVPDE 
YHLSLALNHLLSQHIPLEGGADHGYSNAIYLSDPEGNGIEIYNDKDISMWDIRESGQIIGITERLDIDNLLDSLVNVPNNYKLSEKTSIGHIHLSV 
KDAKISSKLYQNVFGLDEKFAIPTASWIASGNYHHHLAFNNWAGPNLSKNQEDRPGISLLTIAYNDDNLFRDSLKKAQLYQLTFLEKQDHYYIIED 
FDGIRIKWLKPEN 

SEQ ID 3403 

ATGATATACCCTTACAACTCAACCATCTCTTTAGGAACGGTTTCTCTAAATGTTACCGATCTAGCAAAGATGACAACCTTTTACACAAGTATTATC 
GGTTTACAGGTTCTCTCACAAGACACGACATCTCGTCAATTGACTACAGACGGTAAAACCGTTATCTTAGAGTTACGACAAACACCTTTACCAGGC 
GATAAAGCTTATGGTCTTTATCACACAGCCTTTTTAGTTCCTGATCGTCATAGCTTGGGACTTGTTCTCAATCATTTCTTAACCAGAAGTATCTCT 
TTAGAAGGAGCAGCTGATCACGGCCATAGCGAAGCTATCTACCTCAGCGATCCTGAGGGTAATGGGATTGAAATTTATCATGACAAAGCTGTTGAG 
CATTGGGATATCCGCGACAATGGTCAAATTATTGGTGTGACTGAGCCCACGGATACCAAAAGCATATTGGAGCAGTTGACAGATATCCCCAAGCAC 
TTTTTACTAGCTCAAGACACACGCATTCGCCATGTCCATCTGAGTGTCAAAAATGCTCTGGCTTCTTCACTTCTCTATCAAAAGGTTTTTGATTTA 
GGCGATAAAATGACCATTCCAAGTGCTAGCTGGATTGCTTCAGGGAACTACTATCATCACCTTGCATTCAATCACTGGTCAGCCCCTTACCTCAAA 
AAACACCAAGAAGGTGCTCCAGGCTTAGCCTTCTTGACCATTCACATTGAGACGCCCCTGCTTTTTTCAGCCACTCTCAAAAAAGCAAGATTACAC 
GGCCTAGCTATTTTACAAGAAGATTCTTCTTCTTTCACGACAGAAGACGAGGAAGGTATCCGTGTGAACGTCATCCTTGGACAAGAC 

SEQ ID 3404 

MIYPYNSTISLGTVSLNVTDLAKMTTFYTSIIGLQVLSQDTTSRQLTTDGKTVILELRQTPLPGDKAYGLYHTAFLVPDRHSLGLVLNHFLTRSIS 
LEGAADHGHSEAIYLSDPEGNGIEIYHDKAVEHWDIRDNGQIIGVTEPTDTKSILEQLTDIPKHFLLAQDTRIRHVHLSVKNALASSLLYQKVFDL 
GDKMTIPSASWIASGNYYHHLAFNHWSAPYLKKHQEGAPGLAFLTIHIETPLLFSATLKKARLHGLAILQEDSSSFTTEDEEGIRVNVILGQD 

SEQ ID 3405 

GTGTACAATTATATTTTGGAGGATAATATGGTAAGGCTAATATTTAGTGATATTGATGGTACTTTAATTAACAGTAATTTTAAAGTAACACCTAAG 
ACACGGCAGGGAATTAAACAAATAGTAGCTCAAGGGGCTACTTTCGTTCCCATATCAGCTAGGATGCCTGAGGCAATTACTCCGATTATGGAACAA 
ATTGGAATAGATTCTTATATTATTTCCTATAATGGGGCTTTAATACAAGATATGCAACAAAAAACAATTGCTTCCCACACAATGGATGGTCAAGTT 
GCCTTACAAGTTTGTTCTTATGTAAGCAAGCATTATTCGAAAATTGCATGGAATGTCTATCGTTATCATGAATGGTATTCCTGTGATAAAGAAAAT 
GAGTGGGTCCAAAAAGAGGAGGAGATTGTTGGTTTACAATCTAAAGAGATGAGTTTGATGGAGTTAGAGAAGCAAGATAGGATTCATAAACTTCTC 
TTGATGGGAGAACCATCTCTGATGGGAGAATTGGAGAACACTTTGAAAGCTCAATATCCACATTTATCAATCGCACAATCTGCTCCTTACTTTATT 
GAAATAATGGCTCCAGGTATTGAAAAAGGAAAATCTGCTAAAACTTTAGCAGACTATTTAGATATTTCTCTTGCAGACTCTATTGCGTTTGGTGAT 
AACTATAATGATTTAAATCTGCTTGAAATTGTGGGTAAAGGTTTTGTCATGGGGAATGCTCCTAAAGATTTACAAGAGAGAATTGGAAATGTAACT 
CAGGATAATGATAACGATGGTATTTATTATGCTTTAGTAGAGTATATGGAAAAT 

SEQ ID 3406 

MYNYILEDNMVRLIFSDIDGTLINSNFKVTPKTRQGIKQIVAQGATFVPISARMPEAITPIMEQIGIDSYIISYNGALIQDMQQKTIASHTMDGQV 
ALQVCSYVSKHYSKIAWNVYRYHEWYSCDKENEWVQKEEEIVGLQSKEMSLMELEKQDRIHKLLLMGEPSLMGELENTLKAQYPHLSIAQSAPYFI 
EIMAPGIEKGKSAKTLADYLDISLADSIAFGDNYNDLNLLEIVGKGFVMGNAPKDLQERIGNVTQDNDNDGIYYALVEYMEN 

SEQ ID 3407 

ATGTCTATCAAACTGGTTGCTGTCGATATTGATGGCACATTACTCACTGATGACCGTCGAATTACAGATGATGTTTTTCAAGCTGTCCAAGAGGCT 
AAAGCCCAAGGGGTTCATGTGGTGATTGCTACTGGCAGACCTATTGCCGGAGTGATTTCATTACTCGAACAATTAGAACTCAACCACAAAGGAAAC 
CACGTTATCACTTTTAATGGTGGCTTGGTGCAAGATGCCGAGACCGGCGAAGAAATTGTTAAAGAATTGATGACTTACGACGATTATCTGGAAACG 
GAATTTTTGAGCCGAAAATTAGGAGTTCACATGCATGCCATTACCAAAGAAGGTATTTACACTGCCAATCGGAATATTGGAAAATACACAGTTCAT 
GAATCGACTTTGGTAAACATGCCTATTTTCTATCGCACTCCCGAAGAAATGACCAATAAAGAAATCATCAAAATGATGATGATTGATGAACCTGAC 
CTTTTGGACGCGGCCATCAAGCAAATTCCTCAACATTTCTTTGATAAGTACACCATCGTCAAGTCAACCCCTTTTTATTTAGAGTTCATGCCAAAA 
ACCGTCAGCAAGGGTAATGCCATCAAACACTTAGCTAAAAAACTCGGGCTAGATATGTCACAAACCATGGCCATCGGGGATGCTGAAAATGATCGT 
GCTArGTTAGAAGTCGTTGCCAACCCTGTTGTCATGGAAAATGGGGTTCCTGAATTGAAAAAAATAGCCAAATACATCACCAAATCCAACAATGAC 
AGTGGTGTGGCACATGCTATTCGCAAGTGGGTATTAAAC 

SEQ ID 3408 

MSIKLVAVDIDGTLLTDDRRITDDVFQAVQEAKAQGVHWIATGRPIAGVISLLEQLELNHKGNHVITFNGGLVQDAETGEEIVKELMTYDDYLET 
EFLSRKLGVHMHAITKBGIYTANRNIGKYTVHESTLVNMPIFYRTPEEMTNKEIIKMMMIDEPDLLDAAIKQIPQHFFDKYTIVKSTPFYLEFMPK 
TVSKGNAIKHLAKKLGLDMSQTMAIGDAENDRAMLEWANPWMENGVPELKKIAKYITKSNNDSGVAHAIRKWVLN 

SEQ ID 3409 

ATGAAAAAAATAACAAAGATGGTAATTAGCAGCGTTTTAGCAACTGTTCTGATGACAGCTTGTTCACAATCTTCTCAAAATGGTCAATCTGATGTA 
AAACATATTGGTATTTTACAATATGTAGAACATCCCTCTCTAACTGCCACTAGGAAAGGATTTATAAAAGAATTAGCTAAAGAAGGCTATAAAGAT 
GGCAAAAATATCAAAATTGAGTATAAGAATGCTCAAGGGGATCAGTCAAATATCCAATCAATTTCTGAAAAACTCATTAAAGATAATAAATTAGTA 
TTGGGAATTGCGACTCCGGCGGCTCAATCGTTGACAACGGTGTCAACAGAAACACCTATTTTATTTACAGCAGTGACAGATCCGGTATCAGCCGAA 
TTAGTAAAATCAATGAAAAAACCTGAAGGTTTAGCGACTGGTACAAGTGACATGTCTCCAATTAAAAAGCAAGTATCCCTTTTGAGAAAAGTAATG 
CCTAAGGTTAAACGTGTTGGTATTATGTATACCACTAGCGAGCGTAACTCAGAAGTTCAGGTAAAACAAGCAAAAAAAATCTTCCAAGAGGCGGGG 
ATTAAAACAAGTGTTAAAGGTATTTCTTCCACTAATGATGTACAAGATACTGCTAAGAGTTTAATGTCTAAAACAGAGGTTATTTTTGTACCAACA 
GATAATATTATAGCCAGCTCAGTAACGCTGTTAGGGAATCTATCGAAAGAATTAAAAGTGCCTGTTGTGGGAGGTTCAGCAGATATGGTACCAAGT 
GGTTTGCTCTTTTCTTATGGGGCTGATTATGAGGCTTTAGGTCGTCAAACGGCAAGACAAGCTGTTAAAATCCTCAAAGGTAAAGACGTCGCTAAA 
GTTCCTTCAGAATATCCTCAAAATCTAAAAGTAGTAGTTAATGAAGATATGGCAAAAGAGCTTGGAATTGATGTTTCAAGTATTAAAAATAATAAA 

SEQ ID 3410 
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MKKITKMVISSVLATVLMTACSQSSQNGQSDVKHIGILQYVEHPSLTATRKGFIKELAKEGYKDGKNIKIEYKNAQGDQSNIQSISEKLIKDNKLV 
LGIATPAAQSLTTVSTETPILFTAVTDPVSAELVKSMKKPEGLATGTSDMSPIKKQVSLLRKVMPKVKRVGIMYTTSERNSEVQVKQAKKIFQEAG 
IKTSVKGISSTNDVQDTAKSLMSKTEVIFVPTDNIIASSVTLLGNLSKELKVPWGGSADMVPSGLLFSYGADYEALGRQTARQAVKILKGKDVAK 
VPSEYPQNLKVVVNEDMAKELGIDVSSIKNNK 

SEQ ID 3411 

ATGTTAGATATTATCTTATCCGGAATTTCGCAAGGATTACTTTGGTCAATTATGGCAATTGGCGTGTTTATCACTTTTCGTATCTTAGACATAGCC 
GATCTCTCTGCAGAGGGTGCTTTCCCTATGGGGGCTGCAGTTTGCGCTTTATGTATCGTTAATGATATTAATCCAATTGTGGCAACCATAGCGGGC 
ATGTTAGGTGGTATGTTGGCAGGACTAGTATCGGGTTTTCTTCATACTAAAATGAAAATACCAGCCCTCCTCACAGGTATTATTACGTTGACAGGA 
CTTTACTCTATTAATTTACTTGTTTTAGGAAGATCAAACGTCTCTTTTGCTCTCAAAAATACTTTGGTTACAATGGTAACAAGATTAGGTTTAAAT 
AAACTTTCAGCAGTTTTATTAATTGGAATTGTTTGTGTAGGCTTGGTTATCTTAATTTTGTATCTCTTTTTAAATACCCAACTAGGATTAGCTTTA 
AGAGCGACAGGTGATAATGAGGCTATGGGACAAGCCAATAGTATTAAAGTAGATCGGATGAAAATGCTAGGATATATGATTGGGAATGGCCTGATT 
GCTTTATCTGGTGCACTTTTAGCGCAAAATAATGGCTATGCAGATTTGAATATGGGAGTGGGTACAATCGTTATTGGATTAGCTTCAATTATCTTG 
GCAGAAGTAATGATAAAATACTTACCTCTTGGCAAAAGGTTATGGTCAATTGTATTAGGGTCTGTTTTATACCGTATGATTATTGTTTTCATATTA 
ACAACCGATATTGATGCACAGATGATAAAGTTGGTTTCAGCAATTTTGTTGGCTCTCATTTTGTATGTCCCAGAATTACGAGCTAAACTAGGAGTA 
AAAACCTCTAAATCACTTACAAAGGAAGGA 

SEQ ID 3412 

MLDIILSGISQGLLWSIMAIGVFITFRILDIADLSAEGAFPMGAAVCALCIVNDINPIVATIAGMLGGMLAGLVSGFLHTKMKIPALLTGIITLTG 
LYSINLLVLGRSNVSFALKNTLVTMVTRLGLNKLSAVLLIGIVCVGLVILILYLFLNTQLGLALRATGDNEAMGQANSIKVDRMKMLGYMIGNGLI 
ALSGALLAQNNGYADLNMGVGTIVIGLASIILAEVMIKYLPLGKRLWSIVLGSVLYRMIIVFILTTDIDAQMIKLVSAILLALILYVPELRAKLGV 
KTSKSLTKEG 

SEQ ID 3413 

ATGTCATTACTTGAATTAGTCAATCTGCACAAAACTTTTGAAAAAGGAACTGTCAATGAGAACCATGTTTTACGTGGTTTAGATTTAACGATTGAA 
GACGGTGATTTTATTTCAGTAATTGGAGGTAACGGTGCGGGAAAATCAACCCTCCTTAACTGTATCGCTGGTCTGATCCCTATTGATCAGGGGGCA 
ATCACATTAGACAACCAATCAATTACTAAAGACTCTGTAGAAAAACGATCTAAGGATATTAGTCGAGTCTTCCAGGATCCTAGAATGGGAACTGCA 
ACAAATTTGACGATTGAAGAAAATATGGCAATTGCACATAAAAGAGGCAATAAGCGTCACATTTTTAGACAGTCAGTGACTGACGATGACCGTCAA 
CTATTTAAAAAGTCTCTATCACAATTAGGTCTAGGCTTAGAAAATCGAATGAAGACTGATGCTGCATTTTTATCTGGCGGTCAGCGTCAAGCCCTC 
ACGTTAGCTATGGCAACTCTTGTTCGTCCCAAATTATTATTACTGGATGAACATACAGCGGCTCTAGATCCCAAAACTAGCGATATGGTTATGGAA 
• TTAACACAGAAAGTGATAGAAGAACAACGATTGACAGCCTTAATGATTACGCACAATATGGAGCATGCCATTGCTTATGGTAATCGTCTCGTGATG 
CTCTACCACGGGAAAATTGTTGTTGATGTTAAAGGAGAAGCAAAGAGAAACTTAACAGTTGCAGAATTAATGGAACTTTTCCATAAAAACTCAGGT 
CAACAGTTGATAGATGATGCCCTTGTCTTAGGT 

SEQ ID 3414 - • 

msllelvnlhktfekgtvnenhvlrgldltiedgdfisviggngagkstllnciaglipidqgaitldnqsitkdsvekrskdisrvfqdprmgta 
tnltieenmaiahkrgnkrhifrqsvtdddrqlfkkslsqlglglenrmktdaaflsggqrqaltlamatlvrpkjjLlldehtaaldpktsdmvme 
ltqkvieeqrltalmithnmehaiaygnrlvmlyhgkiwdvkgeakrnltvaelmelfhknsgqqliddalvlg 

SEQ ID 3415 

atgggtatcggtattattattgccagccatggtaaatttgctgaaggtattcatcaatcaggttcaatgatctttggtgaacaagaaaaagttcaa 
gttgtaactttcatgccaaatgaaggaccagatgatttgtatggacacttcaacaatgctatcgcacaatttgatgctgatgatgaggtgcttgtg 
ttagctgacctttggagtgggtcaccatttaaccaagcaagccgtgttatgggagaaaatcctgaacgtaaaatggctatcatcactggtctcaat 
ttgccaatgcttatccaagcctatactgagcgtatgatggacgctaatgcaggtgttgaacaagttgccgcaaatattattaaagagtctaaggaa 
ggtatcaaagcccttccagaagaacttaatcctgttgtagaagctactcctgtagcaggtgttcctgcagatgttcctgcggaagttaaacaaagt 
ggatctatccctgaaggaactgttattggagatggcaagcttaaaattaatcttgctcgtattgacacacgtcttttacatggtcaagttgcaact 
gcatggactccagcatcaaaagcaaaccgtattatcgttgcttctgatgaagtttctaaagatgaacttcgtaaacaattgattaagcaagctgct 
cctggaggagtcaaagcaaacgttgtcccaattagtaaattaattgaagtagctaaagacccacgtttcggaaacacacgtgccttgatcttattt. 
gaaactgtacaagatgcactccgtgcaattgaaggtggtgtggaaatccctgaattgaacgttggttcaatggctcactcaactggtaaaacaatg 
gtaaacaacgttctttcaatggataaagacgatgttgctgcctttgaaaaattacgtgacttaggtgtatcatttgatgtacgtaaagtaccaaat 
gacgctaaaaagaatttgtttgatttaatcaacaaagcaaacgtaaaa 
SEQ ID 3416 

mgigiiiashgkfaegihqsgsmifgeqekvqwtfmpnegpddlyghfnnaiaqfdaddevlvladlwsgspfnqasrvmgenperkmaiitgln 
lpmliqaytermmdanagveqvaaniikeskegikalpeelnpweatpvagvpadvpaevkqsgsipegtvigdgklkinlaridtrllhgqvat 
awtpaskanriivasdevskdelrkqlikqaapggvkmtwpisklievakdprfgntralilfetvqdalraieggveipelnvgsmahstgktm 
vnnvlsmdkddvaafeklrdlgvsfdvrkvpndakknlfdlinkanvk 
SEQ ID 3417 

atgggtatcggtattattattgccagccatggtaaatttgctgaaggtattcatcaatctggttctatgatttttggtgaacaagagaaagttcaa 
gttgttactttcatgccaaacgaaggaccagatgatttgtatggacacttcaacaatgctatccaacaatttgatgctgatgatgaaatccttgtg 
ctagctgacctttggagtggttctccatttaaccaagctagtcgtgtggcaggtgaaaatcctgaccgcaaaatggcgatcatcactggtctcaac 
ttgcctatgcttattcaagcttacactgaacgtcttatggatgctggtgcaggtgttgaacaagttgctgcaaacatcattaaggaatctaaggac 
ggtatcaaagcccttcctgaagaccttaacccagttgaagaaactgctgcaactgaaaaagttgttaacgcacttcaaggagctattcctgctgga 
actgtcatcggagatggtaaattaaagatcaatcttgctcgtgttgacactcgtcttttacacggtcaagttgcaacagcatggactccagcttct 
aaggctgaccgtatcattgttgcttctgatgaggttgctcaagatgaccttcgcaaacaattgatcaaacaggctgcacctggtggtgtcaaagct 
aacgttgttccaattagcaaattgattgaagcttctaaagatcctcgttttggtaacacacacgcacttattcttttccaaacccctcaagatgcc 
cttcgagcggttgaaggtggtgttgaaatcaacgaattgaacgttggttcaatggctcactcaactggtaaaacaatggttaacaacgttttatca 
atggacaaagaagacgttgctacttttgaaaaattacgcgacctaggtgttacattcgacgtccgtaaagttcctaacgattctaagaaaaactta 
tttgagcttatccaaaaaactaacattaaa 

SEQ ID 3418 

mgigiiiashgkfaegihqsgsmifgeqekvqwtfmpnegpddlyghfnnaiqqfdaddeilvladlwsgspfnqasrvagenpdrkmaiitgln 
lpmliqayterlmdagagveqvaaniikeskdgikalpedlnpveetaatekwnalqgaipagtvigdgklkinlarvdtrllhgqvatawtpas 
jcadriivasdevaqddlr'kqlikqaapggvkanvvpisklieaskdprfgnthalilfqtpqdalraveggveinelnvgsmahstgktmvnnvls 
mdkedvatfeklrdlgvtfdvrkvpndskknlfeliqktnik 
SEQ ID 3419 

ATGACAAAGAAAATTATCGCCGTAGATTTAGACGGTACTCTATTACATAATAATAACACTATTTCTGACTACACCGCTGATACACTTCGAAAAGTT 
CAAGCTCAAGGACACAAAGTAATTATTACAACCGGACGCCCATACCGTATGGCACTCGCTCATTATTTACGCCTAGATTTAAAAACACCAATGATA 
AATTTTAATGGTGCTTTAACTCATATCCCCGAAAAAAAGTGGGCGTTTGAGCGTAGTGCAACGATTGATAAAAAATTACTCCTTGAAACCTTAAAT 
TTATCAGATGCTATCCAAGCCGATTTTATTGCTAGCGAATACCGTAAAAATTTTTACATTACTATGGATAATCGTGATAAAATTAACCCACAATTA 
TTCGGTGTCAATGAAATTACTGATAAAATGGCATTAGATGTTACTAAAATCACACGCAATCCAAATGCTCTATTGATGCAAACACGTCATAAAGAT 
AAGTATGAGTTAGCTAAAGAGTTACGACAACATTTTAATCACGAACTAGAAGTAGATTCTTGGGGTGGTCCATTGAATATACTCGAATTTTCACCT 
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AAAG6TGTTAACAAAGCTTATGCTCTCAAACATTTATTAAAATCACTCAATCTTTCACAAGAAAATTTGATTGCCTTTGGAGATGAACACAATGAC 
ACCGAGATGCTGGCCTTTGCACATACAGGATATGCTATGAAAAATGCTAATCCAACTCTACTTCCATATGCCGACCAACAAATCCAATGGACAAAC 
GAAGAAGATGGTGTTGCTAAAACTCTAGAAAAATTATTATTG 

SEQ ID 3420 

MTKKIIAVDLDGTLLHNNNTISDYTADTLRKVQAQGHKVIITTGRPYRMALAHYLRLDLKTPMINFNGALTHIPEKKWAFERSATIDKKLLLETLN 
LSDAIQADFIASEYRKNFYITMDNRDKINPQLFGVNEITDKMAIiDVTKITRNPNALLMQTRHKDKYELAKELRQHFNHELEVDSWGGPLNILEPSP 
KGVNKAYALKHLLKSLNLSQENLIAFGDEHNDTEMLAFAHTGYAMKNANPTLLPYADQQIQWTNEEDGVAKTLEKLLL 

SEQ ID 3421 

ATGACTAAAAAATTGATTGCCATTGATTTGGATGGAACCTTATTACATCATGACAACACCATCTCTACCTATACTCAAAAAACCATCAAAGCTGTC 
CAAGACAAGGGCCACCACGTCATTATTTCAACAGGCCGTCCTTACCGCATGGCACTGGGCTACTATCTGCAGCTCAATTTAAAGACCCCAATCATC 
ACTTTTAATGGGGCCTTGACCCACATGCCTGAACAAAAATGGGCCTATGAACATAATGTCACTTTGGACAAAGGCTACCTACTAAGGTTACTAAAA 
TATCAGGATGATTTCCAGATGGATTTTATTGCCAGTGAGTATCGAAAAAATGTCTACATCACCATGACCAATCCAGAAAGTATCGACCCGCAACTC 
TTTGGTGTTGATGAAATTACTCAGGACATGGCATTAGAGATTACCAAAATCACTCGAAATCCAAACGCCTTATTGATGCAAACGCATCACGAAGAC 
AAGTATGCCTTAGCTAAAAACATGCGTGCTTGCTTCAAAGATGAAATTGAAATTGATTCTTGGGGAGGCCCTCTCAACATTCTTGAAATTTCGTCT 
AAGAATGTCAATAAAGCTTACGCTCTGAACTATCTCCTTGGAATTTACAATATGGATAAAAAGGATTTAATCGCCTTTGGTGATGAACACAATGAC 
ACTGAGATGCTAGCTTTTGCTGGAACTGGTTATGCTATGAAAAATGCTAGCCCTGTGCTACTGCCTTATGCTGATCAGCAGCTTAATTTTTCCAAC 
GAAGAAGACGGTGTTGCCAAAAAATTGGAAGAACTTTTCTTG 

SEQ ID 3422 

MTKKLIAIDLDGTLLHHDNTISTYTQKTIKAVQDKGHHVIISTGRPYRMALGYYLQLNLKTPIITFNGALTHMPEQKWAYEHNVTLDKGYLLRLLK 
YQDDFQMDFIASEYRKNVYITMTNPESIDPQLFGVDEITQDMALEITKITRNPNALLMQTHHEDKYALAKNMRACFKDEIEIDSWGGPLNILEISS 
KNVNKAYALNYLLGIYNMDKKDLIAFGDEHNDTEMLAFAGTGYAMKNASPVLLPYADQQLNFSNEEDGVAKKLEELFL 

SEQ ID 3423 

ATGAAAAAGTTAATTTGGAGTCATCTTTTTGCCATAGTCAGTATTTTAGGGATATGGTATTATCATGTAAAAATTGATCATTTGATGGTAATTCTA 
TTGGCATCAGTCTTGTCGTTAGAGATGGGATTCATTGCTTATTATAGTCGTAATATTTTTATTCGTCTTTTAGCAAGTTTAGGTCTTTTATTTTTT 
TACCCACAGAGTTTAGGGATTTTTCTTAGTTTGGTGAGCTTAGAGTGGTCAACAAAAGACATTTGGCAGTCTAATCACTTTATGCAATATATGGCA 
TACCTTCTTGCAATTCTTTTTATTATCTCTTCAGCTTTACTAAGCTTGAAGCTATTGGTAAATGCATATGATATTAGTAAAAGGTATCAATTAGCA 
ACTGTTATACCTGTAATGCTTTTTAGTAGTTTTGCCTTTTGCTTAGAAAAATCAGGATCATTAGGTTTAGAAGGAATCATTTTAAATCCGTCAGCA 
TTTTTTAATGGAATACAGACTAATATGGCTAACCTTGATTTTAAAGCCTTGTCTTGCCTTTTTTTAGTACAATTATTACTTTGGGGAATATTAATG 
, GAAGAC 

SEQ ID 3424 

MKKLIWSHLFAIVSILGIWYYHVKIDHLMVILLASVLSLEMGFIAYYSRNIFIRLLASLGLLFFYPQSLGIFLSLVSLEWSTKDIWQSNHFMQYMA 
YLLAILFIISSALLSLKLLVNAYDISKRYQLATVIPVMLFSSFAFCLEKSGSLGLEGIILNPSAFFNGIQTNMANLDFKAIjSCLFLVQLLLWGILM 
ED 

SEQ ID 3425 

ATGGGGAATTATTGGAATTGTATCATTAGTTTCAAGTTTTGGTATTCATATTGGTCGTTATGCCCGTCTAAATTCATGGGATATCTTAACGAAGCC 

acaagtggtaat 
SEQ ID 3426 

MGNYWNCIISFKFWYSYWSLCPSKFMGYLNEATSGN 

SEQ ID 3427 

TTGGAGGTTAGAATGAAAGTAAAACTATTTGCGATACATCTATTTTTTATTGTTATTTCTTTTGGGATTAAATATTATCATTTGCAGGGACCAAAT 
TTGATTTGGAATATGACTCTAGCCCTAATAGCGTTAGATTTTGCATACCTTACTAGTTTATTTAAGAAAAAAATTCTTATCGGTCTTTTTGCACTT 
GCTTGGTTTTTTTTCTATCCTAATACCTTTTATATGTTGACGGATATCATTCATATGCATTTTGTCGGAGACGTTCTTTATAATAAGACAAATTTA 
ATACTT-TATATCTTGTATGTATCTAGTATCTTGTTTGGTTTTTTATCAGGTATCGAAAGTTTTTCTGTGATTATGCGTAAATTTAGAATTAGCAAT 
ATATTTTTAAGATGGGGAATTATTGGAATTGTATCATTAGTTTCAAGTTTTGGTATTCATATTGGTCGTTATGCCCGTCTAAATTCATGGGATATC 
TTAACGAAGCCACAAGTGGTAATTAACGAACTTTTAGCGGTTCCGAGTAGGGATTCATTCCACTTTATTTTAGGATTTACATTTTTACAGGTATTG 
TGTCTTATTTTTATGGATTATTCTGCAGGGAAAAAGCTTGAAAAG 

SEQ ID 3428 

MEVRMKVKLFAIHLFFIVISFGIKYYHLQGPNLIWNMTLALIALDFAYLTSLFKKKILIGLFAtAWFFFYPNTFYMLTDIIHMHFVGDVLYNKTNL 
ILYILYVSSILFGFLSGIESFSVIMRKFRISNIFLRWGIIGIVSLVSSFGIHIGRYARLNSWDILTKPQWINELLAVPSRDSFHFILGFTFLQVL 
CLIFMDYSAGKKLEK 

SEQ ID 3429 

ATGAGCGTTCCAATGGTATCAAAAATATCAGTCAGTGAAAAAGCAAGAATGGCCATTAATACACTTGGTAGACGTGAAGGATTAGAAAATAAAGAA 
ATTAATCCTTTCTCTCCTAATGCAACTCCAAATACTTGCTTCAAATCTCTAAAAGAGGCCGAGAGGTTAGTTGCTTCCCAATTAATAGCATCTAAC 
TTAACCACTCCCATTAAAATACCTAAGAGGGTCGTTGTTAATATCGATAGAATAATCCCTCCACGGATACCCTTTACAATAAAGAAGATGGTAATG 
CTTAAACCAATCAAAGATAATAAAATGGCTGGATTATCAAACGACACTAGCCCTGGCGTTGCTGAAGAATTTGCTGTAATAGTAGCCAATCCTTTC 
GCAGCACCCTTTCCAACAACATCATACGTCCCAGGATCAATTGAAAATTTCAAAAAACCAGCATTTTTAATCCCAACGTATGCTAAAAAAGTTCCG 
ATTCCTGCTGTAATGGCTGATTTTAAAGTTGTTGGGATAGACTCAATAATCATCTTTCTAACTTTCGTTAAAGTAATAATCAGAGAAATCAAACCA 
CAAATAAATACCATAGCTAAGGCTTCTTGCCATGTATATCCCAATGCAAAGACAACTGTATATGTAAAGAAAGCATTTAATCCCATCCCAGGAGCT 
TGTGCA 

SEQ ID 3430 

MSVPMVSKISVSEKARMAINTLGRREGLENKEINPFSPNATPNTCFKSLKEAERLVASQLIASNLTTPIKIPKRVVVNIDRIIPPRIPFTIKKMVM 
LKPIKDNKMAGLSNDTSPGVAEEFAVIVANPFAAPFPTTSYVPGSIENFKKPAFLIPTYAKKVPIPAVMADFKWGIDSIIIFLTFVKVIIREIKP 
QINTIAKASCHVYPNAKTTVYVKKAFNPIPGACA 

SEQ ID 3431 

ATGGAAAAGTTTTTTAAGCTAAAGGAACACGGGACGACAATTCGGACTGAAATCACTGCTGGTCTAACGACTTTCTTTGCAATGTCGTACATTTTG 
TTTGTAAATCCAGCTATTTTATCTCAGACTGGGATGCCAGCACAAGGAGTTTTCTTAGCGACGATTATTGGTGCCGTTGTAGCTACATCTGTTATG 
GCTTTCTATGCTAACCTTCCCTATGCACAAGCTCCTGGGATGGGATTAAATGCTTTCTTTACATATACAGTTGTCTTTGCATTGGGATATACATGG 
CAAGAAGCCTTAGCTATGGTATTTATTTGTGGTTTGATTTCTCTGATTATTACTTTAACGAAAGTTAGAAAGATGATTATTGAGTCTATCCCAACA 
ACTTTAAAATCAGCCATTACAGCAGGAATCGGAACTTTTTTAGCATACGTTGGGATTAAAAATGCTGGTTTTTTGAAATTTTCAATTGATCCTGGG 
ACGTATGATGTTGTTGGAAAGGGTGCTGCGAAAGGATTGGCTACTATTACAGCAAATTCTTCAGCAACGCCAGGGCTAGTGTCGTTTGATAATCCA 
GCCATTTTATTATCTTTGATTGGTTTAAGCATTACCATCTTCTTTATTGTAAAGGGTATCCGTGGAGGGATTATTCTATCGATATTAACAACGACC 
CTCTTAGGTATTTTAATGGGAGTGGTTAAGTTAGATGCTATTAATTGGGAAGCAACTAACCTCTCGGCCTCTTTTAGAGATTTGAAGCAAGTATTT 
GGAGTTGCATTAGGAGAGAAAGGATTAATTTCTTTATTTTCTAATCCTTCACGTCTACCAAGTGTATTAATGGCCATTCTTGCTTTTTCACTGACT 
GATATTTTTGATACCATTGGAACGCTCATTGGTACCGGAGAAAAAGTTGGTATCTTAGCAACGACTGGTGATAATCATGAATCTAAGAGTTTAGAC 
AAAGCACTCTATTCAGACTTAATTGGGACAACTTTTGGTGCTATTTGTGGAACATCTAACGTTACAACCTATGTTGAGTCAGCAGCAGGAATCGGA 
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GCTGGTGGTCGTACAGGATTGACAGCCTTAGTAGTTGCTGGTTTGTTTC3CTATATCTAGTTTTTTTAGTCCACTAGTATCTATCGTTCCGAGTCAA 
GCTACTGCACCAATATTGGTTATTGTTGGTATTATGATGCTTTCAAATTTAAAAGATATCAAATGGGATGATATGTCAGAAGCTATCCCAGCTTTC 
TTTACTTCTCTTTTTATGGGGTTTACTTATAGCATTACTTATGGTATTGCAGCTGGTTTCTTGACCTATACACTAGCTAAAGTCATCAAAGGACAA 
GCAAAAGATATTCATGTGGTACTGTGGATTTTAGATATATTATTTATTCTAAACTTTATCAGCTTGGCTATTTTG 

SEQ ID 3432 

MEKFFKLKEHGTTIRTEITAGLTTFFAMSYILFVNPAILSQTGMPAQGVFLATIIGAWATSVMAFyANLPYAQAPGMGLNAFFTYTWPALGYTW 
QEALAMVFICGLISLIITLTKVRKMIIESIPTTLKSAITAGIGTFLAYVGIKNAGFLKFSIDPGTYDWGKGAAKGLATITANSSATPGLVSFDNP 
AILLSLIGLSITIFFIVKGIRGGIILSILTTTLLGILMGWKLDAINWEATNLSASFRDLKQVFGVALGEKGLISLFSNPSRLPSVLMAILAFSLT 
DIFDTIGTLIGTGEKVGILATTGDNHESKSLDKALYSDLIGTTFGAICGTSNVTTYVESAAGIGAGGRTGLTALWAGLFAISSFFSPLVSIVPSQ 
ATAPILVIVGIMMLSNLKDIKWDDMSEAIPAFFTSLFMGFTYSITYGIAAGFLTYTLAKVIKGQAKDIHWLWILDILFILNFISLAIL 

SEQ ID 3433 

ATGGAAAAGTTTTTTAAGTTAAGCGAAAATGGGACAACTGTCTCAACTGAGATTATGGCTGGTTTAACGACCTTTTTTGCCATGTCCTATATTTTG 
TTTGTTAACCCAAGTATTTTAGGTGCAGCGGGGATGCCCTCTAATGCTGTCTTTTTGGCTACGATTATCGCAGCAGCCATATCAACCTTAATTATG 
GGACTATTTGCCAATGTGCCTTATGCGTTGGCACCAGGAATGGGACTTAACGCTTTTTTCACTTATACAGTTGTTTTTGCTTTAAGGTTTTCATGG 
CAAGAAGCCTTGGCAATGGTTTTCATTTGTGGATTATTCAATATTTTTATTACCGTAACCAAGTTTCGTAAAAGTATCATCAAGGCGATTCCAGTT 
AGTTTACAGCATGCTATTGGTGGGGGAATTGGTGTCTTTGTAGCTTATTTAGGATTTAAAAACGCAAATATCATTACTTTTTCTATCTCTGCTGAA 
AATATAGTAATGGTAAATGGTGTTGAACCGGCTAAAGCATCGGCTAAAACATTTGCAGATGGTCTATTATTTGTAGACGCCAATGGTGGAGTTGTA 
CCTACGATTTCTAGTTTTACGGATTCCGGTGTATTACTTGCTATTTTTGGTTTACTTTTGACGACAGCTCTTGTGATTCGAAATTTTAGAGGTGCT 
ATTTTAATTGGTATTGTCGCAACAACTCTTGTAGGTATTCCTTTAGGAATAGTGGATGTGTCCAACCTCAATTTTGGGATCAGCCATATTGGTGAA 
GCTTGGACTGAATTAGGTACAACTTTCCTTGCAGCTTTCGATGGTTTGAGTTCTCTTTTTAGCGATTCAAGTCGTTTACCGCTAGTTTTCATGACT 
ATTTTTGCTTTTAGTCTATCAGATACTTTTGACACAATTGGTACCTTTATCGGAACTGGTCGTCGAACAGGTATTTTCTCTCAAGACGATGAGAAT 
GCTTTGGAAAATAGTATAGGCTTTAGTTCAAAAATGGACCGTGCGCTTTTTGCAGATGCTATCGGTACTTCTATTGGGGCTTTGGTTGGAACTTCA 
AATACGACTACCTATGTTGAATCAGCAGCAGGAATTGCTGAAGGTGGACGTACTGGACTAACAGCAGTCTCCACCGCAGTATGCTTCTTATTATCA 
ATATTGCTATTACCGCTTGTAGGTATTGTCCCAGCTGCTGCTACGGCTCCAGCTTTAATTATTGTGGGTGTCATGATGGTGTCTTCTTTTCTTGAT 
GTTAATTGGAGTAAATTTGCAGATGCTCTTCCAGCTTTTTTTGCAGCTTTCTTTATGGCGCTGTGTTACTCTATTTCCTATGGTATTGCCGCTGCC 
TTTATTTTCTATTGTCTAGTAAAAGTTGTTGAGGGAAAAACAAAAGATATTCACCCTATTATTTGGGGAGCAACCTTCTTGTTCATTGTAAATTTC 
ATCATATTAACTATCTTA 

SEQ ID 3434 

MEKFFKLSENGTTVSTEIMAGLTTFFAMSYILFVUPSILGAAGMPSNAVFLATIIAAAISTLIMGLFANVPYALAPGMGLNAFFTYTWFALRFSW 
QEALAMVFICGLFNIFITVTKFRKSIIKAIPVSLQHAIGGGIGVFVAYLGFKNANIITFSISAENIVMVNGVEPAKASAKTFADGLLFVDANGGW 
PTISSFTDSGVLLAIFGLLLTTALVIRNFRGAILIGIVATTLVGIPLGIVDVSNLNFGISHIGEAWTELGTTFLAAFDGLSSLFSDSSRLPLVFMT 
IFAFSLSDTFDTIGTFIGTGRRTGIFSQDDENALENSIGFSSKMDRALFADAIGTSIGALVGTSNTTTYVESAAGIAEGGRTGLTAVSTAVCFLLS 
ILLLPLVGIVPAAATAPALIIVGVMMVSSFLDVNWSKFADALPAFFAAFFMALCYSISYGIAAAFIFYCLVKWEGKTKDIHPIIWGATFLFIVNF 
IILTIL 

SEQ ID 3435 

GTGAAGAAATATATGCTATGGGGCTGTCAGAATCAGCAAACTGTTGGAAGACAGAGATATTTCTGGTATAATATCTCTATGTTTTATACTCAAAAT 
GAAGAAGAGCTTATTGCCCTAGGGCAAAAACTGGGTACTGTTTTAAAGTCAGGAGATATCGTATTATTGACTGGTAATTTAGGTGCAGGCAAAACA 
ACTCTTACAAAAGGTATTGCAAAGGGATTAGACATAAAACAAATGATTAAGAGCCCAACTTACaCTATTGTTAGAGAATATGAAGGGCGTGTACCA 
CTTTACCATTTGGATGTTTATCGTATTGGAGATGATCCTGATTCTATTGACTTAGATGACTTCTTGTTTGGTCAAGGAGTAACAGTTATTGAATGG 
GGAGAGTTGCTTAGTGATAACCTTATCAATAACTACTTAGAAATTGTTATTACGAGGAGCAATCAAGGACGTCAGGTTCAGTTAGAAGCTTATGGG 
CATCGCGCAAGAGAAATTATTGAGGCGATTCAAGATGTC ' ' ' 

SEQ ID 3436 

MKKYMLWGCQNQQTVGRQRYFWYNISMFYTQNEEELIALGQKLGTVLKSGDIVLLTGNLGAGKTTLTKGIAKGLDIKQMIKSPTYTIVREYEGRVP 
LYHLDVYRIGDDPDSIDLDDFLFGQGVTVIEWGELLSDNLINNYLEIVITRSNQGRQVQLEAYGHRAREIIEAIQDV 

SEQ ID 3437 

ATGTTTTATAGTGAAAATGAATATACTCTTAAAGCTTACGGAGAAACCCTAGGTACTTATTTGTCTATTGGAGATGTGATTGTATTGTCTGGCGAC 
TTAGGTGCCGGTAAAACAACATTGGCAAAAGGTATTGCTAAAGGGATGGGGATTAGTCAAATGATCAAAAGCCCAACTTATACTATTGTTAGAGAA 
TATGAAGGACGTCTACCTCTTTATCACTTAGATATTTACCGTGTTGGTGATGATCCAGACTCTATTGATTTAGATGATTTTCTTTTTGGTAATGGT 
GTTACCGTTATTGAGTGGGGAGAATTATTAGGAGAGGGATTATTACAAGACTATTTGCAAATTACCATTACTAAACGAGACAAAGGTCGTCAACTA 
GACTTGTTAGCGCATGGTGAGCGCTCTCGTCAGCTTCTGGAGATAATGTCACATGGTTCAGCAAAGTCTCGTTAT 

SEQ ID 3438 

MFYSENEYTLKAYGETLGTYLSIGDVIVLSGDLGAGKTTLAKGIAKGMGISQMIKSPTYTIVREYEGRLPLYHLDIYRVGDDPDSIDLDDFLFGNG 
VTVIEWGELLGEGLLQDYLQITITKRDKGRQLDLLAHGERSRQLLEIMSHGSAKSRY 

SEQ ID 3439 

ATGGGCATCGCGCAAGAGAAATTATTGAGGCGATTCAAGATGTCTAAACAATTTGCTGTTGATTTTATAGAAGCTTCGAGAGAGGAAGCATCTGCG 
ATCCTTGAATTTTTAAATACTGTTACTGAGGAAACAGATTTTATTTTGCATACGGTGAGCAATCAACTATCTTTGTCAGAAATGGAAACGTTTATT 
GAAAATACCTTAATGACGAAAAATTGCATTTGTTTGATTGCTAAATTAAAAAATAAAGTGATCGGCTTGATAACAATCATTAGTCAGTCTGATATT 
GAAATTGAACACGTTGGGGATCTTTTTATTGCCGTTCAGAAGGATTATTGGGGATATGGTATTGGTCATATTCTCATGGAAGAAGCAATAGAATGG 
GCGTCAGATAACGATATTACAeGCCGCTTAGAACTATCAGTCCAAGGACGTAATGAACGTGCTATTCACCTCTACCAAAAATTCGGTTTTGAAATA 
GATGGGCTTCAAACAAGAGGTATTAAAAGAGAAAATGGAGAATTTCTAGACATTTACAGAATGAGTAAGTTGATAGAT 

SEQ ID 3440 

MGIAQEKLLRRFKMSKQFAVDFIEASREEASAILEFLNTVTEETDFILHTVSNQLSLSEMETFIENTLMTKNCICLIAKLKNKVIGLITIISQSDI 
EIEHVGDLFIAVQKDYWGYGIGHILMEEAIEWASDNDITRRLELSVQGRNERAIHLYQKFGFEIDGLQTRGIKRENGEFLDIYRMSKLID 

SEQ ID 3441 

ATGAAAATTTGGAAAAAAATAACCTTAATGTTTTCTGCAATTATTTTAACAACAGTAATTGCATTGGGAGTCTATGTTGCCTCAGCTTATAATTTT 
TCGACTAATGAATTGTCTAAGACTTTTAAAGATTTTAAGCTAGCTAAATCAAAAAGTCATGCTATTGAAGAAACAAAGCCGTTTTCAATACTATTA 
ATGGGGGTGGACACAGGTTCAGAGCATCGAAAATCTAAGTGGTCAGGAAATAGCGATTCTATGATCTTAGTCACTATAAATCCTAAAACTAATAAA 
ACAACGATGACAAGCTTAGAACGTGACGTATTGATTAAATTGAGTGGTCCCAAAAATAATGGACAGACTGGAGTAGAAGCAAAGCTAAATGCAGCC 
TATGCTTCTGGTGGTGCGGAAATGGCATTGATGACTGTTCAAGACTTATTAGATATTAATGTTGATTACTTTATGCAAATTAATATGCAAGGATTA 
GTTGATTTAGTCAATGCTGTTGGTGGTATAACAGTAACTAATAAATTTGACTTTCCAATATCAATTGCTGCCAATGAACCAGAGTACAAGGCTGTT 
GTTGAACCAGGGACACATAAAATAAATGGAGAACAAGCACTTGTTTATTCTCGTATGCGCTATGATGATCCAGAGGGAGATTATGGGCGTCAAAAA 
AGACAACGTGAAGTAATTCAAAAAGTCCTTAAAAAAATATTGGCGTTAAATAGTATTAGTTCATACAAAAAAATTCTTTCCGCAGTAAGTAATAAC 
ATGCAAACTAATATTGAGATATCATCAAAAACGATTCCTAATTTGTTAGCTTATAAAGATTCATTGGAACATATTAAATCTTATCAGTTGAAGGGT 
GAAGACGCTACTTTATCAGATGGTGGCTCTTATCAAATTTTAACTAAGAAACATCTACTTGCAGTTCAAAATAGAATTAAGAAAGAACTGGATAAA 
AAGCGTAGTAAAACTCTGAAGACAAGCGCGATTCTATATGAAGATTACTATGGTACTACTGCTAGTAATGATTCTTCTACTTATTCATCAACACAA 
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GAGAATAATTATAATACAACACCTTATTCAGAAGCACCACCAAGTTACAGTGGTAATACTACTTATAGTTCTGAGACTAATCAAACAACTCATCAA 
AATTACTATAATAGTAGCACTCCTGCTAGTAACTATAGCAGTAACACTAACACAGGTCAGGCTGATTCAAGTGGAAGTGTCAATAATCATAACGGG 
GCTGCAACGCCTAATCCAAACACAGGAACGCAACCAGTACCAGGTCAAACTAATCCA 

SEQ ID 3442 

MKIWKKITLMFSAIILTTVIALGVYVASAYNFSTNELSKTFKDFKLAKSKSHAIEETKPFSILLMGVDTGSEHRKSKWSGNSDSMILVTINPKTNK 
TTMTSLERDVLIKLSGPKiraGQTGVEAKLNAAYASGGAEMALMTVQDLLDINVDYFMQINMQGLVDLVNAVGGITVTNKFDFPISIAANEPEYKAV 
VEPGTHKINGEQALVYSRMRYDDPEGDYGRQKRQREVIQKVLKKILALNSISSYKKILSAVSNNMQTNIEISSKTIPNLLAYKDSLEHIKSYQLKG 
EDATLSDGGSYQILTKKHLLAVQNRIKKELDKKRSKTLKTSAILYEDYYGTTASNDSSTYSSTQENNYNTTPYSEAPPSYSGNTTYSSETNQTTHQ 
NYYNSSTPASNYSSNTNTGQADSSGSWNHNGAATPNPNTGTQPVPGQTNP 

SEQ ID 3443 

ATGAAAATAGGTCGTTTAATTGCACTAGGTTTAGTTAGTTTAGGAGCGCTTGAACTTTACAAAAATAGAAAAACTATCAAGGATTCCTATCAAAAT 
ACAAAAAATGAGACAGATTCAGCTAAATTAAAATTAGAACGTATCAAAAATGATCTTGCTATTATTAGTCAGGAAAAAGAAAAAATCAGATTAATT 
TCTCAAGAACTCAATCATAAATTCCAAGTGTTTAATAAAGATATTCAACCTCGTTTAGAAGAAATTAATCAACGCATGGCTAAATATCAAGAGAAA 
GACGAA 

SEQ ID 3444 

MKIGRLIALGLVSLGALELYKNRKTIKDSYQNTKNETDSAKLKLERIKNDLAIISQEKEKIRLISQELNHKFQVFNKDIQPRLEEINQRMAKYQEK 
DE 

SEQ ID 3445 

ATGAAAGTTAAAACCGTGATAGCCGTCGGATTATTATCTTTTACCGCTTACAAAGCATATCAAAAACGTTGTACCATAAAAGAGCTGTTATCCATC 
AGTAGACAAGCAAAAGATGCTGCCCAACTTGATTTAGATAACATTAAAGCAAACCTTGACCTCATTCACAGTCAAGGAAAAGTAATTCAAAATATT 
AGTCAGGACTTGGCCCATAAATGGCGCTACTTTAACCAAGAGACACAAGCACACCTCACTGAAATCCAAAATCGTATGGCCAAATATCAAGAAGAT 
AGTGAGCTAATTTCTAGTGAATCACCTACTTGCCAAACCGTCATTTTAACTAACAACCATTCCAGA 

SEQ ID 3446 

MKVKTVIAVGLLSFTAYKAYQKRCTIKELLSISRQAKDAAQLDLDNIKANLDLIHSQGKVIQNISQDLAHKWRYFNQETQAHLTEIQNRMAKYQED 
SELISSESPTCQTVILTNNHSR 

SEQ ID 3447 

ATGGATAATTGTATTTTTTGTAAAATCATCAGTGGAGAAATCCCTTCATCAAAAGTTTATGAAGATGATGAAGTATTAGCTTTTCTCGACATTACA 
CAAACTACGACCGGGCACACCCTTCTTATTCCTAAAAAACATGTTCGAAATGTGTTAGAGATGGATGAAAAAACTGCACAGATAACCTTTGAACGC 
TTGCCTAAAGTGGCGCGTGCTGTCCAAGCTGCTACAAAAGCCAAAGGAATGAATATTATTAACAACAATGAGGAAATTGCTGGACAAACTGTTTTT 
CATGCACACGTCCACCTTGTTCCCCGCTTTGATGAATCAGACGGTATCAAAATTCACTACACTACTCATGAACCCGACTTTGAGGCACTTGCAAAA 
TTAGCCAAAGAAATTAGAAAAGAGATTCAATTA 

SEQ ID 3448 

MDNCIFCKIISGEIPSSKVYEDDEVLAFLDITQTTTGHTLLIPKKHVRNVLEMDEKTAQITFERLPKVARAVQAATKAKGMNIINNNEEIAGQTVF 
HAHVHLVPRFDESDGIKIHYTTHEPDFEALAKLAKEIRKEIQL 

SEQ ID 3449 

ATGGAAAATTGTATTTTTTGCAGCATCATTCAAGGGGATATCCCCTCTTCGAAAGTCTACGAAGATGAGCAGGTCCTCGCCTTTTTAGATATCTCA 
CAAACTACAAAAGGGCATACTCTAGTCATTCCTAAGCAACATGTTCGTAACTTACTAGAGATGACTGCTGAGACAGCTAGTCATCTCTTTGCTCGT 
ATTCCTAAAATTGCTCGTGCTATCCAGTCAGCTACTGGCGCTACTGCCATGAATATCATTAACAATAACGAAGCCTTAGCGGGACAAACTGTTTTC 
CATGCTCATGTTCATCTCGTTCCTCGTTATAATGAAGAAGACGGTATCTCAATTCAATACACCACTCATGAGCCTGACTTTCCTGTCTTGGAAAAG 
CTCGCCCGACAAATCAATCAGGAGGTTAGTTCA 

SEQ ID 3450 

MENCIFCSIIQGDIPSSKVYEDEQVLAFLDISQTTKGHTLVIPKQHVRNLLEMTAETASHLFARIPKIARAIQSATGATAMNIINNNEALAGQTVF 
HAHVHLVPRYNEEDGISIQYTTHEPDFPVLEKLARQINQEVSS 

SEQ ID 3451 

ATGATAATTGAGATTTATCATAGAAGGAAAACTATTTTGAAATTAAATAAAATAATATTATCTACTGCAGCTCTTACTGCTCTCTTTTTAGGATAT 
AATAGCGTTACTGCGGATACATATAATAACTATCAGCCACATAGATCAAATAATATGGATTTAACTGAGGAATATAACTATAATAACCAGATAGAA 
CTTCAGGAGCGTATAAAAAAACTAAATATACCTTTTAAAGAAAAACTTGCCTTACTTAGAAAGGTTAAATCAAGACAAGATTCTTATGTATTAGAC 
ACATTAAGAAAAGAAGTTGAAAATAAAAACAGTGAGTATTCAGAACTAGAGCAAGAATATCAAAGAATTTCAGCTCTTATTGATGCTAAGTTTCCG 
CAAGGGAAATCTAGTTTAGCAGAAAAATTACATAAAGAACTAATTTGGGACTTGGATGGTGTTAAATATGATGAGGGTATTTCTAAGAGAACTGCT 
CTAAAAAAATTAGAAGGTAAAATCAACGAATATACTAAAAAATACAGTTATTTATTC 

SEQ ID 3452 

MIIEIYHRRKTILKLNKIILSTAALTALFLGYNSVTADTYNNYQPHRSNNMDLTEEYNYNNQIELQERIKKLNIPFKEKLALLRKVKSRQDSYVLD 
TLRKEVENKNSEYSELEQEYQRISALIDAKFPQGKSSLAEKLHKELIWDLDGVKYDEGISKRTALKKLEGKINEYTKKYSYLF 

SEQ ID 3453 

ATGACAATGTTAAAAATTGAAAATGTTACAGGGGGGTATGTTAATATCCCAGTTTTAAAAAATATTTCTTTTGAAGTAAATGATGGAGAGTTAGTT 
GGATTAATTGGGCTTAATGGTGCAGGAAAATCAACCACTATTAACGAGATTATTGGTATTTTGAGACCCTATCAAGGAGATATTACAATTGATGGT 
ATTAGTCTTGAAGCCGACCAAGAACTTTATAGAAAGAAAATAGGCTTTATTCCTGAGACACCAAGTCTCTATGAGGAGCTAACTCTCAGGGAACAT 
TTAGAAACGGTAGCTATGGCGTATGATATTGCCACCGATGAAGTTATGGCACGTGCGCAAAAACTATTAGAGATGTTTCGTCTAACAGATAAATTA 
GACTGGTTTCCAATGCATTTTTCAAAGGGAATGAAACAAAAGGTTATGATTATTTGTGCTTTTGTTGTATCTCCAAGTTTATTTATTGTTGATGAA 
CCATTTTTAGGTTTGGATCCACTAGCTATTTCAGATTTGATTAATCTTCTAGCAGAAGAAAAAGCTAAAGGGAAATCTATTTTGATGTCAACACAC 
GTATTAGATTCTGCCGAAAAAATGTGTGATCGTTTTGTTATTTTACATAAAGGAGAAATACGGGCAGTTGGAACCCTAGAGGAATTACGGGCTATT 
TTTGGAGACAGTAATGCTAATTTAAATGACATCTACATAGCTCTGACAAAAGAGGTG 

SEQ ID 3454 

MTMLKIENVTGGYVNIPVLKNISFEVNDGELVGLIGLNGAGKSTTINEIIGILRPYQGDITIDGISLEADQELYRKKIGFIPETPSLYEELTLREH 
LETVAMAYDIATDEVI^RAQKLLEMFRLTDKLDWFPMHFSKGMKQKVMIICAFVVSPSLFIVDEPFLGLDPLAISDLINLLAEEKAKGKSILMSTH 
VLDSAEKMCDRFVILHKGEIRAVGTLEELRAIFGDSNANLNDIYIALTKEV 

SEQ ID 3455 

ATGTTAAACATTAAAAATCTAACAGGAGGATATCACAATATCCCTGTTTTAAACGATGTCTCATTTTCTGTAGACAATGGAGAGTTAGTCGGTTTG 
ATCGGGCTAAATGGTGCTGGAAAGTCAACAACTATCAACGAAATTATTGGCTTTTTGAAGCCTTATCAAGGAAGTATTTCTATTGATGGTTTAACT 
CTAGCAGAAAATGCAGTTGCCTACCGTCAAAAAATAGGTTTTATCCCAGAAACTCCTAGTCTCTATGAAGAATTGACCTTATCAGAGCATATCAAC 
ACCGTAGCTATGGCTTATGATATCGACTTAGAAGTGGCACAAAAACGAGCACAACCTTTCTTGGAAATGTTTCGTTTAACTGACAAACTTGAATGG 
TTTCCTGTCAATTTTTCTAAAGGGATGAAACAAAAAGTCATGATTATTTGTGCCTTTGTCATTGATCCAAGTCTATTTATTCTTGATGAACCATTC 
TTAGGGTTAGACCCTTTAGCTATTTCAGACTTAATCCAAACGCTAGAAGTCGAAAAAGCAAAAGGAAAATCTATTTTGATGAGTACACATGTTTTG 
GACTCTGCTGAAAGAATGTGTGATCGTTTTGTGATTTTGCATCATGGACAAGTTCGTGCCCAAGGAACTCTTGCTGACTTGCAAGAAGCTTTTGGT 
GACCGTTCAGCGAGCTTAAATGATATCTATCTTGCATTAACAAAAGAGGAT 
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SEQ ID 3456 

MLNIKNLTGGYHNIPVLNDVSFSVDNGELVGLIGLNGAGKSTTINEIIGFLKPYQGSISIDGLTLAENAVAYRQKIGFIPETPSLYEELTLSEHIN 
TVAMAYDIDLEVAQKRAQPFLEMFRLTDKLEWFPVNFSKGMKQKVMIICAFVIDPSLFILDEPFLGLDPLAISDLIQTIiEVEKAKGBCSILMSTHVL 
DSAERMCDRFVILHHGQVRAQGTLADLQEAFGDRSASLNDIYLALTKED 

SEQ ID 3457 

TTGGTTGGTTATTCAAACCTTATTTTTAGTATTAATATCACCAATTTTGATAAAGTTAGGCTTGTCAGTTTTTATGATTACATTGTTAATTTTTGG 
TCTAGGAATAATCAAATGGTTGGTAATAACTTACAAGGTAAAGGTCTTTTA 

SEQ ID 3458 

MVGYSNLIFSINITNFDKVRLVSFYDYIWFWSRNNQMVGNNLQGKGLL 

SEQ ID 3459 

ATGAAAAAGTTATTTAATAAACGTCGAAGTCTCTTTTTAACTCAAAATAGTAAATATTTGAGATACGTCTTTAACGATCATTTTGTATTAGTATTA 
ATGTTTTTGTCAGGTTTTTTGTTATATCAGTATAGCCAGTTACTAAAAGACTTTCCAAAAACACATTGGCCAATTATCGTGATTGTGTCAATCATT 
ATCTTAATGTTACTAGCGATGGGGGGAATAGCCAGCTATTTAGAACCGGCTGATAAACAATTTTTACTTATAAAAGAAGAAGCAATAAAGGAAATT 
ATAAATTCTGCTAAAAAACGGACTTATATCTTTTGGTTGGTTATTCAAACCTTATTTTTAGTATTAATATCACCAATTTTGATAAAGTTAGGCTTG 
TCAGTTTTTATGATTACATTGTTAATTTTTGGTCTAGGAATAATCAAATGGTTGGTAATAACTTACAAGGTAAAGGTCTTTTATAACAATCAAAAT 
TTGAACTGGGATGCAGCTATAAATCATGAGCAGGAAAGAAAACAGAGTATATTAAAATTTTTCTCTTTGTTTACAAATGTTAAAGGAATTTCGACA 
AGTGTAAAACGTCGTTCATTTTTAGATGGTATTTTAAAACTTATTTCTAAAACGCCATCGCGTTTATGGACTAACTTATTTGTGAGGGCATTTCTA 
AGAAGCTCAGATTATCTTGGTTTAACAATAAGGTTGGTAACTTTAAATATCTTATCAGTCATCTTTGTTAACGAAACCTACCTCGCCCTTGCTCTG 
GCATTTGTATTTAACTACTTATTATTGTTCCAACTATTAGCTTTAGGTCACCATTTTGATTATCAATACATGAATCAGCTCTATCCAGTTAGATTA 
AATGCTAAAGCAAGTCAGCTAAAAGGTTTTCTCAGAGTATTATCATATGCTGTGACAGTAATTGATAGCATACTTATAAGAGAATTGAAACCTGTT 
ATATTATTGATAGTTTTGATGTTAATTGTGACGGAATATTACATCCCTTACAAAATAAAGAAGATGATTGAC 

SEQ ID 3460 

MKKLFNKRRSLFLTQNSKYLRYVFNDHFVLVLMFLSGFLLYQYSQLLKDFPKTHWPIIVIVSIIILMLLAMGGIASYLEPADKQFLLIKEEAIKEI 
INSAKKRTYIFWLVIQTLFLVLISPILIKLGLSVFMITLLIFGLGIIKWLVITYKVKVFYNNQNLNWDAAINHEQERKQSILKFFSLFTNVKGIST 
SVKRRSFLDGILKLISKTPSRLWTNLFVRAFLRSSDYLGLTIRLVTLNILSVIFVNETYLALALAFVFNYLLLFQLLALGHHFDYQYMNQLYPVRL 
NAKASQLKGFLRVLSYAVTVIDSILIRELKPVILLIVLMLIVTEYYIPYKIKKMID 

SEQ ID 3461 

ATGAAAGCATTATTTCTGAAACGCCGTCAAGACTTTCAAAAACAACAAAACAAATACCTTCGTTACGTCTTAAATGATCACTTTGTTTTGGTGTTG 
ATGTTTTTATTAGGCTTTGCTATGGTGCAGTATGGTCAGCTACTAAACCATTTTCCAACGAATCATCTACCTATTCAGGTTTGCCTTGGGATATTG 
ATCCCATTATTGCTCAGTATGGGATCTATAGCAACGTATCTAGAAGAGGCAGATCAGCATTTCTTACTTCCAAAAGAAGAAGAAGTGATTTCTTAT 
ATCAAACAAGCTGAGCGACTCTCTTTTTTGCTTTGGGGAACTTTGCAGACTGCTGTATTGCTCTTTTTATATCCTATTTTTAGACGTTTAGGTCTG 
TCTTTATTTATTTTTATTATCTTAGTTTTGATATTATTGGCACTAAAAAGAGTAGTGCTTAGTCGAAAGACAAGATATTTTTTGAGAGGAAATCGT 
TTAGATTGGGCAAAAGCTGTCGCATTTGAAAGCAATCGCAAGCAAAGTATTTTAAAGTTTTATTCTCTTTTTACAACAGTCAAAGGAATTTCTACA 
AAAGTGAAAGAAAGAACTTATCTAAATCCTCTTTTAAAATTAGTTAAGCAAACTCCTTCAAACCTTTGGCTGTCCCTTTATGCTAGAGCCTTTTTA 
CGTAGTTCAGATTATTTGGGCTTATTTTTACGACTAATGCTATTAAGCTCATTATCTGTATTTTTTATCCATAATCTTTATTTGTCAGTAAGTTTA 
GCACTCATTTTTAACTATTTAGTTGTATTCCAATTACTTTCCCTTTATTATCACTACGATTACCATTATATGACTAGTCTTTATCCTGAAAATAGT 
CGGAGCAAGAAGAAAAATATGTTAAGTTTTTTACGAGGTTTAAGCTTTTTAATGTTAATCGTCAATATGCTGTGTTGCTCATCAGCGCCAAAAGCA 
CTCATTTTGATTGTAGGTATGGTTTTCATAGCTTGTATATATCTACCTTATAAGTTAAAGAAGATCATTGAC 

SEQ ID 3462 

MKALFLKRRQDFQKQQNKYLRYVLNDHFVLVLMFLLGFAMVQYGQLLNHFPTNHLPIQVCLGILIPLLLSMGSIATYLEEADQHFLLPKEEEVISY 
IKQAERLSFLLWGTLQTAVLLFLYPIFRRLGLSLFIFIILVLILLALKRWLSRKTRYFLRGNRLDWAKAVAFESNRKQSILKFYSLFTTVKGIST 
KVKERTYLNPLLKLVKQTPSNLWLSLYARAFLRSSDYLGLFLRLMLLSSLSVFFIHNLYLSVSLALIFNYLWFQLLSLYYHYDYHYMTSLYPENS 
RSKKKNMLSFLRGLSFLMLIVNMLCCSSAPKALILIVGMVFIACIYLPYKLKKIID 

SEQ ID 3463 

GTGACAATATCAAATCAAGAATTGACGCTTACTCCCTTAAGAGGAAAAAGTGGCAAAGCCTATATTGGTACTTATCCAAATGGTGAACGTGTCTTT 
GTCAAATATAATACGACACCTATTTTGCCAGCCTTAGCTAAGGAACAGATTGCGCCACAACTACTGTGGGCACGCCGTACAAGTAATGGCGATATG 
ATGAGTGCTCAAGAATGGTTAGATGGTCGAACATTGACTAAAGAAGATATGGGTAGTAAACAGATTATTCATATTTTATTGCGCCTGCACAAGTCT 
CGTCCCTTAGTAAATCAGCTGTTACAATTAGGGTATAAAATTGAAAACCCTTATGATTTGTTGATGGATTGGGAAAAACAAACTCCTATTCAAATC 
CGGGAAAACACTTATTTGCAATCTATTGTGACTGAGTTAAAGCGTAGTTTACCTGAGTTTCGAACAGAGGTTGCAACAATCGTTCACGGAGATATC 
AAACATAGCAACTGGGTTATTACAACAAGTGGTTTAATTTATTTGGTTGATTGGGATTCTGTTCGTTTAACAGATCGCATGTATGACGTTGCATAT 
ATTTTAAGTCATTATATTCCACAAAAACACTGGAAAGATTGGCTGTCTTACTACGGTTATAAAGATAATGAGAAAGTCTGGAGCAAAATTATCTGG 
TATGGGCAATTTTCATATTTATCACAGATAATCAAATGTTTTGATAAACGAGATATGGAGCATGTCAATCAAGAAATTTATGAATTACGAAAGTTT 
AGAGAGTTAATTAAAAAGCATAATGCGAGT 

SEQ ID 3464 

MTISNQELTLTPLRGKSGKAYIGTYPNGERVFVKYNTTPILPALAKEQIAPQLLWARRTSNGDMMSAQEWLDGRTLTKEDMGSKQIIHILLRLHKS 
RPLVNQLLQLGYKIENPYDLLMDWEKQTPIQIRENTYLQSIVTELKRSLPEFRTEVATIVHGDIKHSNWVITTSGLIYLVDWDSVRLTDRMYDVAY 
ILSHYIPQKHWKDWLSYYGYKDNEKVWSKIIWYGQFSYLSQIIKCFDKRDMEHVNQEIYELRKFRELIKKHNAS 

SEQ ID 3465 

GTGACAACGACGGAACAAGAACTTACCTTGACTCCCTTACGTGGGAAAAGTGGCAAAGCTTATAAAGGCACTTATCCAAATGGGGAATGTGTCTTT 
ATAAAATTAAATACGACCCCTATTCTACCTGCCTTAGCAAAAGAACAGATTGCGCCACAGTTACTTTGGGCCAAACGCATGGGCAATGGTGATATG 
ATGAGTGCCCAAGAATGGCTTAACGGCCGTACATTGACCAAAGAAGATATGAACAGTAAGCAAATCATTCATATTCTATTGCGCCTTCACAAATCT 
AAAAAATTAGTCAATCAACTGCTTCAGCTCAATTATAAGATTGAAAACCCATACGATTTATTGGTTGATTTTGAGCAAAATGCACCCTTGCAAATT 
CAGCAAAATTCATACTTACAAGCTATCGTTAAAGAATTAAAACGGAGCTTACCAGAGTTCAAATCAGAAGTAGCAACGATTGTGCATGGAGATATT 
AAACATAGCAATTGGGTGATTACTACTAGTGGTATGATTTTTTTAGTAGATTGGGATTCTGTTCGTCTAACTGATCGGATGTATGATGTTGCTTAC 
CTGTTGAGCCACTATATTCCACGGTCTCGTTGGTCAGAATGGCTGTCTTATTATGGCTATAAAAATAATGACAAGGTTATGCAAAAAATTATTTGG 
TATGGTCAATTTTCTCACCTGACACAAATTCTCAAGTGTTTTGACAAGCGTGACATGGAGCATGTGAATCAGGAGATTTATGCCCTCAGAAAATTT 
AGAGAAATATTTAGAAAGAAA 

SEQ ID 3466 

VTTTEQELTLTPLRGKSGKAYKGTYPNGECVFIKLNTTPILPALAKEQIAPQLLWAKRMGNGDMMSAQEWLNGRTLTKEDMNSKQIIHILLRLHKS 
KKLVNQLLQLNYKIENPYDLLVDFEQNAPLQIQQNSYLQAIVKELKRSLPEFKSEVATIVHGDIKHSNWVITTSGMIFLVDWDSVRLTDRMYDVAY 
LLSHYIPRSRWSEWLSYYGYKNNDKVMQKIIWYGQFSHLTQILKCFDKRDMEHVNQEIYALRKFREIFRKK 

SEQ ID 3467 

atgcgagttagaaaacgtaagggtgcagaggaacacttagaaaataatcctcactatgttatttcaaatccagaagaagccaaagggcgttggcat 
gagatttttggaaataataaccccattcacatagaagttggttccggaaaaggggcttttatcactggtatggcagagcaaaatccagatatcaat 
tatattggaattgatattcaattgtcagtgctttcctatgctttggataaagttctagatagcggtgctaagaatatcaaattactattagttgat 
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GGTTCTAGTCTATCAAACTACTTTGATACTGGCGAAGTTGATTTGATGTATCTTAACTTTAGTGATCCATGGCCTAAGAAAAAGCATGAGAAACGT 
CGATTGACCTATAAGACTTTCTTGGATACCTATAAAGACATACTTCCTGAGCAGGGGGAAATTCATTTTAAAACAGATAATAGAGGTTTATTTGAA 
TATAGCCTTGCTAGCTTTTCTCAATACGGTATGACTTTAAAACAAGTTTGGTTAGATTTACATGCAAGTGATTACCAGCAAAATATCATGACTGAG 
TACGAACGCAAATTTTCAAATAAAGGACAGGTTATCTATCGTGTAGAAGCACGATTT 

SEQ ID 3468 

MRVRKRKGAEEHLENNPHYVISNPEEAKGRWHEIFGNNNPIHIEVGSGKGAFITGMAEQNPDINYIGIDIQLSVLSYALDKVLDSGAKNIKLLLVD 

GSSLSNYFDTGEVDLMYLNFSDPWPKKKHEKRRLTYKTFLDTYKDILPEQGEIHFKTDNRGLFEYSLASFSQYGMTLKQVWLDLHASDYQQNIMTE 
YERKFSNKGQVIYRVEARF 

SEQ ID 3469 

ATGCGAGTTAGAAAACGAAAAGGTGCTGAGGAGCACTTAGCTAATAACCCACACTATGTGATATTAAATCCAGAAGATGCCAAGGGCCGTTGGCAT 
GACGTTTTTGGAAATGACCGTCCTATTCATATCGAAGTTGGTTCAGGAAAGGGCGGATTTATCACAGGGATGGCCTTGAAAAATCCTGATATTAAC 
TACATTGGCATTGATATTCAATTATCTGTCCTAAGCTACGCCTTGGATAAGGTATTAGCTTCAGAAGTACCCAATGTCAAACTTCTGCGAGTGGAT 
GGATCAAGTTTAACCAACTATTTTGAAGATGGTGAGGTGGATATGATGTACCTCAACTTTTCAGATCCTTGGCCAAAAACCAAGCATGAAAAACGT 
CGTTTGACCTACAAGGATTTCTTAGACACTTACAAGCGTATCTTGCCAGAACACGGTGAAATTCATTTTAAAACCGATAATCGGGGCTTGTTTGAG 
TACAGTTTAGCTAGTTTTTCTCAATACGGCATGACCTTGAGACAGATCTGGCTTGACTTACACGCTAGTAACTATGAAGGAAATGTCATGACAGAA 
TATGAAGAGAAGTTCTCTAATAAAGGTCAAGTCATTTACCGAGTTGAGGCAAATTTC 

SEQ ID 3470 

MRVRKRKGAEEHLANNPHYVILNPEDAKGRWHDVFGNDRPIHIEVGSGKGGFITGMALKNPDINYIGIDIQLSVLSYALDKVLASEVPNVKLLRVD 
GSSLTNYFEDGEVDMMYLNFSDPWPKTKHEKRRLTYKDFLDTYKRILPEHGEIHFKTDNRGLFEYSLASFSQYGMTLRQIWLDLHASNYEGNVMTE 
YEEKFSNKGQVIYRVEANF 

SEQ ID 3471 

ATGGGTGGCGACTATGTGCTCAGTATTTTAATTGATAAACCCGGAGGCATTACGGTTGAAGATACAGCACAATTGACAGACGTTGTAAGTCCCTTA 
CTTGACACAATTCAACCAGATCCATTTCCAGAACAGTATATGCTTGAAGTCTCAAGTCCTGGGTTGGAAAGACCACTTAAAACAGCAGAAGCATTA 
TCAAATGCTGTTGGGTCTTATATCAATGTAAGTCTGTATAAATCCATTGATAAAGTTAAAATATTTGAAGGTGACTTATTATCATTTGATGGTGAA 
ACCTTGACAATTGATTATATGGACAAAACACGTCATAAAACTGTAGATATTCCCTATCAGACGGTTGCAAAAGCCCGTCTTGCGGTTAAACTT 

SEQ ID 3472 

MGGDYVLSILIDKPGGITVEDTAQLTDWSPLLDTIQPDPFPEQYMLEVSSPGLERPLKTAEALSNAVGSYINVSLYKSIDKVKIFEGDLLSFDGE 
TLTIDYMDKTRHKTVDI PYQTVAKARLAVKL 

SEQ ID 3473 

GTGGATTCCCAAGGACCAATTATCTTAGAGAAGAGCATAAAAATAGAGGAGGTAATCAAAATAGCAAATACATCTATTATCGATATCGTAACCAAG 
ACAGTAACGCCTGAGATTAAGGCACCTTATGAATTAGTAGACGTTGAGTATGACAAAATGGGTAGTGACTACATCCTTAGTATTTTAGTCGATAAG 
GAAGGTGGAATCACAGTGGAAGATACATCTGACTTGACGAATATTATTAGTCCGCTGTTAGATACGATTGATCCAGATCCTTTTCCAAACCAATAT 
. ATGCTAGAAGTCTCTAGTCCAGGTTTGGAGCGTCCGCTCAAGACAGCTGACAGTTTAAAAGCAGCAGTTGGCTCTTATATCAATGTGAGTCTTTAT 
CAAGCTATTGATAAGGTGAAAGTTTTTCAAGGAGACTTATTAGCCTTTGATGGTGAAACGTTGACCATTGATTATCTTGATAAAACACGTCATAAG 
ATCGTGAATATACCATATCAAGCAGTTGCTAAGGTGAGAATGGCTGTCAAATTA 

SEQ ID 3474 

VDSQGPIILEKSIKIEEVIKIANTSIIDIVTKTVTPEIKAPYELVDVEYDKMGSDYILSILVDKEGGITVEDTSDLTNIISPLLDTIDPDPFPNQY 
MLEVSSPGLERPLKTADSLKAAVGSYINVSLYQAIDKVKVFQGDLLAFDGETLTIDYLDKTRHKIVNIPYQAVAKVRMAVKL 
SEQ ID 3475 

ATGGACACTATGAGCAAAGAAATGCTAGAAGCCTTCCGTATTTTGGAAGAAGAAAAACACATTAATAAAGAAGATATTATTGATGCAGTTACTGAG 
TCACTAAAATCTGCCTATAAGCGTCGTTATGGTCAATCAGAATCATGCGTTATTGAATTTAACGAGAAGAAAGCAGACTTTACCGTCTATACTGTT 
CGTGAAGTTGTTGATGAAGTTTTTGATAGCCGTTTGGAAATTAGCCTAAAAGATGCCCTTGCTATTAGCTCAGCGTATGAACTTGGTGATAAGATT 
CGCTrTGAGGAATCTGTTACAGAATTTGGACGCGTGGCAGCTCAGTCAGCAAAACAAACTATTATGGAAAAAATGCGTCGTCAAATGCGTGAAGTA 
ACCTTCAATGAATACAAACAACACGAAGGTGAAATTATGACTGGTACTGTTGAACGATTTGACCAACGTTTTATTTATGTCAATCTCGGTTCACTT 
GAGGCGCAATTATCGCATCAAGATCAGATTCCTGGAGAGAGCTTTAAATCTCATGATATGATTGATGTTTATGTCTATAAAGTGGAGAATAATCCT 
AAAGGAGTCAACGTTTTTGTTAGCCGTAGTCATCCAGAGTTTATCAAACGCATTATGGAGCGAGAAATTCCAGAAGTATTTGATGGAACTGTTGAG 
ATTATGAGCGTCTCTCGTGAGGCTGGAGATCGTACTAAAGTTGCTGTACGCAGTCATAATTCAAACGTTGATGCGATTGGAACAATTGTTGGACGC 
GGTGGAAGTAACATTAAAAAAGTTATCAGTAATTTCCATCCTAAACGCGTTGATGCTAAAACAGGATTGGAGATCCCGGTTGAAGAAAACATTGAT 
GTTATTCAATGGGTTGAAGATCCAGCGGAATTCATTTACAATGCTATTGCACCAGCCGAAGTTGATATGGTACTTTTTGATGATGAAGATACAAAA 
CGTGCTACTGTAGTTGTTCCAGATAGCAAGTTATCGCTAGCTATTGGTCGCCGAGGACAAAATGTGCGTTTAGCAGCTCATTTGACTGGCTATCGT 
ATTGATATTAAATCTGCAAGTGAATACGAAAAAATGGAAGCGCAAGAACTTCAAACTGAGGAAGTAGCTCAAGAATCTGAAGTTATTTCAGATAAG 
GCAGAA 

SEQ ID 3476 

MDTMSKEMLEAFRILEEEKHINKEDIIDAVTESLKSAYKRRYGQSESCVIEFNEKKADFTVYTVREWDEVFDSRLEISLKDALAISSAYELGDKI 

RFEESVTEFGRVAAQSAKQTIMEKMRRQMREVTFNEYKQHEGEIMTGTVERFDQRFIYVNLGSLEAQLSHQDQIPGESFKSHDMIDVYVYKVENNP 

KGVWVFVSRSHPEFIKRIMEREIPEVFDGTVEIMSVSREAGDRTKVAVRSHNSNVDAIGTIVGRGGSNIKKVISNFHPKRVDAKTGLEIPVEENID 

VIQWVEDPAEFIYNAIAPAEVDMVLFDDEDTKRATVWPDSKLSLAIGRRGQNVRLAAHLTGYRIDIKSASEYEKMEAQELQTEEVAQESEVISDK 
AE 

SEQ ID 3477 

TTGCCAAGCTTTACAAGGAAGGTAGATAACATTATGAGCAAAGAAATGCTAGAAGCCTTCCGTATTTTGGAAGAAGAAAAACACATTGATAAAGCA 
GATATTATTGACGCAGTGACAGAATCATTAAAGTCTGCCTATAAACGTCGCTATGGTCAATCAGAATCATGTGTTATTGAATTTAATGAAAAAACA 
GCTGATTTTCAAGTATTTACGGTTCGTGAGGTTGTTGAAGAAGTTTTTGAGAGCCGGCTTGAGATTAGTTTGAAAGATGCTCTTGCTATCAGTTCT 
GCCTATGAATTGGGTGATAAGATTCGCTTTGAAGAATCTGTCAATGAATTTGGACGTGTCGCAGCTCAATCAGCTAAACAGACTATTATGGAAAAG 
ATGCGCCGCCAAATGCGTGAAGTGATGTTCAATGAATACAAAGAGCATGAAGGTGAAATTATGACAGGAACAGTTGAACGGTTTGATCAACGTTTT 
ATTTATGTCAATCTTGGTTCCTTAGAAGCACAATTGTCTCACCAAGACCAGATTCCAGGTGAAACTTTCAAATCACATGACCGTATTGACGTTTAT 
GTCTACAAAGTTGAAAATAATCCTAAAGGAGTTAACGTCTTTGTTAGTCGTAGCCATCCAGAATTCATCAAACGTATTATGGAGCAAGAAATTCCT 
GAAGTCTTTGATGGTACTGTTGAAATCATGAGTGTTTCTCGTGAAGCAGGTGACCGCACCAAGGTTGCTGTGCGCAGTCATAATCCTAACGTTGAT 
GCCATCGGAACAATTGTTGGACGTGGTGGAAGTAATATTAAAAAGGTCATCAGCAAGTTCCATCCAAAACGTGTAGATGCTAAGACGGGGCTTGAA 
ATTCCAGTTGAAGAAAATATTGACGTGATTCAATGGGTAGATGATCCAGCTGAGTTCATCTACAATGCCATTGCTCCGGCTGAAGTAGACATGGTA 
CTTTTTGACGATGAAGATCTTAAACGTGCTACGGTAGTAGTTCCTGATAGCAAATTATCATTAGCTATCGGGCGTCGCGGCCAAAATGTTCGTTTA 
GCGGCACATTTGACTGGCTACCGTATTGATATCAAATCAGCTAGCGAATATGATCGTCTTGAGGCGGAAAAAGAAGCAGCAACAGCTGTGGAAGAG 
CCAGTTGTTGACGATGTTATGACTGCCGAGGAAGTA 

SEQ ID 3478 

LPSFTSKVDNIMSKEMLEAFRILEEEKHIDKADIIDAVTESLKSAYKRRYGQSESCVIEFNEKTADFQVFTVREWEEVFDSRLEISLKDALAISS 
AYELGDKIRFEESVNEFGRVAAQSAKQTIMEKMRRQMREVMFNEYKEHEGEIMTGTVERFDQRFIYVNLGSLEAQLSHQDQIPGETFKSHDRIDVY 
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VYKVENNPKGVNVFVSRSHPEFIKRIMEQEIPEVFDGTVEIMSVSREAGDRTKVAVRSHNPNVDAIGTIVGRGGSNIKKVISKFHPKRVDAKTGLE 
IPVEENIDVIQWVDDPAEFIYNAIAPAEVDMVLFDDEDLKRATVWPDSICLSLAIGRRGQNVRLAAHLTGYRIDIKSASEYDRLEAEKEAATAVEE 
PWDDVMTAEEV 

SEQ ID 3479 

ATGGCTAAAACAAAAAAAATACCTTTAAGAAAATCAGTTGTTTCTGGTGAAGTGATCGATAAGCGAGATCTTTTACGAATTGTTAAAAATAAAGAA 
GGACAGGTTTTTATAGATCCTACCGGAAAGCAAAATGGTCGAGGTGCCTACATAAAATTGGACAATGATGAAGCTATCCTAGCGAAAAAGAAACGA 
GTGTTTGATCGCAGTTTTTCGATGGAAGTTTCTGATGAATTCTATGATGAACTATTGGCATATGTCGACCATAAGGTCAAAAGAAGAGAGTTAGGC 
CTTGAA 

SEQ ID 3480 • 

MAKTKKIPLRKSWSGEVIDKRDLLRIVKNKEGQVFIDPTGKQNGRGAYIKLDNDEAILAKKKRVFDRSFSMEVSDEFYDELLAYVDHKVKRRELG 
LE 

SEQ ID 3481 

TTGATGTCTAAAGTCAAAAAAATACCTTTACGAAAATCACTTGTTTCTGGTGAAATTATTGCTAAACGAGATCTTCTTAGGATTGTAAAAACTAAG 
GATGGTCAAGTTTTCATTGATCCAACTGGTAAACAAAATGGTCGTGGTGCTTATATCAAATTAGACAATCAAGAGGCCTTAATGGCCAAGAAAAAA 
CAAGTTTTCAACAGGAGTTTCTCAATGGACATTCCAGAAAGTTTTTACGATGACTTGATTGCTTATGTTGATCACAAAATCAAAAGAAGAGAGTTA 
GGTCTTGAC 

SEQ ID 3482 

LMSKVKKI PLRKSLVSGEIIAKRDLLRIVKTKDGQVFIDPTGKQNGRGAYIKLDNQEALMAKKKQVFNRSFSMD1PESFYDDLIAYVDHKIKRREL 
GLD 

SEQ ID 3483 

TTGAATAATTCAGAAAAAGTATTAAATCTCATTGGGTTAGCACAGCGTGCGGGGCGCCTTATTACAGGTGAAGAATTGGTTATTAAAGCAATTCAA 
AATCAACAAGTATCGCTAATCTTTCTAGCAAATGATGCTGGCCCAAATTTGACGAAAAAAGTAACTGATAAAAGTAATTACTACAAAACAGAAGTC 
TCCACAGTGTTTTCAACACTGGAATTAAGTGATGCGTTAGGCAAACCAAGAAAAGTGGTTGCTGTCGCAGACGCTGGATTTTCAAAGAAAATGAGG 
• ACTCTTATGGCA 

SEQ ID 3484 

MNNSEKVLNLIGLAQRAGRLITGEELVIKAIQNQQVSLIFLANDAGPNLTKKVTDKSNYYKTEVSTVFSTLELSDALGKPRKWAVADAGFSKKMR 
TLMA 

SEQ ID 3485 

TTGACTAATTTAGAAAGATTATCTAGTCTTATTGGTCCAGCTCAACGGGCTGGAAAAGTGATTTCAGGTGAAGAACTAGTAGTAAAAGCTATTCAA 
CACCAGCAGGTAATATTAGTATTTTTAGCCAATGATGCTGGTCCTAATGTGACAAAAAAAGTGACAGATAAAAGTAATTATTATAATGTAGAAGTC 
TCCACAGTGTTGAATGCACTGGAATTAAGTGCTGCACTAGGTAAACCAAGGAAGGTTGCTGCCATTGCAGATGCTGGATTTTCAAAGAAAATGAGG 
ACTCTTATGGAA 

SEQ ID 3486 

LTNLERLSSLIGPAQRAGKVISGEELWKAIQHQQVILVFLANDAGPNVTKKVTDKSNYYNVEVSTVLNALELSAALGKPRKVAAIADAGFSKKMR 
TLME 

SEQ ID 3487 

TTGTCAAAGAAAAGATTACACGAAATCGCTAAGGAAATTGGAAAAACGAGTAAGGAAGTGGTTGAGCAAGCTCAATCGCTTGGCTTACCTGTAAAA 
AGTCATGCTTCTAGCGTTGAAGAAAATGATGCTACACGTATTGTTGAGAGTTTTAGCTCTTCTAAAACTAAAGCTCCAACAAATTCTGTTCAAACT 
AATCAAGGTGTGAAAACAGAATCTAAAACTGTTGAAACCAAACAAGGCTTGTCCGATGATAAACCTTCAACTCAACCTGTAGCTAAACCGAAACCA 
CAAAGTCGTAACTTTAAGGCGGAGCGCGAGGCTCGTGCTAAAGCTGAAGCGGAGAAGCGTCAACATAATGGGGATCACCGTAAGAATAATCGCCAT 
AATGATACACGCTCTGACGACAGACGCCATCAAGGTCAAAAGCGTTCAAATGGTAATCGTAATGATAACCGACAAGGTCAGCAAAATAACCGTAAT 
AAAAATGATGGGCGTTATGCTGATCATAAACAGAAACCCCAAACGCGTCCTCAGCAACCTGCAGGCAATCGCATTGACTTTAAAGCTCGAGCAGCA 
GCTTTGAAAGCTGAGCAAAATGCTGAATACTCACGTCATAGTGAGCAGCGTTTCCGTGAAGAGCAAGAAGCCAAACGTCAAGCAGCTAAGGAGCAA 
GAACTAGCTAAAGCAGCAGCGTTAAAAGCGCAAGAAGAAGCTCAAAAAGCTAAGGAAAAACTTGCTTCTAAACCTGTTGCTAAGGTAAAAGAAATT 
GTCAATAAAGTAGCCGCTACGCCATCACAGACAGCAGATAGTCGTCGTAAAAAACAAACTCGTTCTGATAAGTCTCGTCAATTTTCAAATGAAAAT 
GAAGATGGACAAAAGCAAACAAGAAATAAGAAAAACTGGAATAATCAAAACCAAGTGAGAAATCAAAGAAATAGTAACTGGAATCATAATAAGAAA 
AATAAAAAAGGTAAGACTAATGGAGCTCCAAAACCAGTAACAGAGCGTAAATTCCATGAATTACCAAAAGAATTTGAATATACTGAGGGCATGACC 
GTTGCGGAAATTGCAAAACGTATTAAACGCGAACCAGCGGAAATTGTTAAAAAACTCTTTATGATGGGAGTTATGGCAACGCAGAATCAATCATTA 
GATGGAGACACTATTGAGCTATTGATGGTTGACTACGGGATTGAAGCACATGCTAAGGTTGAAGTTGATGAAGCTGATATTGAACGCTTCTTTGCA 
GATGAGGATTACCTTAATCCTGATAACTTAACGGAACGTCCGCCTGTTGTTACTATCATGGGACACGTTGATCATGGTAAAACAACTCTTCTTGAT 
ACTCTACGTAATTCACGTGTCGCTACTGGCGAAGCTGGTGGAATTACTCAACATATTGGTGCTTATCAGATTGAAGAAGCTGGCAAGAAAATTACT 
TTCTrGGATACACCAGGGCATGCGGCCTTTACTTCTATGCGTGCGCGTGGTGCATCAGTAACTGATATTACTATCCTTATCGTTGCCGCTGATGAT 
GGTGTTATGCCGCAGACAGTTGAGGCAATTAATCACTCTAAAGCTGCGGGTGTCCCAATTATTGTTGCTATCAACAAAATTGATAAACCTGGTGCA 
AATCCAGAACGCGTTATCAGTGAATTAGCTGAGCATGGTGTCATCTCTACTGCATGGGGTGGTGAGTCTGAATTTGTTGAAATTTCAGCTAAGTTT 
GGTAAAAATATTCAAGAATTACTTGAGACAGTTCTTTTAGTTGCTGAAATGGAAGAATTAAAAGCAGATGCAGATGTTCGTGCTATTGGTACTGTT 
ATTGAAGCCCGTCTTGATAAAGGTAAGGGAGCCGTTGCAACGCTTCTTGTCCAACAAGGTACTTTAAATGTACAAGATeCAATCGTTGTTGGTAAT 
ACATTTGGACGTGTTCGTGCGATGACTAATGATCTTGGGCGTCGTGTCAAAGTTGCGGGTCCATCTACACCAGTTTCTATTACTGGTTTGAACGAA 
GCTCCAATGGCTGGTGATCATTTTGCTGTTTATGCAGATGAGAAAGCTGCGCGTGCTGCAGGTGAAGAACGTGCAAAACGTGCTCTCTTAAAACAA 
CGCCAAAACACGCAACGTGTTAGCCTCGAGAACTTATTTGATACCCTTAAAGCTGGTGAAGTTAAGTCAGTTAATGTTATTATCAAAGCTGATGTG 
CAAGGTTCTGTAGAAGCACTTGCAGCTTCTCTCCTTAAGATTGATGTTGAAGGAGTAAAAGTTAACGTTGTTCACTCAGCAGTTGGTGCTATTAAT 
GAGTCTGATGTAACACTTGCTGAAGCATCAAATGCTGTTATTATAGGATTTAACGTACGCCCTACTCCACAAGCTCGTCAACAAGCAGATGCTGAT 
GATGTCGAAATTCGTCAACATAGCATTATCTATAAAGTTATCGAAGAAGTTGAAGAAGCGATGAAAGGTAAACTTGATCCTGAATACCAAGAAAAA 
ATCCTTGGTGAAGCCATTATTCGTGAGACCTTTAAAGTTTCAAAAGTGGGAACTATTGGTGGATTTATGGTTATCAATGGTAAAGTTACTCGTGAT 
TCAAGTGTTCGTGTTATCCGTGATGGTGTTGTCATTTTTGATGGTAAATTAGCAAGTCTTAAACACTATAAAGATGATGTTAAAGAAGTCGGCAAT 
GCTCAAGAAGGTGGTCTAATGATTGAGAATTATAACGATCTCAAAGAAGATGACACTATTGAAGCATACATTATGGAAGAAATTAAACGTAAA 

SEQ ID 3488 

MSKKRLHEIAKEIGKTSKEWEQAQSLGLPVKSHASSVEENDATRIVESFSSSKTKAPTNSVQTNQGVKTESKTVETKQGLSDDKPSTQPVAKPKP 
QSRNFKAEREARAKAEAEKRQHNGDHRKNNRHNDTRSDDRRHQGQKRSNGNRNDNRQGQQNNRNKNDGRYADHKQKPQTRPQQPAGNRIDFKARAA 
ALKAEQNAEYSRHSEQRFREEQEAKRQAAKEQELAKAAAIiKAQEEAQKAKEKLASKPVAKVKEIVNKVAATPSQTADSRRKKQTRSDKSRQFSNEN 
EDGQKQTRNKKNWISWQNQVRNQRNSNWNHNKKNKKGKTNGAPKPVTERKFHELPKEFEYTEGMTVAEIAKRIKREPAEIVKKLFMMGVMATQNQSL 
DGDTIELLMVDYGIEAHAKVEVDEADIERFFADEDYLNPDNLTERPPWTIMGHVDHGKTTLLDTBRNSRVATGEAGGITQHIGAYQIEEAGKKIT 
FLDTPGHAAFTSMRARGASVTDITILIVAADDGVMPQTVEAINHSKAAGVPIIVAINKIDKPGANPERVISELAEHGVISTAWGGESEFVEISAKF 
GKNIQELLETVLLVAEMEELKADADVRAIGTVIEARLDKGKGAVATLLVQQGTLNVQDPIWGNTFGRVRAMTNDLGRRVKVAGPSTPVSITGLNE 
AP^GDHFAVYADEKAARAAGEERAKRALLKQRQNTQRVSLENLFDTBKAGEVKSVNVIIKADVQGSVEALAASLLKIDVEGVKVIJWHSAVGAIN 



